
The NCR family members

NCR nr. Accession problem/remark on ORF/TC remark on cysteine motif full length included in list of  peptides MtBB (N1) R108 (N2) GVN (N3) nodulated root (N4) GVSN (N5) mycorrhiza (M) Other (O) # ESTs
tot. #: 7785 tot. #: 386 tot. #: 6446 tot. #: 3070 tot. #: 2765 tot. #: 7351 tot. #: 96395

1 TC51077 (=Mt1344) hybrid TC yes yes 0 1 95 0 17 0 0 113
2 TC40310 partial: signal pep is missing no yes 0 0 7 0 1 0 0 8
3 TC32628 (=TC32629) intron - start codon missing no yes 0 0 9 0 2 0 0 11
4 TC35570 OK yes yes 0 0 16 0 2 0 0 18
5 TC40328 partial: signal pep is missing no yes 0 0 5 0 3 0 0 8
6 TC36149 (=Mt1489) intron yes yes 0 0 11 0 5 0 0 16
7 TC32071 (=TC32072) OK yes yes 0 0 28 0 9 0 0 37
8 TC35568 OK yes yes 0 0 24 0 4 0 0 28
9 TC37550 (=Mt0169 ; Mt0372) (=BE999361) OK yes yes 0 2 1 0 2 0 0 5

10 TC30449 partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
11 TC36630 OK yes yes 0 0 6 0 2 0 0 8
12 BG580142 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
13 TC41428 partial no yes 0 0 3 0 0 0 0 3
14 AW127115 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
15 TC39082 partial; frame shift or intron? no no 0 0 2 0 0 0 0 2
16 BG581152 partial Cs missing no no 0 0 1 0 0 0 0 1
17 TC38410 partial no yes 0 0 0 0 2 0 0 2
18 TC28998 hybrid TC; intron yes yes 0 0 4 0 1 0 0 5
19 TC39528 (=TC39529; =Mt0312) OK longer 102aa yes yes 0 1 29 0 12 0 0 42
20 TC30870 frame shift yes no 0 0 2 0 0 0 0 2
21 BG582263 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
22 TC33888 OK 14 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 4 0 0 0 0 4
23 AW980550 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
24 TC42492 OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
25 AL374070 OK yes yes 1 0 0 0 0 0 0 1
26 TC42818 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
27 TC37846 partial 5 aa between C4 and C5 no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
28 TC42570 OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
29 BE997548 intron yes yes 0 0 0 0 1 0 0 1
30 AW574215 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
31 AW573795 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
32 TC29819 partial no yes 0 0 5 0 0 0 0 5
33 TC42762 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
34 Mt0230 (absent in TIGR;NCBI) OK yes yes 0 1 0 0 0 0 0 1
35 TC36162 OK yes yes 0 0 13 0 3 0 0 16
36 TC40314 OK yes yes 0 0 7 0 1 0 0 8
37 TC35546 OK yes yes 0 0 1 0 1 0 0 2
38 TC34692 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
39 TC37311 partial no yes 0 0 3 0 1 0 0 4
40 TC33271 partial no yes 0 0 4 0 2 0 0 6
41 TC31851 hybrid TC; partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
42 BG582681 (=Mt1195) frame shift; partial no no 0 1 1 0 0 0 0 2
43 AJ388915 (=Mt0285) OK yes yes 0 1 0 0 0 0 0 1
44 AW127094 (=AW981056) OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
45 TC29160 repared frame shift yes yes 0 0 6 0 2 0 0 8
46 BG582939 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
47 TC29828 OK yes yes 0 0 2 0 2 0 0 4
48 TC34565 partial no yes 1 0 0 0 0 0 0 1
49 BG583759 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
50 BG582494 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
51 TC34119 (=AL375513) OK yes yes 2 0 0 0 0 0 0 2
52 TC31686 OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
53 TC31903 (=TC31906; TC31905; =Mt0123) OK yes yes 0 1 24 1 7 0 0 33
54 TC28579 (=TC28580) partial no yes 0 0 15 0 7 0 0 22
55 BG581420 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
56 BG583486 Intron, frame shift no no 0 0 1 0 0 0 0 1
57 TC33488 partial no yes 0 0 2 1 2 0 0 5
58 AW574108 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
59 TC35567 OK yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
60 AW127276 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
61 TC31162 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
62 TC34841 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
63 BE999264 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
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64 TC37937 frame shift no no 0 0 3 0 0 0 0 3
65 AW208234 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
66 AW684085 intron; partial no yes 0 0 0 1 0 0 0 1
67 TC30488 partial no yes 0 0 3 0 0 0 0 3
68 TC36358 (=Mt0092) partial no yes 0 1 10 0 0 0 0 11
69 TC42901 repared frame shift 8 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
70 AW127185 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
71 TC30728 (=BG582280) intron; partial no yes 0 0 4 0 0 0 0 4
72 TC29634 OK yes yes 0 0 4 0 1 0 0 5
73 TC30001 hybrid TC; partial no yes 0 0 2 1 0 0 0 3
74 TC40611 OK yes yes 0 0 5 0 1 0 0 6
75 TC31240 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
76 TC33313 OK yes yes 0 0 5 0 0 0 0 5
77 TC35353 (=AW775255) intron yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
78 BE124600 (=BG583642; = BE124560) OK yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
79 BE999796 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
80 TC31234 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
81 TC35331 (=AW127179) intron; longer signal peptide yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
82 AW208174 OK yes yes 0 0 0 0 1 0 0 1
83 TC31652 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
84 TC36391 (=Mt0102; =Mt0297) OK yes yes 0 2 5 1 3 0 0 11
85 TC35958 hybrid TC yes yes 0 0 1 0 3 0 0 4
86 TC30376 (=TC41965) OK yes yes 0 0 4 0 1 0 0 5
87 TC29251 partial no yes 0 0 4 0 4 0 0 8
88 TC38212 OK yes yes 0 0 1 0 1 0 0 2
89 TC36530 OK yes yes 0 0 7 0 2 0 0 9
90 BG583128 (=BE998360) partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
91 AW683803 frame shift no no 0 0 0 1 0 0 0 1
92 TC37621 partial no yes 0 0 3 0 0 0 0 3
93 BG581786 intron; partial 5 aa between C4 and C5 no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
94 TC35791 (=Mt0212) hybrid TC yes yes 2 1 7 1 5 0 0 16
95 TC39812 (=Mt0279; =Mt1614; =TC34752) TC34752 hybridTC yes yes 0 1 13 0 5 0 0 19
96 TC28695 (=TC28697; =Mt0164) intron yes yes 0 1 9 1 5 0 0 16
97 TC29173 (=Mt1573) OK yes yes 0 0 6 0 2 0 0 8
98 TC40384 OK 5 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 6 0 1 0 0 7
99 TC33084 (=Mt0093) OK yes yes 0 1 3 0 3 0 0 7

100 TC32805 (=TC32804) intron C in DCP is missing (DYP) yes yes 0 0 7 0 2 0 0 9
101 TC37320 (=Mt1145) intron; partial no yes 0 1 1 1 2 0 0 5
102 TC37749 (=Mt0189) OK yes yes 0 1 1 0 1 0 0 3
103 TC36312 (=TC36313) intron yes yes 0 0 7 0 5 0 0 12
104 TC38808 (=AW574245) intron; partial no yes 0 0 1 0 2 0 0 3
105 TC42600 (=Mt0302; =Mt0335) OK yes yes 0 2 0 0 0 0 0 2
106 TC31909 (=BG580073) hybrid TC yes yes 0 0 11 0 0 0 0 11
107 AJ388800 (=Mt0163) partial no yes 0 1 0 0 0 0 0 1
108 AJ388916 (=BG583923; =Mt0286) partial no yes 0 1 1 0 0 0 0 2
109 TC32880 (=BG583409;=AL374752; =AL374751;=Mt1544) OK C1 and C2 are missing yes yes 2 1 3 0 1 0 0 7
110 Mt1942 partial no yes 0 1 0 0 0 0 0 1
111 TC39096 intron maybe; partial no no 1 0 0 0 0 0 0 1
112 TC38013 intron; partial no yes 0 0 3 0 0 0 0 3
113 TC32321 (=Mt0133; Mt0318) OK yes yes 0 2 13 0 6 0 0 21
114 AW775212 intron; partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
115 BG582685 intron yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
116 TC34696 (=BG582210) intron after ORF yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
117 TC29483 OK yes yes 3 0 0 0 1 0 0 4
118 TC29226 OK yes yes 1 0 6 0 0 0 0 7
119 TC36319 (=AL374427) OK yes yes 3 0 3 1 4 0 0 11
120 TC29076 (=BE997611; =Mt0245) intron? Stop? different motif yes no 0 1 7 0 2 0 0 10
121 TC37390 partial no yes 2 0 0 0 0 0 0 2
122 TC51531 OK yes yes 1 0 9 0 1 22 6 39
123 TC31894 (=TC31896; =AW980926) intron; hybrid TC; partial no yes 0 0 39 0 10 0 0 49
124 TC35233 OK yes yes 1 0 0 0 0 0 0 1
125 BE997399 (=AJ388870; =Mt0239) intron; partial no yes 0 1 0 0 1 0 0 2
126 TC35500 intron; partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
127 TC37246 (=BG582611) partial no yes 0 0 2 1 2 0 0 5
128 BE999005 OK yes yes 0 0 0 0 1 0 0 1
129 TC38423 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
130 TC34146 OK yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
131 TC34046 (=TC35003) intron yes yes 0 0 5 0 0 0 0 5
132 BE998272 (=BG581868) intron; partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
133 TC36625 OK yes yes 0 0 7 0 1 0 0 8
134 TC42836 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
135 TC29002 OK yes yes 0 0 10 0 0 0 0 10



136 TC41544 OK yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
137 TC34482 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
138 BG583579 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
139 TC33696 OK yes yes 0 0 3 0 1 0 0 4
140 TC40943 partial longer 141aa no yes 0 0 2 0 2 0 0 4
141 BG580594 partial longer 138aa no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
142 TC41524 partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
143 BE997676 OK yes yes 0 0 0 0 1 0 0 1
144 TC29276 (=AW127201) OK yes yes 0 0 6 0 1 0 0 7
145 BG581396 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
146 TC35581 hybrid TC; partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
147 TC29568 partial no yes 0 0 5 0 1 0 0 6
148 TC30863 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
149 BG583836 (=AW775210) intron; partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
150 TC35985 OK yes yes 0 0 20 0 4 0 0 24
151 TC42073 partial; unclear or no signal peptide no no 0 0 2 0 0 0 0 2
152 AW980979 (=BG581589; =AJ388894; =Mt0263) intron after ORF; partial no yes 0 1 2 0 0 0 0 3
153 TC35251 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
154 TC30459 partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
155 TC37055 partial no yes 0 0 5 0 0 0 0 5
156 TC29254 OK 10 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 4 0 4 0 0 8
157 TC37816 OK yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
158 TC35875 OK yes yes 0 0 25 0 10 0 0 35
159 TC29831 OK yes yes 0 0 4 0 0 0 0 4
160 TC32342 OK yes yes 0 0 18 0 2 0 0 20
161 TC32266 OK yes yes 0 0 3 0 2 0 0 5
162 TC40326 OK yes yes 0 0 6 0 2 0 0 8
163 TC31651 OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
164 TC36556 (=TC30683) intron after ORF 8 Cs yes yes 0 0 12 0 0 0 0 12
165 TC28696 intron; partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
166 TC37420 partial different motif no yes 0 0 3 0 1 0 0 4
167 TC42039 OK yes yes 0 0 1 0 1 0 0 2
168 TC35186 OK 8 Cs yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
169 TC41305 (=AJ388893; Mt0262) OK yes yes 0 1 2 0 1 0 0 4
170 BE997670 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
171 BG582252 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
172 BG582812 (=BE999699; =AW683784) partial no yes 0 0 1 1 1 0 0 3
173 BE997678 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
174 AW573666 OK 14 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
175 BE124548 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
176 BG581441 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
177 BG580843 intron yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
178 BG582507 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
179 BE997761 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
180 BE124945 partial: signal pep is missing no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
181 BG581198 (=+-BE997753) partial; alternative splicing no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
182 BG581103 (=BG580761) partial; intron no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
183 TC33762 OK yes yes 0 0 3 1 0 0 0 4
184 TC34333 partial: signal pep is missing no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
185 BG583735 (=BE124563) OK yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
186 BG582750 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
187 BE999056 frame shift no no 0 0 0 0 1 0 0 1
188 AJ388787 (=Mt0150) start unclear no no 0 1 0 0 0 0 0 1
189 BE999404 frame shift no no 0 0 0 0 1 0 0 1
190 BG581309 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
191 TC31280 start unclear no no 0 0 2 0 0 0 0 2
192 TC42184 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
193 TC34601 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
194 TC40662 partial no yes 0 0 4 0 2 0 0 6
195 BG581989 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
196 AW573738 OK 14 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
197 BG583398 (=BG583568) partial 13 aa between C4 and C5 no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
198 TC38924 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
199 AW775241 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
200 TC35956 (=TC35957) OK yes yes 1 0 11 0 1 0 0 13
201 TC30303 OK yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
202 TC41898 start unclear no no 0 0 1 0 1 0 0 2
203 TC30201 OK 5 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
204 TC39188 partial no yes 1 0 0 0 0 0 0 1
205 AW775198 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
206 TC29875 (=Mt0242) OK yes yes 0 1 2 0 1 0 0 4
207 BE997755 (=AW684721) partial; intron no yes 0 0 0 1 1 0 0 2



208 TC34426 partial 3 aa between C4 and C5 no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
209 TC40842 hybrid clone yes yes 2 0 2 0 0 0 0 4
210 TC41308 OK yes yes 1 0 1 0 0 0 0 2
211 TC30928 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
212 TC42959 OK 5 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
213 BE997888 (=TC38940) partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
214 AW980513 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
215 AW574106 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
216 TC34461 OK yes yes 0 0 1 0 1 0 0 2
217 TC41315 (=AW573879; =BE999547) partial; intron after ORF no yes 0 0 3 0 1 0 0 4
218 AL381337 OK yes yes 0 0 0 0 0 1 0 1
219 TC33096 partial yes yes 0 0 4 0 2 0 0 6
220 TC41530 (=AW574038) intron yes yes 1 0 2 0 0 0 0 3
221 TC42842 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
222 TC37121 partial no yes 0 0 5 0 0 0 0 5
223 AW980709 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
224 BG580727 (=BE124924) 2 introns yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
225 TC39163 OK 6 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 1 0 1 0 0 2
226 BG583574 frame shift no no 0 0 1 0 0 0 0 1
227 TC31838 start unclear no no 0 0 2 0 0 0 0 2
228 AW980824 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
229 AL375811 OK yes yes 1 0 0 0 0 0 0 1
230 TC38228 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
231 BG582133 intron yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
232 TC29975 (=BG582506; =Mt0217) partial no yes 0 1 2 0 2 0 0 5
233 TC30443 different motif different motif yes yes 0 0 2 0 1 0 0 3
234 BE124958 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
235 TC40595 OK yes yes 2 0 2 0 0 0 0 4
236 TC40754 partial no yes 0 0 5 0 0 0 0 5
237 TC31817 partial no yes 0 0 0 0 2 0 0 2
238 TC29155 partial no yes 0 0 6 0 2 0 0 8
239 BG582888 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
240 TC34386 hybrid clone; start unclear no no 0 0 2 0 0 0 0 2
241 TC42559 frame shift; start unclear no no 0 0 2 0 0 0 0 2
242 TC31523 partial 14 aa between C4 and C5 no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
243 TC33871 OK 13 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 4 0 0 0 0 4
244 TC38769 partial 6 aa between C4 and C5 no yes 1 0 1 0 0 0 0 2
245 TC29401 OK no yes 0 0 5 0 2 0 0 7
246 TC41537 (=BG583118) partial no yes 0 0 3 0 1 0 0 4
247 TC33807 partial C5 missing no yes 1 0 2 0 0 0 0 3
248 TC29409 (=Mt329) partial; hybrid clone no yes 0 1 1 0 0 0 0 2
249 TC38783 start unclear C4 and C5 missing no no 0 0 2 0 0 0 0 2
250 AW980554 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
251 TC31009 (=BG381341) intron yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
252 AL379355 3' end ORF missing no no 1 0 0 0 0 0 0 1
253 AJ388924 (=Mt0294) partial no yes 0 1 0 0 0 0 0 1
254 AW775228 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
255 AJ388700 (=Mt0059) partial no yes 0 1 0 0 0 0 0 1
256 TC29417 OK yes yes 0 0 3 0 3 0 0 6
257 TC28823 hybrid clone C5 missing yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
258 TC40984 partial no yes 0 0 2 0 2 0 0 4
259 TC28808 partial no yes 0 0 5 0 3 0 0 8
260 TC28809 OK C2 missing yes yes 0 0 3 0 3 0 0 6
261 TC42201 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
262 AJ388896 (=Mt0265) partial no yes 0 1 0 0 0 0 0 1
263 BG581442 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
264 TC42927 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
265 TC34120 OK yes yes 0 0 3 0 0 0 0 3
266 BE999118 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
267 AW981021 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
268 TC42933 partial Cs missing no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
269 TC32650 (=AW980950) intron yes yes 0 0 6 0 6 0 0 12
270 AW574028 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
271 TC34716 partial no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
272 BG583854 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
273 BG583616 (=BG583119) intron yes yes 0 0 2 0 0 0 0 2
274 TC42844 (=TC42305; BG582616) intron 3' end 13 aa between C4 and C5 yes yes 0 0 2 0 3 0 0 5
275 BG580091 start unclear no no 0 0 1 0 0 0 0 1
276 AW574126 start unclear no no 0 0 1 0 0 0 0 1
277 TC38467 partial no yes 0 0 1 0 1 0 0 2
278 AW981107 OK yes yes 0 0 1 0 0 0 0 1
279 TC31810 (=BF006268) partial no yes 0 0 2 0 0 0 1 3



280 AW980614 OK Cs missing; short yes no 0 0 1 0 0 0 0 1
281 AW573742 start unclear no no 0 0 1 0 0 0 0 1
282 AW574154 partial; repared frame shift no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
283 AW980625 partial: signal pep is missing no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
284 BG580138 partial no no 0 0 1 0 0 0 0 1
285 BG583185 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
286 BG583330 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
287 BG583768 partial; repared frame shift no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
288 TC30636 partial no yes 0 0 2 0 1 0 0 3
289 TC30891 partial no no 0 0 1 0 1 0 0 2
290 TC41423 partial: signal pep is missing no yes 0 0 3 0 0 0 0 3
291 BE124573 (=PEPGABOR) intron no no 0 0 1 0 0 0 0 1
292 TC35303 start unclear; intron?; hybrid clone no no 0 0 2 0 0 0 0 2
293 AJ388733 (=Mt0094) OK yes yes 0 1 0 0 0 0 0 1
294 AW573781 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
295 AW980877 partial: signal pep is missing no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
296 BE997418 partial; repared frame shift no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
297 BE998368 partial: signal pep is missing no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
298 BG580108 partial: signal pep is missing no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
299 BG581778 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
300 BG583878 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
301 TC34729 partial; large part missing no no 0 0 2 0 0 0 0 2
302 TC35342 partial: signal pep is missing no yes 0 0 2 0 0 0 0 2
303 BE998007 partial no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
304 BE998784 partial; repared frame shift no yes 0 0 0 0 1 0 0 1
305 BG580788 (=TC42202) partial no yes 0 0 1 0 2 0 0 3
306 BG581951 partial no yes 0 0 1 0 0 0 0 1
307 TC30345 premature stop in ORF no no 0 0 3 0 0 0 0 3
308 AW208286 hybrid or intron no no 0 0 0 0 1 0 0 1
309 TC42369 partial; large part missing no no 0 0 2 0 0 0 0 2
310 AW574308 partial; large part missing no no 0 0 1 0 0 0 0 1
311 BG582082 partial Cs missing no yes 0 0 1 0 0 0 0 1



LIST OF TRANSCRIPTS 
 
>001-TC35566 552bp 
GATGAAACATATGGCTCAATTTCTTCTGTTTGTTTATTCTTTGATTATCTTTCTTTCTTTATTTTTTGGTGAAGCGGCGTTTGAGAGGACTGAAACTAGAATGCTTA
CCATTCCTTGCACTTCTGACGCTAACTGTCCGAAGGTGATTAGTCCTTGCCATACAAAGTGTTTTGATGGTTTTTGTGGGTGGTATATTGAAGGTTCATATGAAGGG
CCATAATTGCACAATCGAAACCAGGGGATATCACATTATTTCTACTTTTTTTCTTTACTTAAAAATATAAATTATGTTTATCTAGCTTTTAAATTTAATTTTATGTG
TATGCTGCACTCTTTTTTCCTTCATCAAGTTTTATCTCAATAGATTTTCTTGTTAAGGTTTTTAATGAGGCAGTTGTTTGTTTCCTTGGGTTTTGGCATAGTCTACC
CAATTTTTTATTTTTTTAATAATATGTTTCTTTGAGGTCTTACTTAGCTGAGATTTCCTCATGTATTATGCATGATGCCTATGTACGTCGTTGATATCTGAAAAAAT
TAAATGCATTTTTCCAT 
>002-TC40310 555bp 
AGAGGACTGAACCAATGCTTACAACCTATTTAATTCTCTGTGTTTCTGAAGCTGATTGTCCAAAGGTGGTTAAACCTAATTATACAATGTGTGCTGGTGGTATTTGT
TGGCAATCTGTTCAAGGTTCAAATCAAGGGCCATAATTGCACAATTGAAACTAGGGGACATCACAATATTTCAAGTTTTATTCTTTATTTAAAAATATAAATTATGT
TTATCTAGCTAGTAAATTTAATTGAATGTGTACACACTGCACTCTTTTTTCCTTCATCAAGTTTTATCCAATTGGGTTTTCTTGATCAGGTTTTAACGAGGCAGTTT
TCTATTGTATTTTTTTCTTGGGTTTTGGCATAGTCCCCCCTATTTTTTTTTTTATAAATAATATGTTTCTTTGAGGTCTTGCAGATGATTGCAAGGAGTTAGGGTTC
CAACTTAGCTGGAATTTCCTCACGTCTTATCTTATGATGCCTATGTACGTTCATGATATCTAAAAAAATTAAATGCATTTTTCCATAATAATTTATGTACTATTGTC
TATTTTACATCTATTTTATT 
>003-TC32628 466bp 
GACTCAATTTCTTCTGTTTATTTATTCTTTGATTATCTTTCTTTCTCTATTTCTTGGAGAAGCGGCATTAGAGAGGACTAGAACCACAATGCTAACATCCTATAATA
TTGGTTGCAAGTCTGACGCCGATTGTCCAAAGGCGATTGAACCTCATTATACACGGTGTGTTGATGGTCATTGTTGGTTATATTTTGGTGAAGGGCCAAAATTGCAC
AATTGAAACTAAGGGACATCACAATATTTCAACTTTTATTCTCTATTTAAAAATAAAAATTATATTTATCTAGCTGTTAAATTTAATTTTATGTGTATACGCTGCAC
TCTTTTTTCCTTCACCAAGTTTTATTCGATTGGGTTTTCTTGTGAAGGTTTTTAACGAGGCAATTTTCTATAATATTTGTTTCTTTGAGTTTTGGCATAGTCCCTCC
AATTTTTTTTTTAATAATATATTTCTTTGAGGTCTTAC 
>004-TC35570 643bp 
CAAGTTTTAACTATAAAAGGATCAAAATAAATCTCTTTACTACATTCAAAGGATGAAAAATATGGCTCAGTTTCTTCTGTTTATTTATTCTTTGATTATCTTTCTTT
CTCTATTTCTTGGAGAAGCGTGGTTCAAGAGGACTGAAACCGGGGAAATAATCTGGGTTGTTCGTTGCGTTACTGACACTGATTGTCCAAAGATGGGTGAACCTCAA
TATTTTAAGTGTCTTAATGGTGTTTGTTTGGAACATATTCGTGAACTTCCATAATTGCACGATTGAAACTAGGGGACATCACAATATTTCAACTTTTAATTTTTATT
TAAAAATATAAATTATGTTTATCTAGCTGTTAAATTTAATTTTATGTGTATACGCTGCACTCTTTTTTACTTCACCAAATTTTATCGCATTGGATTTTCTTGTTAAG
GTTTTCAACGAAACAGTTTTCTATAGTGTTTGTTTCCTTTGATTTTGGTGTAGTCCCCCAATTTATTTATTTTTTAAATAAAATGTTTCTTTTATGTCTTACAGATA
ATTGTAAAGAGTTAAGATCCCTACCTAGGTAGGATTTCCTCATATGTACGTTCATGATATCTAAAAAAAAAATTAAATGCATTTTATCATAATAATTTCTGTATTTT
T 
>005-TC40328 572bp 
GGAGAAGCAGCGTTAGAGAGGACTGAAACCACAATGCACAATGTACAACCATCCCATTTTATTCCTTGCTTTACTGCCGCTGATTGTCCAATGATAGATGAACCTCA
TTATATTGAGTGTGTTACAGGTTTTTGTTGGGCACTTATGCGTAATCTGCATTAATTGCATGAAACTAGGGGACATCACAATATTTCAACTTTTATTTTGTATTTAA
AAATATAAATTATGTTTATCTAGCTGTCAAATTTAATTTTATGTGTATAAGCTGCACTCTTTTTTCCTTCATCAAGTTTTATTCCATTGAGATTTCCTGTTAAGGTT
TTTAACGAGGCGGTTTTTTATAGTATTTGTTTCCTTGGGTTTTGACATAGTCCCCCAATTTTGATTTTAAATAAAATGTTTCTTTGAGGTCTTATAAATGATTGTAA
TGAGTTAAGATCCCAACTTAGCTAAGATTTCCTCATGTCTTATGATGCCTATGTACGATCGTGATATTAAAAAAAATGTTAAATGCATTTTTCTATAACAATTTCTG
TACTTTTATCTATTATTCACCAAACTTTTATCTTAAT 
>006-TC36149 428bp 
GCTTTTACATTACAATCAAAAGTGTTAAAATATGGCTCAAGTTATCATGTTTGTTGGTGCTTTGATCATCTTTCTTTCTCTATTTTTGGTTGAAACCAAAAAAACTG
ATATTCCTTGTGATTCTAGAAATGATTGTCCACAACAAATATTACCTAGATATGTGTTGTGCGTTAATGGTTTATGTAGGATTTATTTTCCCTGATGATAAAATTTA
AAAATAATTATCTTTCCTGAAATCATATAATAATATTTGTACCTTTATTGTGGGCTATTAAATATGAAAATAATTATAATTTCAAAATTCATATAATAATGTTTGCA
TTATGTTTCTATTGTTGTTGTAAGCCTTAGAGGCCAATTATTTATAAGAACTTGATACTTGTAACAAATACTTATTTATTAAATAAAATCATTTTGTTATTATGTTT 
>007-TC32071 (=TC32072 hybrid) 719bp 
GAAAATATGGCACAGTTTCTTCTGTTTATTTATTCCTTGATTATCTTTCTTTCTCTATTTTTTGGAGAAGCAGCGTACGAGAGGACTGAACCCATAATGCACAATGG
AGAACCAATCAATTTAATTCCTTGCGTTACTGTCGCTGATTGTCCAAGGATGGATGAACCTCTTCATATGACGTGTCTTGTAGGTGCTTGTTGGCCATGTATTCGTA
GTCTGTATTAATTGCACAATTGAAACTAGGGGACATCACAATATTTCAACTTTTATTGTTTATTTAAAAATATAAATAATGTTTATCTAGCTGTCAAATTTTATTTT
ATGTGTATAAGCTGCACTCTTTTTTCCTTCATCAAGTTTTATTCCATTGAGAATTTCTCTTAAGGTTTGTAACGAGGCGGTTTTCTATAGTATTTGTTTCCTTGGAT
TTGGCATAGTCCCCCAATTTTTATTTTAAATAAAATGTTTCTTTGAGGTCTTATAAATGATTGTAATGAGTTAAGATCCCAACTTAGCTAAGATTTCCTCATGTCTT
ATGATGCCTATGTACGATCATGATATAAAGAAAAATGTTAAATGCATTTTTCTATAACAATTTCTGTACTTTTATCTATTATTCACCAAACTTTTATCTAATAATTT
CTGCTAGGGTTTAGCCGAAACACCGTTTCACTAAACTTTCAAAGAAACATCATGAATCATCGATTCTTGATTTATCG 
>008-TC35568 572bp 
GAAAATATGGCTCAGTTTCTTCTGTTTATTTATTCTTTGATTATCTTTCTTTCTCCATTTCTTGGAGAAGCGGTGTTCAAGAGGACTGAAACCGGGGAAATAATCTG
GACTCTTCCTTGCGCTACTGACACTGATTGTCCAAAGATGGGTGAACCTATGTATTTTAAGTGTCTTAATGGTTTTTGTTTGGAACATATTCGTGAATTGCACGATT
GAAACTAGGGAACATCACAATATTTCAACTTTTAACTTTTATTTAAAAATATAAATTATGTTTATCTAGCTGTTAAATTTAATTTTATGTGTATATGCTGCACTCTT
TTTTCCTTCACCAAGTTTTATCCTATTGGATTTTCTTGTTAAGGTTTTTAACGAGACAGTTTTCTATAGTATTTGTTTCCTTTGGTTTTGGTGTAGTCCCCCAATTT
ATTTGTTTTTTAAATAAAATGTTTCTTTTATGTCTTACAGATAATTGTAAAGACTTAAGATCCCTACCTAGGTAGGATTTCCTCATATGTACGTTCATGATATCTAA
AAAAAAATTAAATGCATTTTATCATAATAATTTCTCT 
>009-TC37550 (=BE999361) 441bp 
CACATTTTATTTATTAGATGTAAAGGAGAAAAATATGGCTCAAATTCTTAAACTTGTTTATGCTTTCACAATCTTTCTTTTTATATTTCTTGTGGTAACCAATGGAC
AAGAATGCAAAGATGATGGTGATTGTCCAACAAATATGTGTCTCCCTTCTCTAGTTTCGAAATGCATTAATTTTATTTGTGAGTGCACACACTCGATGAGTACCGAT
TAATATTAAAAATAACTATATGATATTAAAAAGCATATATTTCAATGGGGCTTACTTTCTTGGCAAGTTTCCTTTTATTAAAAAATAATAATTTGTAATAAGTATAC
AATTTAATTGTACTTAATAATTTTCCTCACAGTTTGATTTATATTTTTCTTGCCTTTAAATTTCTTTGAGAAGCTCACAATTTTATAGTTATATTATTGAAGCCGAA
ATAGATAGAAATC 
>010-TC30449 306bp 
TTTTATGCTTTGATCATCTTTCTTTCCCCATTTCTTGTTGATCGTCGTTCTTTCCCCTCATCTTTCGTTTCCCCTAAGTCCTATACAAGTGAGATTCCTTGCAAAGC
TACTCGTGATTGCCCATATGAGTTATACTATGAAACAAAGTGTGTTGATAGCTTATGTACATATTGGTGAATATATTAATTAAGTTTAAAAATAATTATGTTACTTC
TAAGCGTATAATTTTATTTGTATGTCATAATATTTGTATTTTTTATAATTTACTTCAAAATTTGATTTATATCTACTCACCTTTCAATTTTT 
>011-TC36630 442bp 
GATGGCTCAAATCATCCCGTTTCTTGGTGCTTTGATCATCTTTCTTTCTCTATTTTTGGTTGAAAGCAAACAAACTAATATTCCTTGTAAGTCTGCAGAAGATTGTC
CTAAACCGATATATCCTAGATATGTTCTGTGCTCTTATGGTTTTTGTCGGATTTTTTTTCCATGATCATAAAATTTATAATTAATAAACTTTCCTTAAATCATATAA
TATAATTGTACCTTTATTATGGGATAATAAATTTAAAAATAATTATGTTTCCTAAATTCATATAATAATGTTTGCTTTATATTTCTGTTGTTGTTGTAAATCCCTAA
GGCTAGTTATTTTTTAGAACTTGGCACTTGTATCAAATATTTATTTATTAAACAAAAGGCAATTATGTATTATGTTTATGATTTTAAGGTAATAAAATCCATAGAAT
AGTTTGTTCTTTTG 
>012-BG580142 337bp 
GTTTCTCATGTTTATTTATGTTTTGATCATATTTCTTTATCTATTTTATGTTGAAGCTGCTATGTTCGAATTGACAAAATCTACAATTCGTTGTGTTACTGACGCCG
ATTGTCCAAATGTGGTAAAACCCTTGAAACCAAAGTGTGTTGATGGTTTTTGTGAGTACACGTGAAAGAGCCATAATTGCAATATTGAAACCGGAGGAGGCCATAAT
ATTTACACTTTGATAGTTTTCTTTAAAATTTTATTTAAGTTTATGTGGATTTTTAATTTAATTGTATTTGTATACACTGCACTATTCCTTTACCAAGTTTAATCCCA
CTATCATATGTTGATC 
>013-TC41428 496bp 
GAGGAATTTCTCTTATTTGTTTATTTTATTATCATCATTGTTTCTCTTTTTCTTGTTGAAGCAAGGGAACCAACTAAAATTCCATGTGTTTCTGACAGTGATTGTCA
CAAGGTCAAAAAACCTCTACTTTTAACGTGTATTGATGGTATTTGTCAATACACTTTAGAAGCTACACCATTTGATTGATGTTTATTTGGTGTCTAAATTTAATTGT
ATTTATATGCATTGCACTCTTTTTCCTTTAGCGTATTTTATATCATTGTGTTTTTATTTTTAAGTTTTTAATGAGACACTTGTTTGTAATATTTGTTCTCTTGGGTT
TTGGTCTAGTCCCCTAAGATTTTTTTTTCTCTATTTATGAAGTTTTAATAATATGTTCTTTGAGGTGTTCATTTGGGATGTCTATACAAAACTATAATATATAAAAT
CAATGAATTGTATTTGTACTTGATAATGTTTATACTTTTATGATCTACTTCTCTAGTGCATTATTATT 
>014-AW127115 395bp 



GCACGAGGCATAAGAGACATTTAACATTAATTATAATGAATCAACAAAAAATATTTTAATTAAAGTTAACAAAGCATTAAAGTTTACTTATAAAGAGATTAAAAAAA
TTGTTTTACATGCAAAGGAAGAAAAATATGGCTCACATTCTCATGTTTGTTTATGCTTTGATTATCTTTCTTTCTCCGTTTTTGATTGGAAGGAAAGGAGGACCACC
AGGAGGAAGAACTTACATTCCTTGCATTTCTGATGATGATTGCATTGTGGCACAACCTCCTTATGTTTTGCTATGCGTTAATAACTTTTGCACATACTTTAAGGACG
ATGATTTACCTCAAAGATAGTTATGATTCCTCAAAGCATATAATAATGTTTGTACTTTTATAATTTACTTACAA 
>015-TC39082 480bp 
GCTCATGTTTCTTTATGCTTTCATCATCTTTCTATCTCTATTTGTTGTTCAAAAGGCGCAAATATATATTACATTTTTCACAATATTTTCAATTTTTGTCTTTTACA
CAACATTTTATCATCTTACATTAACTACTGTTTTCTCATTTCACAACGCAGGGGACCTTCCTTGTTCTTCTGACGATGATTGCCCGAAGGAGATGAAACCTGTAGTT
GTAAAGTGTATACATAACTTTTGTGAGCACTTTATGGTGGGCGAATACGAGGGACCATAATCACATAATTGCAATTAGCAGGGTCAAATTCGAACAATTGAGAAATT
TTGGTGTCAAAAGTTTATTTTAGCCAATTATTTATTCGTCATTATGTTTGTTGATTTATTTATTCTTGTGTTTTTTCTTATAAAAATTGATTTATGTTTCTCTGGCT
TTTCAATTAATTATATTTTCATGTAATGCATTATATTTTCCTTTATTGGGTT 
>016-BG581152 238bp 
ATTCTTTGATCATCTTTTTTTTTTCTGTGGTCTAGCTGAAACAAAGAGAACTAACATTCCCTGCTTTTCCGATGATGATTGTCCAAAGACGTGCCCTCCTCTAGTTT
TCGAAGTGCGATGATTATTTTTGACGGTACTTTATGGAGAAAAATTCAATTTAGAAATAAGTATGCTTCCTCAAAGCGTCTAATAATGTTAGTAACAAAAAAAAAGC
GTTTAATAATGTTTATACTTTTAT 
>017-TC38410 466bp 
AATTTCTCTTCTTTATCTTTGTTTTGATGATCTTTCTTTCTCCATTTCTTGTTGAAATGGAAAAGACTCATGTTCGTTGCATTACTGCCGATGATTGTCCAAAGGTG
GAAAGACCTCTCAAAATGAAGTGTATTGGAAATTATTGTCACTACTTTTTAAACAACTTTTAGACAACTTTATCTCTCATACTCACACGGTTTTTAGAGTAATGATT
AATATAGAGAAGAAATACATCACGAATTTATCACGACACCGCACACTCACGTATTACCACTAGTTTTTATTTTATTTTTTAAAGAACCACTAGTTTTATTGTTCACT
CTCATATATTCCCCTCATTCAATATTCATTTTGTTATCACTTATCTATGGTCTTTTGTCTTCCATCCATGTGCATTGCAACTTTCATGGCACTATGTGATTCACTCT
TCAACTCATCTATAATTAGGAATAAGGACTATGAAACA 
>018-TC28998 489bp 
GGGGAATATGGCTAAAATTGCCAATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTTTGGTTGCAACAAAGGCTGAATGGTATTATCCATGTAATACTGATT
CTGATTGTCCACAAAATATGTGCCCCCCTGATATGGAACCGAGGTGTTGGACTGGATATTGTAGCAGTTGTTATATAAGGTGGGGAAAATAGAGTGTGCTCACATGA
TTCTTCATTTAGTTTTAGACCCACGATAGCACACAAATGCTCTGCTACAATGTTCCACAAGCTGTCATTTTTATTTTATTTTCTTGCCACCCAACAAATTGTTTTTT
TTTTCTTTTCCTTTTTATAATTTCAAGAACTTTTTAATGATATATTAGCACTATAAAATAATGATAATGAAATCCAATTATAATATCCCCATGAACTCCAATTTAGG
GATATCACATTTTCTTTTCCACCATACCATTCATTATAATATCTTTAATCGTTAAGTTTGC 
>019-TC39528 623bp 
GCACGAGGGCTATCTACATTATAAAGTGATAAAATTCTTTTTAATTTCTTACGTTGAAAGAAGGAAATATTTATCTAAAATTATGAAGTTTATTTATATTATGATCC
TCTTTCTTTCTCTATTTCTCGTTCAATTTCTTACATGCAAAGGATTAACCGTTCCATGTGAAAATCCAACTACTTGTCCAGAAGATTTCTGTACGCCTCCAATGATT
ACACGGTGTATTAATTTCATATGTTTATGTGATGGTCCTGAATATGCCGAACCGGAATATGATGGTCCTGAACCGGAATATGATCACAAGGGTGATTTTTTGAGTGT
GAAACCTAAAATTATAAATGAAAATATGATGATGAGAGAGAGGCACATGATGAAAGAAATAGAGGTATAAAGTCCTTATATATGATTACAAGAACTAAGAAATATTA
TTTATAATAAAGTATGAAATAATTTGTAATTTAATAGTTGTATTGAACCCTATTGTTGGAATTATTTTGTTATTAATTTTCTTCCTTTTCAAATATCACATACCATG
CAAGTATGGCTTTGTACTCTATAATGATTGGTAATGAAATAAAATATAGCAATAAGCAATATTATTAAAAAAAAAAAGGACCACACAG 
>020-TC30870 393bp 
GGATAATATGGCTAAAATGTGAAGTTTATTTATGTTATTATTTTACTTCTTTTTATATTTCTTGTCATAATAGTATGTGATTCTGCTTTTGTACCTAATTCTGGTCC
TTGTACAACAGATAAAGATTGTAAACAAGTGAAAGGTTATATAGCTAGGTGTCGTAAAGGCTATTGTATGCAGAGTGTGAAGAGAACTTGGAGTTCATACTCTAGAT
AAAGAATTGTACAATATACTCTATGCTAGAATACTCGCGGAGTTCTCATTTAGTTTTTATGCATGCACCAAATAATTGTATTATTTTTTTTCTTTTTTCCTAATGTT
GTGGATCATAAAATTATGATTTTGTACTCTAAGATGATGGCAATAAAATGAAATAAGGCATTAAATAGTTTG 
>021-BG582263 347bp 
TTATGGCGGCAACTTCGAAGTTTATTTATGTTTTGAGTCACTTTCTTTTCTTATTTCTTGTCACCAAAATAACTGACGCTAGAGTATGTAAATCAGACAAAGATTGT
AAGGATATAATAATATACAGGTATATACTCAAGTGTCGTAATGGTGAGTGTGTAAAAATTAAAATATAAACATGTCAAACTAAGAAGAATTGCGTTAGCAAAAAAGA
ATTATACAATAATTATATGTACCCAATAATTGTATTTCTTTTTTCGAATTTCATGGACCTTATAATTATGATAATCATGTGCTCTAAGATGATGGCCATGAAATAAA
ATAAAGTAATAAAGAGTTTTATTTAT 
>022-TC33888 462bp 
ATCATATAGAGAAACTATGGTTAAAATTCTCAAGTTTATTTATGTTATGATTATCTTTCTTTCACTATTTCTTGTTGCAACAAACGTTAATGCAATTAATAAATGTT
CTCAAGATTCTCATTGTCCAAAAGATATGTGTAAAAAACCTTCAAAACCAAGGTGTGTTGTAAGCCCAAAACTACCACTTTCTTCAAAATCAGGCGTATGCACATGT
GTTTGAATGATGTGGGAGCTATCATTTACTTATGTTTATATGTTGATGGACTTTATAATCAATAAAATGATTGAGGCAACAAATAATATTATTTAGATAGTCTTCTA
CTCACTTAATATCATATGTATTATATTTTATTTTGAATCCTACCACCTATCATATTAACTTTGATAATTAAATTCAAAGATAGTTTTTATGTTACTTTTAAGCCCGT
AAAATTATATTTATGCCATCATACTTTTACACTT 
>023-AW980550 460bp 
GAGGATATGGCTAAAATTGTCAAATTTATTTATGTTATGATTATCCTTATTTTTCTATTTCTTGTTTCAACGAACATTGGCGCAATCCGGGATAAGTGCTTTAGACC
TTCTGATTGTCCCCCTTCAATGTATTGTGATGCTGGTTTTCAAATAGGGTGTGTAAGAAAAATATGTACATGTCTTAGAATACTTGCACCAATAGATTTTGTGCCCA
CATGATCTAGTGTTCGACCAAAGAGAGTACACAAACGCCTACTAGAATACTTCATTAGCTGTCATTTACTTACCGTGTTGGCATTTAATTGTTTGAATCTTTTCCTC
TTTCTAATTTCAAGAACCTTATAGTTATGGTTTTGTACTCTTACAGGATGGTAATGAAATAAAATAAGGCAGCAAATAATATTATTTAGATTATTATATTTCAAAAA
AAAAAAAAAAAATCTAATAAGAATGACATAAT 
>024-TC42492 494bp 
GTATAAAGTGATCAAATAATATATGTTTGGTACATGCAAAAAGAGAAAAAATATGGCTAAAACTTTCGAGTTTGTGTATGCTATGATTATATTCATTCTCTTATTTC
TTGTTGAAAATAACTTTGCTGCATATATTATTGAATGTCAAACCGATGATGATTGTCCAAAAAGTCAATTGGAAATGTTTGCATGGAAGTGTGTTAAAAACGGATGC
CATTTGTTTGGGATGTATGAGGATGATGATGATCCATGAGAGTACATGCACTGAAGAATGAGTTATCAAACAACAAAAAGGTTTATGTGCAATGAGTCTTATGCTAG
AATATTCCATAGTTTCCATTGAGTTATTGTGCTCACACCCAATATTTGTATTTTAAAAATTATTTTCATTTCACAAATCTTTCAATTATGTATTTGTACTCTAAGAT
GTTGGTAATGTAATGAAATAATACACTAAAATAAATATTATAATTAAATTATTTCCTTCTCTCTTG 
>025-AL374070 465bp 
AGAGAACAAAATATGGTAAAAACACTCAAGTTAGTTAATTATATGATTTTCTTTCTTTCTATTTTTCTTGTTGTAAAGAATGTTGATGGTGATGATGTTGTCTTCCA
ATATGTATTTGATGGATGTAGAATTGATGCTGACTGTCCAATAAGCGGGTTACAATTGCTTAAGTGGATGTGCATTAACAATGAATGTGAATTTAATCATGTGAGAC
CACGCTATGTTTAAGTAGGAGACCCAATTGAATACACTAAGACCCAATTATGACCCTGAAGAAAGAGTGAGTTCTTATGTTACTGAAAAAACTATGCAATATATCTT
ATATTTTCATTTAGTTATTATGTTTGCACCAAGTAGTTTTATTTTTTGTTAATTTTTCTTTTGCAATTTCTTTAATCTTGAAGTTATGTCATTGTACTCTAAATGTT
GGTAATGAAATCAAGTTAGATAAAAAAAAAAAAAAAA 
>026-TC42818 385bp 
TTTCTTGTTTCAAAGAACGTTGCTTTATATATTATTGAATGTAAAACTGATGCTGATTGTCCAATAAGTAAGTTAAATATGTATAACTGGAGATGCATTAAAAGTTC
ATGTCATCTGTATAAAGTCATTCAATTTATGGTATGAGTACCAGGACCAAGAGAATAAATTTACACCACGCAATGAAGAATGAATTCTTAAAATAGAGAGAAAAAAA
CAATTGTTGAATATGCTATTTCGCAATTGGCATTTAGTTATTATACTCTCACCCAATAAGTGTATTTTTTAATCATTTTTATTTTTCATAATTTCACAGACCTTGTA
ATTATTGTTTGTGCTTAAGATGTTGGAAATGAAATAAAATAAGACACTAAAGAATATTATAATT 
>027-TC37846 437bp 
TTGAAATTGTCAAGTTTGTTTATATTATAAATATCTTTATTTTTCTTTTTCTAGTTGCAACGAATGTTGAAGCTAAGTTTACTAGATGCTTTAGAGACTCAGATTGT
CCAAAAACCTTGTGTCATTCTCCTGGCAAAGCGAAGTGTATGCACCACTCCATATGTAAATGTATTTTTTTTGGTTACAATATATAAATGTATACGAGAGTTCTCCA
AAACAGATTATGTGCATACATGAGTATGTATGTTTTCCATACTAAAGAGCGTACACAAATTATATTCCTTCTTGAATATTCCATGAGATGTCATTTTGTTATTGTCT
TGGTACTCCAATAGTTTGAATTTTTTTTTTCCTAATGTGAAGAACCTTGTATTTATGGATTTGTATTATAAGATGATGGTAATGAAATGAAATAAGGCAATAAATAA
TAATATTTT 
>028-TC42570 572bp 
TGATCCATTCACAAGACATTTAATAGCGAATCTAATTTTAAGAAAATACTTTTTAAAACTCTATAAATTCTATAAAAAAAATATATTAGGAGAGAACAAGCTTTAGG
CATTATAAAGTTATTAACCATATTATATTTTTTTACCTACAAAGAGGATAAAATATGACTAAAATTCTCATGTTGTTTTATGCTATGATTGTATTTCATTCCATATT
TCTTGTTGCATCATATACAGATGAATGTTCTACTGATGCTGATTGTGAATACATTCTATGCTTGTTTCCTATAATCAAAAGGTGCATTCACAATCATTGTAAATGTG
TGCCAATGGGTTCCATTGAACCTATGAGTACCATACCCAACGGAGTACACAAATTTCATATTATAAATAATTAGTTGTTGGAGTAACAAAAGATATACACAATATAC
CTTTTGTAAGAATATTTCACGAGCTGTCTTTTATTTATTTATTGTTGATACCCAATAAATTTGTTTTTTTACTTTCACAAACCTTATGACTTTGTACTCTAAGATGA
TGATAATGAAATAAAATAAGGCAGCAAATAATATTAT 



>029-BE997548 284bp 
GAGCAAACTGTATTAAATTTGTTATATATTAAGGCATAAAAATATGGTTAAAACATTCAAGTTTATTTATTCTATAATTATATTTCTTTCTCCATTTCTTGTTGTAA
TGAACGTTGACGGTGAGCTTATTAAATGTACAATGGATGCTGATTGTCCAACAAGTTTGAATCGTAAGTGGCTGTGTATTAACAACATATGTAGAAAGATGTGTGTG
ACAAATGTATGAGTGACATAACCAAGAGAGTACACTTACTCCATGAATGAAGAATATGTTCTTACTCTGG 
>030-AW574215 389bp 
ATATGGCTGAAAGTCCGAAGTTTGTTTACGTTTTGATTTTATTTATTTCAATATTTAATGTCATAATAGTATGTGATTTTGCCTTTTTACCAACTTCTCGAAATTGT
ATAACAAATAAAGATTGTCGACAAGTGAGAAATTATATTGCTAGGTGTCGTAAAGGCCAGTGCCTACAGAGCCCAGTGAGATGAATGAGTTTCTGATCTAGCAAAAT
AATCGTAGATTATACTTTTGATAGAATATTCGAGGAGTTGTCATTGGTTTTTAATGCATGCACCAAATATTGTATTTTCTCTTTTCTTTTTCCAATTTTATGTACCA
TGAAGTTATAATTTTGTACTCTAAGATGTTGGCAACAAAATGCAATAAGGCGCAAAATTGTTTTATTT 
>031-AW573795 527bp 
GCTTTAACAAATTTCTTAATACTTAATAAATTTAACATAGCTTGAGCTTCATACACTATAAAGTGAAGAATCATATTCTATTTGTTATATGTCAAGAGAAAAAACAT
GGCCAAAACTACGAAGCTTATTTATGTTATGATTTTATTTCTTTCCTTATTTCTTGTTGCAAAGAATGTTACTGCACAGATTAGATGTAATGATGCCTTTGAGTGTC
GAAGAAGTGCTATATGCAATTTTCCTAATAAGTGGAAGTGCAATGATCATAAATGTGAGTGTGTATAAATGATCTCACTCATTTTATGAATACCAAACCCAAGAGAG
CCAAGGAAGAATGAGTTATTTCACTATCAATAAATCCATTCAATACATCTTATGCTTGAATATTCCATGAGTTGCTTTTTTCGTTATTGTGTTGACACTAGATAATT
TTATTTTATTTATTTTCTTTTTGTATTTTCATAGACTTTGAAATTATGGATTTGTACTCTAAGATGTTTGTAATGCAATGAAATAAAACACTTAATAAT 
>032-TC29819 635bp 
GGAAACTCCGAAGTTAGTTTATGTTCTAATTCTATTTCTTTCCATAATTTTTAGCATCATAGTTTCTAATTCTTTTCCTGATAAGATATTTATTGGTGATTGTAAAA
CAGATAAAGATTGTAAACCAAAACGAGGAGTTAATTTTAGGTGTCGTAAAGGAAAATGTTATCCAAGATAAATGAGTTCTTTCTATAGCAAGAGACTTGTACAATAC
TTTATGTTAGAAAATTCCACTTGTTGTCATTTACTTTTTTTTGTGCATGCTTCAATAATTATTATTTCTTCTTCTTCTTCTTTTTCTGTTTTTCCCTAATTTCCTGG
ACCTTGAAGTTATGATTTTGTACTCTAAAATGATGGAAATGAAATAATCCCAACTTTATTTCACAACAAGGATTGGGATTTTGGAGATTTTAAAGACACTTTATTTG
GAGCTAAGGACTGCAGAATTTGTGGTGGCATGCCATCCAAGTCATATTTAGACCATATTTCATGAAATGTTGTCTTTATTTAATCTGGTTATTTGTGCTTTAGCAAT
GAGTAGTTAAATTTCTCGTGATTAGGTCTATAAGATAATTATGTTCTAGCTGTTTGAACAATGAAACTATATTTAATACAATTGCAATTCTAGTATTTAT 
>033-TC42762 379bp 
GTGAAGTTTGTTTATGTTTTGATTCTATTTATTTCATTGTTTCTTGTCTTAATAGTATGTGATTCTGCTTTTGTAGCAAATACTGAAACTTGTATAACAGATAAAGA
TTGTCCAAATGGGAGAAACTATATTGGTAGGTGTCGTAAAGGCCACTGCCAGCAGAGGCTAGTTAGATGAATGAGTTTCTGCTCTAGCAAAATAATTGCAGATTATA
CTTTATACTGGAATATTCGAGGAGCTGTCATTTGGTTTTTGTGCATGCACCGAATAATTGTATTTTTCTTTTTTTCTTTTTGAAATTTTATGGACTTTGAAATCATG
ATTTTGTACTCTAAAATATTGACAATGAAATGAAATAAGACAGTGTATCCTTATCTCGT 
>034-Mt0230 391bp 
AAAACATGTCAAAAATTCTAAAGTTTGTTTATGTTCCAATTTTATATTTTTCCATACTTCTTGTCCTGACAATACATGATCAGGTTTATTTCAATAATAATTCTCCT
CCTTGTGTTACTGATAAAGATTGTCCACGTCCACAATTCCGAAAGAGTAATGTTAGGTGTCGTAATGGCCATTGTGTAAATTTGGGTAATTAATATTTATATTAATG
AGTTATTGTGCTAGCAAAATAATTGTATAATATTCCTTATTTTGGAATATTCCACAAGTAATCAATTAGTTTTTGTGCATGCATCAAATAATTGTATTTTTTTCTTT
AATTACATCAACCTTGAAGTTGTAATTGTGTAATCTAAAATGATGGCAATGAAAACTTTTCATTGAACAA 
>035-TC36162 717bp 
TATGGTTAAAACTCCGAAATTAGTTTATGTTCTAATTCTATTTCTTTCCATATTTCTTAGCATGATAGTTTCTAATTCTAGTTTCTTGGGTACTTTTATCAGCTCTT
GTAAAAGAGATAAAGATTGTCCAAAACTTTATGGAGCTAATTTTAGGTGTCGTAAAGGCACATGTGTGCCGCCGATCTAAAATATATCCTAATGAGATAAATGAGTT
CTTTCTCTAGCAGGAGAACCGTACGATATACCTTATGCTAGAATATTTCACTTGTTGTCATTTAGTTTTTGTGCATGCTCTCAATAATTATTTTTTCTTCTTCTGTT
TTTTCCTAATTTCATGGACCTTGAAGTTATGATTTTGTCCTCTAAGATAATGGAAATGAAATAAGATAGCAAAGAGAGTTTTATTTATACTGTCTCCTTATGATGGC
ACCATGTCAAATTTGTTTTGTTAGCTATTTTTATGGATTTTCAGTTGAGTTCAGCGTAATAATGGAGTATTTGAAGCTGAAATAGATAGAAATCAAGGATTCATAGA
AAGCTGAAAATTGAGCCACGGTTTCATTGTGGTTAAGCCTGAGATGAATCTTTAGATATGAGTAATTAATTTCATTGTGGTTAAGCCTGAGATGAATCTTTTGTAAG
CTATATATGACCATGTAAATTTGTATGAACTCTCTTGAATATCAATGAAGATCTAGTCTTATTCAGATTTCCTTG 
>036-TC40314 456bp 
ATGGACTTTATACATTATAAATAGATCAAATCATATCTTATCATTTATATGAAGAGGGGAAAAACATGGCAAAAATTCTAAAGTGTGTTTATGTTCCAATTTTATAT
TTTTCCATACTTCTTGTCCTGACAATATATGATCAGGCTTATTTCAATGATCCTCGTCCTTGTGTTAGTGATAAAGATTGTCCACGTCCAAAATTCCAAAAGAGTAA
TGTTAGGTGTCGTAAAGGCTATTGTGTAAATTTGGATGGTTAATATTTATATTAATGATGAGTTATTGCGCTAGCAAAATAATTGTATAATATTCCTTATTTTGGAA
TATTCCACAAGTAATCAATTAGTTTTTGTGCATGCATCAAATAATTGTATTTTTTTTCTTTAATTACATCAACCTTGAAGTTGTAATTGTGTAATCTAAAATGATGG
CAATGAAAACTTTTCATTGAACAATATT 
>037-TC35546 294bp 
AACATGGCGAAAATTCTAAAGTTTGTTTATGTTCCAATTTTATATCTTTCCATACTTCTTGTCCTGACAATATATGATCAGGTTTATTTCAATAATTCTCCTCCTTG
TGTTACTGATAAAGATTGTCCACGTCCACAATTCCGAAAGAGTAATGTTAGGTGTCGTAATGGCTATTGTGTAAATTTGGGTAATTAATATTTATATTAATGAGTTA
TTGCGCTAGCAAAATAATTGTATAATATTTCTTATTTTGGAATATTCCACAAGTAATCAATTAGTTTTTGTGCATGCATC 
>038-TC34692 399bp 
GAAATATGTCAATGGGCCGATTCTATTTCTTTCCATACTTCTTGTCTTGATGTCATATGGTTCTAATTATTCCCCCACGCCTTTTCCTTGTCTGACAGATAAAGATT
GTACACGAAGAAAAGGTTTTAGTGTTACATGTCGTAAAGGCTTTTGTGTAGAGTTCAAACATTTTTAGTGAAACTAATGAGTTCTTGCGCTAGAAAAATAATTGTAC
AATATACCTTATGTTAGAATATTCCATAAGTCATCATTTAGTTTTTGTTTATGCACCAAACAATTGTATTTTTACCTTAATTTTATGCACCATGAAGTTATAATTAT
GTAGTCTAATATGATGACAATGAAATAAAATAAGGAAGTGTTTTATTTATAACTAATATGTACCCAGTGCCAAGCACG 
>039-TC37311 634bp 
GGCTAAAACTATAAAATGTCTTAATGTTTTGATTCTATTTCTTTACATGTTTCTTGTCCTGACGCTACTTGATTTTGGTTCTTCTACTACGCCCACTCCTTGTCGTA
CAGATCAGGATTGTCCACGAAAAAAAAAATTTAGTGTTACATGTCGTAAAGGCTTTTGTGCCGAGATCAGACATGTTTATTGAGACTATTGAGTTCTTGCGCTAGAA
AAATAATTTTATAATATACCTAATGTTATAATATTCCACAATTCATCATTTAGTTTTTGTTTATGCACCAAATAATTGTATTTTTCCCTTATTTTTATGAACCTTGA
ACTCATAATTTTGTACTCTAATATGATGGCAATGAAATAAAATAAGGAAATAAAGTGTTTTATTTTTAAGTAATATGTACACTAGTGCCAAACACAGGTTAGAATTT
TGTCATACTTTCAAGAGAGAATAGAATGATGTATGAAGTGTCAGTTAAAGCCCGACATTGGATAACATAGTGGACTTTAAACAACAAATAAGTGAAAATGCTCATAT
ACTTAATCCTTAAAATTTTGGATAAAGATGTGGTATCATTCCCACTTCTATGGTTGCTCTTTCTGCAATGTCCCCTCAAAATCCCAATGTTGGAATCAT 
>040-TC33271 494bp 
GGTGAAACTTTAAAATCTGTTTATCTTCTGATTCTATTTATTTCCTTATTTCTTGTCATTATAGTATCTCATTCTGTTACTAGTCCTTGGGTGCTTAAACAACATTG
TGTAACGGATAAAGATTGTCCACAAATGGGAAAAATTAAAATTAGGTGTCGTAATGGCGAATGTGTACAGGGCTTCTGAATCTGAGATGAGTGAGTACATGGGCTAG
CAAATAAACTATATAATATATCTAATGCTAGAATATTCCACAAGTTGTCTTTTATTTTTCATGTTTCAAATATTCGTATTTTTTCTTCTTAATTTCATGGACTTTGA
AGTTATGATATTGTAATCTAGGATTGTGGAAATGAAAGAAAATAAAGCCGCAAAAAGTTTTATGTATGATGTCCCCTTATCTTTTAAATTTGGAGGTATTGATAAAT
TTGTAGCAACTGTATTCAAAATTCATTGACGTAATAAAATAAATTCGTCTCTATAAGAATTGTTTT 
>041-TC31851 374bp 
AAACTCAGAAGTTAGTTTATGTTATACTTTTATTTCTTTCTATATTTCTTTTCACTAACTCTCCTTTGAGTCAGATTATTTTTAGTGAATGTAAAACAGATAAAGAT
TGTCCAAAATATCAGAGAGCTAATATTAGGTGTCGTAAAGGCCAATGTGTAAGGATCTAAAACAACCTAATGAGATAAATGAGTTCTTTCTCTAGCAAGAGAATTGT
ACAATATTCCCTATGCTAGAATATTCCACTTGTTGTCATTTAGTTTTTGTTCATGCACTCAATAATTATTATTTTCTTCTTATGTTTTTCCCTAGTTTCAAGTTATG
AATTTGTATTCTAAGATGATGGAAATGAAATAAGGCAGCAAAGAGTTTTATCT 
>042-BG582681 640bp 
TGGTTGAAACTCCGAAGTTCGTTTATAATCTGATTCTACTTATTTACCATATTTCTTTTCATAATAATATGTGATTCTACTTATTTACCAACTACTCGTATTTGTAT
AACAGATAAAGATTGTCCAAGTGTGAAAAATTATATTGGTAGGTGTCGTAAAGGCTACTGCCAAGCGAGCAAACTGAGATGAATGAGTTCCTGCTCTAGAAAAAGAA
TTGCAATTTCTTTTATGCCAGAATATTTGAGGAGTTGTCATTTAGTTTTTGTGCATGCACCAAATAATTGTATTGTTTTTCAAATTTCATGGACCTTGAAGTTATGA
ATTTTACTACTATGAAAAGCAAAATTAGGAAGAGAAATTAGTTAAGAAAAAATAAAATCCCTCACAAATTCCTTGATTGCAAAATTTACTGAAGGAATTAGAGAGGG
ATTTAATAAATGCCTCTTGAGCATATCAGTGTGTTGTATTTATCCTATTCACATTAAGAAAGAAGTTCAAATAATAAATTTGATAATAATAAGAATTGAATATTATT
TAACTAACTTTTCAATGTAAAGGGAAAACAATATATTTTTTACCATTGTAAAATTATCTACGAAAATAACACACCATTGGGATGAGAACATACATATTTATGCAC 
>043-AJ388915 399bp 
GGAAAACTATGGTTCAAACTCCAAAGTTGGTTTATGNTATAGTTCTACTTCTTTCCATATTTCTTGGCATGACAATATGTAATTCTTCTTTTAGTCATTTTTTTGAA
GGTGCTTGTAAATCAGATAAAGATTGTCCAAAACTTCATAGGTCTAATGTTAGGTGTCGTAAAGGCCAATGTGTACAGATCTAAAACATCATAATGAGATAAACGAG
TTCTTTCTCTAGCAAGAGAATTGTACAATATACCTTATGCTAGAAATATTCCACATGGTGGCATTTAAGTTTTTATGCNTGCCCCTCAATAATTAATAATTTCCTCT
TAAGGTAATCTAAGAATGATGGGAAATGGAATTAGGCCACCAAGAAGTTTATTTATTAAAAAAAAAAANNAAAAAAAA 



>044-AW127094 387bp 
GCACGAGGTGAAAAATATGACTGAAACTCTGAAGTTTGTTTATATTTTGATTCTATTTATTTTCATATTTCTTGTCTTAATGGTATGTGATTCCGCTTTTATACAAT
TATCTAAGCCTTGTATATCAGATAAAGAATGTTCAATTGTGAAAAATTATAGAGCTAGATGTCGGAAAGGCTATTGTGTAAGACGCAGGATAAGATGAACTAGTTCT
TTCTCTAACAAAAGAACTATACAATATATTGTATGCTAGAATATTCGAGAAGTTGTCATTTAGTATTTGCGTATGTACCAAATAATTGTATTTTGGAAAAACATATT
TAAGCCTTGTATTTTTAAAGTTGTGATTTTATACTCTAAGATGATTGCAATGATATGAAATAAGAC 
>045-TC29160 625bp 
AAATATGGCTGATACTCTGAATTTGTTCATGTTCTGATTCTGCTTATTTCCATATTTCTTGTTATAATAGTATCTAGTTTTATTTTTCTGCCTTGTATAACAGATAA
AGATTGTCAAACTTTGAAAAAAAATAAGGGTAAGGGTAGATGTCGTAAAGGCTTTTGTGTAGATGGCTTGATAGGATGAACGAGTTCTTGCTGTAACAAAAGAATTG
TACAACATATTCTATGTTAGAATATTCAAGGAGCTGTCATTTGGTATATATGTATGCATCAAATAATTGTATTTTCCCGCTATTTTCAAAGACCTTAAAGTTACGAT
TTTATACTATGAGATAAGATAAGATGACTTTAATGCAATGAAATAAAGCAGCAAATAATTTTATTTATAGATGTCTTCTTATCTTGTAAATTTGAAGGTATCTCCAT
GATTGACATTCCGGGCATATCACACTTTTTATCTTCCAACCCAACCATCTAAAATTATTCCCTTAATAGTTTAGTTGAAAGTTAATTTTTTCTTACTTTATATTAAA
AAAAAAATATTATCCATTCAAATTTTTAGATGATGACATATTTGAAAAGTGCATCATATCATTTCAATTAGGTTACCCTCTCCACATGAA 
>046-BG582939 309bp 
ATTCTATTTCTTTCCATATTTCTTTGCATAATAGTATCTAATTCTTCTTTTAGTAAGACTTTTGACAGGGCTTGTAAAACAGATAAAGATTGTCCTAAACTTCGAGG
AGTTAATGTTAGGTGTCGTAAAGATCAATGTGTAACGGTCTAAAAGACCCTAATGAGAGAAATGAGTTCTTTCTCTGGCAAGATAATTGTACAATATACATTATGCT
AGAATATTCCACTTGTTGTCATTTAATTTTTGTGCATGCTCTCAATAACTATTTTTTCTTCTTTTGTTCTTCGTAATTTCATGGACCTTGATGTT 
>047-TC29828 768bp 
TATGACTGAAACTCTGAAGTTTGTTTATGTTTTAATTTTATTTATTTCAATATTTCTTGTCATAATAGTATGTGAATCTTCTTTTTTTCCAAGTTCTCCAGTTTGTA
AAACAGATAAAGATTGTCCACAATTGAGAGGTTATACTGCTAGGTGTCGTAAAACCCAATGCCTACTAATCCCACGAGGATGAATGTGTTCCAGCTGATCTAGCAAA
AGAATTGTAGATTCTACTTTATGCTGGAATATTCGAGGAACTGTCATTTGGTTTTCGTGCACGCACCAAATAATTGTATTTTCTTTTCTAAATTTTATGAACCTTGA
AGTTATGATTTTGTACTCTAAGATGTTGGCAACGAAATGAAATAAGGTGGAAAATTGTTTTATATATATATATATATATAGGATCCTTATCTCGTAATATTTACGGT
ATCAACTCTGACATAAAATGTTGATTATGTTGTATGTATGTTGAATATTACAACTCTGACATGCAAATGTCGAGTAGAAAACGTACCAACATGCAGATACGTCTTAG
GAATGAGTTGCATTTCCCCACATATATGTTGATGTATTAATGTTGATGTATTGTGAATGTTACGTGTGTTTCTTTAATTTTTTGAACCTGAGGAGTTATGATAATGA
TGATGTGTGAATGATGATGTATAATTTGATGAAGAATTTGAATATATTGTAAATGTTGACTAAAGATGCTATGTCTATTTATATATTATTCATGTGTCACAACTAAA
ATGTATGACATATATTCTC 
>048-TC34565 560bp 
TTCTTGTCATAATAGTATGTGATTCTATTCATTTCCATGTTTCTCGTCCTTGTATGACAGATGATGATTGTGCACCAGAGAAATATTATAATATTAGGTGTCGTAAA
GGCTTTTGTGTACAAATCAGAAAGTACTAATGAGATGAATGAGTTCTTCCGCTAAAAAAAGAATTGTACAATACATCTTACGTTAAAATATTTCATAAATTGTCATT
TAGCTTTTGTCCATTGTACAATATACATTTTTTATTTATTTTACTTTTTAACTTTAATTTCATGGACCATAAATTGTCTCCTGATCTCTTAAATTTTGAGGTATCAC
CATGGCCTACAATTTTATTTGTAGCGTCTCCTTACCTTTTTTTTTTCTTCCCTAACCCACCACCTATAAAAGTCCCTTTCCAATTTTTTGATTTCCTATCTTTTCTA
TTAATGATCTTGTTATTAATGAAATGAGTTGATTTGGTTGTTGTGATAAAAAATAAATAGATGAATAAGTGAACTTTAGTGTATGATTTGATCTTATTTCTTGTACC
AAATAGAATATGATTTTATCTTGTT 
>049-BG583759 781bp 
TCTTGTCATAATATTGTGTGATTCAGCTTATTTCCCAAATTCTCGTCCTTGTAAAACAGATAAAAATTGTGCACAAGTGAAAAATTATATTTCTAAGTGTCTTAAAG
GCCTCTGTGTACAGGAAGAGTAAGATGAATGAGTTCTAGTTCTAGCAAAATAATTGTAGATTATACTTTATGCTAGAATATTCGAGAAGCTGTCATTTCGTTTTTGT
GCATGCACCAAATAACTGTATTTTCTTTTTTCTTTTCCAAATTTTATGAACCATGATGTTATGATTTTGAACTATTAGATGTTGGCATCAAAATGAAATAAGGCGGA
AAATTGTTTTATTTAGAGTGTATCCGTATCTTGTAAATTTGACGGTATCACCATGGCCTGGATTTCAGCTATATATTGATAGCAGGGAATAAATAAGCAAGAAAGAT
AAGAAATCAATGTATATATTGCATAAAAGATTCTAAGAATACATAATTAATACAAGTAAAAAAATTGTCGATTAATATCACATAAAGGAACATGTGCCAAGCTAAAT
TGTGATAAAAAGTAAAAAATCCCAAGAGTTTCCTTTTCTCATCAGATCCAAGATGGCATTCAGATTCTGACCCATCTCTTCTTACTTAGTAGCTTGAGCATCCATCT
TCTGCTTCATAGCAGTCCTCTGAGCAGATAATTCTGTTTTAATTTATGTTATGATCTCTTATTTCAAAGCTTATAGCTCGAAGCATGCACACCAGAAGATGAGGGAT
GGTTGAAGAACGACTTTTATGATTATCAGATG 
>050-BG582494 308bp 
TGTTTATATTCTAATTCTATTTATTTGCATATTTCTTGTTATGATAGTATGTGATTCTGCTTATTTACCACTTTCTCGTTCTTGTATAACTGATAAAGATTGTTCAC
GAGTGAAAAATTATAATGCTAGGTGTCGTAAAGGCTATTGCCAGTATCTTCAATACTGAGATGAATGAATTCTTGCTCTAGAAAAAGAATTGCAATTTATACATTAT
GCTAGAATATTAGAGGAGCTGCCATTAAGTTTTTGTGCATGCACCAAATAATTGTATTTCTTTTTCAAATTTAATGGACCTCGAAGTTATGATT 
>051-TC34119 464bp 
TCTGCATGCAAAGAGGAAAAAAAATATGGCTGAAATTATCAAATTTATTTGTTTAACGATTTTATTTCTTTCCTTATTCCTTGTCGCAGCAGAAGAAGACATTGGAG
GACATCTTGAATGTGTAGAAGACGAAGATTGTATGGAAGAATCTTGTCCGATTTTTTCTGTTCACAAGTGCAAAAATTCCGGATGTGAATGTGATGAAATGTTTCGT
TGATTCTATGTGTACGACTCGAGAGAGTACAAAATGATCAGTAGAGAAGAACGAGTTATTGTGCTAGCAAAAGTACTGATCAATATACCTTAAGTTGAAATATTCCA
AGAGATGTCATTTAGTTATTGTGCTAGCATCCAAAAATTGTATTTTTTTTCTTCCTAATATCATATTCCTTGCAATTATAGTTTCTTACTCGAAAACGATGATGATG
AAATGAAATAGTTCAACAAAGAGTATCGTTTATATT 
>052-TC31686 414bp 
GGTATGGCTGAAACTTTAAAGTTTGTTTACGTTATGATTCTATTTTTATCCATATTTCTTGTTATAACAATATCTAATTCTAATCCTTACATTATTAATATTGTGTG
TAAAACAGATAAAGATTGTCCAAAAGTTCAAGGAGCTAATATTAAGTGTCGTAGTGGCAAATGCGTACAAGCCTAATTCTGAGATGAATGAGTTATTTTGCTAGCAT
AAGAATAGTAAAATATACTATATGCTAGAATATTTCACAAGCTGTCATTTAGTTTTTCTGTATGCACTAGAAAACTGTATTTTTTTTATTTTTTTTTCTGTAAAATA
AGGAAGGATGTCTAGGCTGGAGAGTCTTTGAGCATGGAAGACAACTATTTTCCACTTTTATTTCAGTTAAATTATTATCTATTTTTTATTAAT 
>053-TC31903 572bp 
GGAAAAATGACTCACATTTCCAAATTTGTCTTTGCTTTGATAATCTTTCTTTCTATATATGTCGGGGTAAACGACTGCAAACGTATTCCATGCAAAGATAACAATGA
TTGTAATAACAATTGGCAACTACTTGCGTGTAGGTTTGAACGGGAAGTACCTCGATGCATTAACTCAATTTGCAAGTGCATGCCAATGTAACTATCAACATGCAAAA
TAATTATATGTTACATATAATTTATTTATGTCATAATGTTCGTACTTTAATAATATTATATGCACTTTGATTTATGTTTATGTTACCTTTTTTGAATTATTTTTAAT
AAGGGACATTCTGAAATCATTTGGTTAACTTTTATTGGGTTTTGGTATAGTCCCCAATATTTGTAATTCTTATTTTCCTGTGATTTATTAATAATAATTTTATAGTG
CTACAAGTTATATCATAATCATGGGAGGCCAACATAGTATAGATGACATGTTTGCAACTTGGACTTTGTATTTTCTTTAATAAATGCCTCGCCAGCCTTTAAATCTC
TTTGACAAGAACAAAATAAAAATTATCAATGTTACAT 
>054-TC28579 648bp 
GTACATTTCCAAAGTTGTCTATGCTTTGATAATCTTTCTTTCTATATATGTCGGGGTAAACGACTGCATGCTTGTTACATGCGAAGATCACTTTGATTGTCGACAAA
ATGTGCAACAGGTTGGGTGTAGTTTTCGGGAAATACCTCAATGCATTAACTCAATTTGTAAGTGCATGAAAGGGTAACTATCAATATGCCGAAATTGTTAGGCCGGA
TGCCATGATCGGGGTTTGAACCCCAATACCTTCACTTATGTGTGTGAGTTATAATGTCTTTGTCATTTCGTCTATTTACCAAAAAAAATATGCAAAATAATTATATG
TTACATATAAGTTATTTGTATGTCATAATGTTCGTACTTTGATAATATCATATGCACTTTGATTTATGTTTATGTTACTTTTGTGTTGTTTAGTTCCTTTGGACTTT
TTGCCTGTACTCAGGTTTTATTCCAAGGGAATTTTGTGAGAAAATTTTAATAAGGGACATGCTGAAATCACTTGGTTAACTTTTATTGGATTTTGGTATACTCCCCC
CAATATTTGTAATTATTATTTTCCTGTGATTTATTAATAATAATTTTATAGTGCTTCAAGTTATATCATAATCATGGGAGGCCAACATAATATAGATGACATGTTTG
TCACTT 
>055-BG581420 757bp 
GGCTACATTTTCAAGTTTGTCTATGCTTTGATAATCTTTCTTTCTATATATGTCGCGGTAAATGACTGCATACGTATTCATTGCAAAGATGACTTTGATTGTATAGA
AAATAGACTACAAGTTGGGTGTAGGCTTCAAAGAGAAAAACCTCGATGCGTTAATTTAGTTTGTAGGTGCTTGAGAAGGTAACTATCAATATGTAAAATAATTATGT
TACATATAATTTATTTGTATGTCATAATGTTCGTACTTTGATAATATCATATGCAATTTGATTTATGTTTATGTTAATGATGTGCGGATTAGACAAGTGTACCAAAT
CGTTTATCAAAAAATAAAGTGATAAAGTAGAGTATTGTATCCACAAGGATTGTCGTTTCTTTGAAACAATTCGTGTTACTTATTTTTAGTTGACAAATTATTAAAAG
AGTTAAAGGATTAGTGATTTTCAATTTTTATGTTACCTGTTTTGGTTGCAGAAAAGTAAGCAGCAGTTAGTATTCTTAGAATCCCCCTATTTATTATGTTGTATATT
AAATAACATTCATGTCGCGTTTATTTATCTTAGATAGACTATACAATCGTTGGGATGTTACTAACCTAGTATGTAGTCAAGCTGCACCTGATGATCACATGATGATC
CTTATGTGTTGGGTCTATATTGATGGTCGGATTAGGCAAGTGTACCAAATCGTTTATCATGTAATAAAGTGATAAGTGACTATCGTATCCACAAGAAAAAAAAAAAA
AAAAAAAA 
>056-BG583486 478bp 
CAAAACAATGACTCACATTTCAAAGTTTTTTTTGCTCTGATAATCTTCCTTTATACATATCTCCATGTAACCAATGGCGTGTTTGTTTCATGCAACAGTCACATTCA
TTGTCGAGTAAATAACCACAAAATTGGGTGTAACATTCCTGAACAATACTTGTTGTGCGTTAACTTATTTTGTTTGTGGTTGGATTATTAACCATTAATATGTAAAA
TAATTATATGTTACATATAATTTATTTTCATGTCATATCCTATGCACTTTGATTTATGTTTATGTTGCCTTTATGTTGTTTAGTTGTTATGTACCTTTTTCCCGTAC



TCGGGTTTTATCCCAATAGGTTAACAAGGGACATTCTAAAATCACTTGGTTAACTTTTATTAGGTTTTGGTCTAGTCCCCTCAATATTTGTAATTTTCATTTTTCAT
TTATTTATTTATAATAATTTTAGAGTGCTGCAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>057-TC33488 418bp 
TACATTTCCAAGTTCGTTTATGCTTTGATAATCTTTTTGTCTGTATATCTCGTGGTACTCGATGGTCGGCCTGTTTCATGTAAAGATCACTATGACTGTCGGAGAAA
AGTTAAAATTGTAGGGTGTATCTTTCCACAAGAAAAACCGATGTGCATTAACTCAATGTGTACATGCATACGTGAAATTGTACCATAACGTGCAAGATTGAGGACGC
GTGATCGTGAGTACTCAGGAATAACTTGACTCTTTCTCGCTTTTTGCTTGTCTTTGGAGTCTAGTTGTAGGCTCTGATTTAGGACTTCGTCGTGATTTTTGTTTATT
TTATTTTGTTGGATTATATGAGAACCATGAGGTATATGATGATATACCTTAAGATGTTGAGATGTTTTATTTTATAAATTTGTTGCGACCGTTTATG 
>058-AW574108 450bp 
GAAAAAGGCTAAGATCTATTAAGAATCATAGAACAATGGCTCAAATTTCTAAGTTTGTCTATGCTTTGATAATCTTTTTTTCTTTAATTCTTGCTGTAACCAATGCT
GGTCTTTTCCGCTGCAAAGTTGACATTGATTGTCCACAAATATTATGTTTCGATGAACAAATAGCGAAATGCATTGCTCGTATGTGTGAGTGTGACTACGAGTAATA
ATTAAATTGAAAAATAATTTATTGTTACTTATAAGAGTATAGTATTTTTTTTTTATGTAATAATGTTGGTAATTTCAATTTCCATCAATAATTCGTTTATGTTTCTT
TGATATTTATTTATTTTTTCTCGCAAAGAAGATATTGAAAACAACATCCTCAATGTAGAAGTATACAATTTATTCAATAAATAAATTCATTGTTTAAATAAAAAAAA
AAAAAAAAA 
>059-TC35567 861bp 
ATGGAAAAATGCATTTATTTTTTTCAGATATCAACGACGTACATAGGCATCATGCATAATACATGAGGAAATCTCAGCTAAGTAAGCCCTCAAAGAAACATATTATT
AAAAAAATAAAAAATTGGGTAGACTATGCCAAAACCCAAGGAAACAAACAGCTGCCTCATTAAAACCCTTAACAAGAAAAAATATGGATTTGGTTCACATGTTTGTT
TATGCTTTCATCATCTTTCTTTCAATACCTCTTCCTCCTGCTAGAAGTGACTTTCCATGCAAAACTAAAGATGATTGTGCACAGCAAATAGATTACATCGCTGAATG
CATTATTGGTTTTTGTCGCTATTTTACACCCTTCGAACATCCATTTTAAATTTAAAAATAATTATGTTACTTCTAAACATATAATTTTATTTGTATGTAATAATATT
CATAATAATGTTTCTCCTTTTATAATTTACTTTAAAGTTTGTTTATATTCTATGAATGAAATGTGTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTATTAT
TATTATTCGTACTACTATTACTACTGCTACCGCTACCACCATTACTACTACTATTATATGTAATTAGTTTATTTTGCATATAAGAGATATCACATACAAGAATGTCA
CTGAAAAATAATAACTACTATTATATGTAATTAGTTTATTTTGCATATAAGAGATATCACATAAAAGAATGTCACTGAAAAATAATAATAAGCTACTTTAACACATA
AATGCAATATATGATTATCTAGATTAATTGGTTTTTTTTCTAATTCTACATTTAGTATGGTTCTAGAAAACATTGAAAAGGTTTGTAAGGCTGGCCCAAGTCAACTG
AAAAT 
>060-AW127276 325bp 
GCCTCGTGCCGAAAAAAAACATTTAAGAGAAGAAAAATATGACTCAAATTTCCATATCTTTTTATGCTTTGATAATCTTTTTTTCTCTTTTTCTTGTTGTAACCAAT
GGCCGAAATAAGACGTGCAACTACAGTAGTGAATGTCTATTTCATAATTGTCCCCTTGGTTGGGTTATGAAGTGTTTCACTTATTTTTGTGCGTGCTCGCGCTTGTA
ACAGGAACATGTACGAATCAACATTCGTATCAAGTCAATTTGTCGGTGGCTATTAAAGATGTTTATCTATTTTTTTTTTTTTTGGTAGAAGATGTTTATCCACTTTA
TTTT 
>061-TC31162 757bp 
GTTTGTTTATGCTTTCACCATCTTTCTTTCTATACCTCTTCCTCCCGTTAGAAGTGACTTTCCATGCAAAACTAAAGTTGATTGTCCACAACATAAAAAATACATTG
CTGAATGTATTTTTGGTTTTTGTCGCCATTTTAAACCCTTAGAACATCCATTTTAAAAATAATTATGTTATCTCTAAGCATGTAGTTTTATTTATATGTAATAATGT
TCATAATAATGTTTTTACTTTTATAATTTACTTTAAAGTTTGTTTATATTCTATGGATGAAACATGTATTATTTATTATTATTATTATTATATGCAAATAGTTAACT
TTGCATATAAAATATACCACAAGAAATAATGTCATCAACAACAACAACAACAACAACAATAATAATAATAATAATAAGCTACTTTAATACATAAATGCAATATATCA
TTATCTTCTGATTCTAGAAAAATATTGGAAAGGTTTGTAAGGCCTAACTCAACTGAAAATGCTGAAAATATTAGGATGATAATTTTATTTTGGATATTCATATTCGA
ACTTGTAATAGTGCTATCATTCAACTCATACAATTTATACATTTGATTTGTTTAACTTTTATATAAAATGTAGGAAAAAAATGATCTTATGATCCTTTTAATTTATA
AATAATGTGTTGTCACCTCTTCTAGGATTATTGATTTAACTAATTTATTTTTTTAATTGATCACTATTAGTTCTCTTTTCAATTGTGTCCCTTATCTATTATGAAAA
GCTAAAAG 
>062-TC34841 357bp 
GCTCAAATTCTCTTGTTTGCTTATGTTTTCATCATCTCTATTTCTTTATTTCTTGTTGTAACCAATGGTGTAAAAATTCCGTGTGTTAAAGACACTGATTGTCCAAC
TTTGCCTTGCCCTCTATATTCGAAGTGTGTTGATGGATTTTGTAAGATGCTTTCCATCTAAGTATATAATTTTATTTGTATTTCATAATGTTTGTATTTTTATAATT
TATCTCAAAGTTTGATTTATGTTTCTCTCGTATCAAAAACAACTTTGTCTAATATGTTAATGATTCTATTAAAAAGTTAATTTATGTCTAATATTTTAATTATTGTA
GAATATAATATTTAGTAAATTAATTTTAATATATCT 
>063-BE999264 333bp 
CTTCACATGCTCATTTATGCTTTTATCATCTTTCTTTCTATACCTCTTCCTCCTACTAGAAAAACCATTCCATGCAAAACTAAAGTTGATTGTCCACAACAAATATA
TTATGTCGTTGAATGCCTTGATGGTTTTTGTGACTATTGGAGAGACTAAAAAATTCTGTTTAAAAATGATTATGTTAACTCTAAGTGTATAGTTTTATTTATATGTA
ATAATGTTCATAATAATGTTTCTACTTTTATAATTTACTTTAAAATTTGTTTATTATTCTATGGATGAAACATGTATTATTATTTTTATTATTAAAAAAAAAAAAAA
AAAAAAAAAAAA 
>064-TC37937 392bp 
ATGAATTTGGTTTACATGTTTGTTTATGCTTTCATCATCTTTCTTTCTATACATTTTCCTCCAAGAATTAAATGCAACACTGAAGCTGATTGTCCACAACGATTTGA
TAACATCGTTGAATGTCTTTTTGGTATTTGTCACTTTTATATAAAATAATGTTAAAAAAGTAATGTTACCTATAAGTATATTAATCCAGTTCAAAAATAATTATGTT
ACCTCTATAAGTATATAGTTTTATTTGTATGTAATAATGTTCATAATAATGTTTCTACTTTTATAATTTACTTAAAATTTGTTTATATTCTATGAATGAAACATGTT
GTTGTTGTTGTAATAATATTTTTTTTGCGATAATTATAATACTTATATTGTAGAAACATATCTTCTTTTAC 
>065-AW208234 375bp 
GCTCGAGTCATAAGTTTATTTTATGCTTTGATCATCTTTCTTTTCCTATTTCTTGTTGCAACCAATGGTGATTTGAGTCCCTGCCTTAGGAGTGGAGATTGTTCAAA
AGATGAATGCCCCTCTCATTTAGTTCCTAAATGCATTGGTCTTACCTGTTATTGCATTTAACTGTAACCATTAAGTTGAAAAATAATTATATGTTACTTTTATTCAC
GTAATTTTATTTGTAAGTCATAATCTTAGTACTCTTATGATTTTTGTCACGGTTTTATTTAGGAATGAATAAGTTTTCCACCCTAAAAAATTACCAAACCTTTTTTG
TTTCCATAAAAAAAAATGGCATGTTTATGTTTCTATAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>066-AW684085 539bp 
CTTCTATACTTCTTATTGTATCCGATCGTATTCCTTGCATCGATGATATGGATTGTCCAGATATGTTTCCCTCTCTTAATACGCAGTGCATTGATAATTTTTGTGAC
GTCGTGTTAGGGTAATCATTAACTTCAAAACATTTAGGTTACCTTTAGGAGTGTATAAATTTATTTCTCTGTCATAATGTTTGTGCTTTTATAACTTGATTCCACAT
TTTATTTATGTTTCTTGTAACATACTTTGTTTCATTTAAATATTTAGGACCCATGTTCTGTTTGATTACTTTTCTTTTTCCTAGATGTGGCCTATGTATTTGNTAAA
ATTATTTATTTTATTTAAAATTTTGCAAAAGAAAAAATCTANAAAAAATATGTTGGTGNATGTAAATNTATAAAAAAACATCAGNCATATAAGAAATTCCAAATTCA
TCTGGGTTAAAATACAATATAAAATGACTATGATTTGATCCATAAGAAATCCATTTTTATAGAAATAAATATAATAGGGNTTATGGTATTNGGTTTTTGGAATTTNT
TTTT 
>067-TC30488 688bp 
GTCTCAAATACTCATGTTCGTTAGTGTTTTGATCATCTTTCTTTCTCTTTTTTTGGCTGATACCAAACAAACTAATATTCCTTGTGAGAATAAACGTGATTGTCCAC
AACCGTTATATCCTAAATTTGTGACGTGCTTTGAAGGTTTATGTCGGATGCATTATCCACTAAAAAAAATTTAAAATAATTATCTTTCCTTAAATCATTGAATAATA
TTTGTATTCTACCAAAAATAATAATAATATATGTACCTTTATTGTGGACTATTAAATTTGAAAATAATTATGTTTCCTAAATTCATATAATAATGTTTGTGTTATGT
TTCTAAGGCCTAGATGGCCCTTCATACAGTTCAGAACAGTTGTTCCCCAAGCTATAGGTTGAGGAAATCGGACTCTAGCTTGATAGAAGCTTTCACAGATCCAACAT
TTAACTAGAAGCACGTTCTTTGAGCTTGAACATTAGTGTCTCCCAAAATAATATGAGTATTTTTGAGGTGGAAATACTTAGTGTAAGTAAACACAGTCTAGGTTATA
GTATAAAAAGATATTGATATCATAAGGACTGTAAATCTATAGCTTCATGTAGCTTTTCAGCATAAAACTTGTTTGTAAGAAAATAAAATAAATCATTTGTCCCAACA
ATAAATCTAAAAAGTTAAGTTGGGAAAACAGTTTAAAAGATTTATG 
>068-TC36358 362bp 
ATCGCAAATTCTTATGTTTGTCTATTTTTTTATCATCTTTCTTTCTCTGTTTCTAGTTGAAAGCATAAAAATATTTACTGAGCATCGTTGTCGTACCGACGCTGATT
GTCCAGCGAGGGAGCTTCCTGAATATTTGAAGTGTCAAGGTGGTATGTGTCGGCTTTTAATAAAGAAGGATTGAATCAAAAAATAATTATCTTTCCTTATATCAAAT
AAATTGTTCTGTACTTTTAAAAAAGATGCAGTAATATTTTTACATTCGGTAAATAAACATACAATGTATGTATGTAATTTAAATTTTTAATATATTATTTATAATAA
AATGTTAAGACAAAAACGCTTCTTTCGTTTGTCACCATTTG 
>069-TC42901 476bp 
AAAATATGGCTCAACTAATAATATTTGTTTATGCTTTGATCATCTTTCTTTATCTATTGTTTGTTGAAGCACAAATAACTAAGCTTCCTTGTGTTACTGTTGATGAT
TGTCCAAAGGTGGAAAAACCGATTCCTATGGTTGCGAAGTGTTTTGGTAAAAGGTTTAGTAGACATTGTCATTACTTTTATTTTTAATTAATAATCACTATTAAAGA
ACAATAATTAGTGTGGGAAATTTAGCGAGGAAAATTATGAAATCCCTCTCTAATTATGTCACTGAGATTTGCGATGAGGAAACTACTGAGGAATTTCACTTTTTTCG
TCACTAATTTCTCTCTCTAATTTTGCTTTTTCTATTAGTGAATAGTTAAGTCAAAACATAATTATGTTACCTCTGAGTGTGTAATTTAGGGATTGTGTAACACCCTT
GATCCCCATCAATAATACTTAATATAAATACAACCAATAATTCATATT 
>070-AW127185 379bp 



GTTTATGTTTTGATCATATTTCTTTCTCTATTTCTTATTGAAGCGTCCATAAAAACTAAAATTGCATGTGTTACTGACAATGATTGTCCAAGGGCAATAAAACCTGT
AGTTATGTGGTGTATTAATAACTATTGTCACTACTATTTGTATGGGTATCAATAAGTTAAAACATAATATGTTACCTCTAAACGAATTAATATTATTTGTGCATCAT
AATATTTTCTCTTTTTTGAGGAAAATATTTTCGATTTTATAATTTATTTCAAAATTGATTTATATTTTTATGGAATTTTAATTTAATTTGTATGCAATGCACTCTCT
TTTTTCTTCACCAAATGTTGACGCATTGAGTTTTTTTAGTAAGATTTTTAATGACACA 
>071-TC30728 634bp 
TGGCTCAAAATAAATATTTGTTTTGTGCTTTTATCATCTTTCTTTCTCTATTTTTTGTCCTAACTAAAAGTTCTATTCCCTGCAAGACACGTACTCAATGTCCAGAG
AAAATGTGTCGTCTTCCTAAATTTGTGTGGTGTATTGATGGTTCTTGTGTATGCGCGTAAGTGTAACAAATAAGTTGAAAAATAAATCGTTATTTAAAATAAGTTGA
AAAATAAATGAGTAGTGATATATGAACATCCATTTGAAGACAATTTTGATGATAACTTTGTTTTTCTCACTTTTTATTGGTCAAAAACAATGGAGAGAGAAAAAGGA
AGAGAGATGAAAAGAAGATAATGTGAGTATGAGAGAGAGTTGTCAAAAAGTTGTCATAAAATGATTGTAAAAATATCATTTCTCAAAATAAATCTATATTACTTGTA
ACTTTACAATTTTATTTGTACATCATAATATTTGTAATCTTAAAATCTCCATCATACTTTTATTTGTTTCTTTGACCAGATCAAAATTGTATTGTTAAATTATATAA
GTATGTTACCGTCATTCATTCATTGAAAATATGAAAAACAACATCACTTCAAGTATAGTTAGCTTTATTAATAAATGAAGACAATGCACGATTGTATTG 
>072-TC29634 453bp 
CACGAGGATATAATGACTTTACTTCTCAAGTTCCTTTATGCTTTGATTATTTTTATTTCTCTACTCTTTGTTGTAACCAATGGCGCTCAATTTCTCTGCAGTGATGA
TAGTGATTGTCCAAGAGATTTGTGTGTCCGTAATAGTCTAACTCTGCGGTGTGTTAATTACATATGTCAGTGCAGATGATGTTAGCAATTAAATTGCTTAAGTAAAT
ATAAGTTACTTAAAAAGACGATACTTCCTAGACCAAAAAAAAAAGGATACTTCTATGTATATAGTCTATCTATACATGATATAGGTATATACTATATAGTCAATACA
TAATACAAGTTACTTCTAAGTATATAGTCTATAATAAAGTCTAAATATATTAATTATTCATTGTATTTAAATATAGTCGATTTTTATATTATTGGAATACGAATATC
AATAAGCAATTATCAACAAATATTA 
>073-TC30001 333bp 
GACTCAATTTATCTTCTTTATTTATGTTTTAATGATCTTTCTTTCTCTATTTCTTGTTGAATCGGAAAAGCTTGATATTCGTTGCGCTACTGTCGATGATTGTCCAA
AGGTGACAAAACCTGTAGTTATGATGTGTACTGGAAAATTTTGTCATTACTTTTTCGTTAGGAAACAAATATTGTAACTACTTTTATTTTTGAAAGAATTACTGTAA
CTACTTTTTGTGGTGGAAAAAAAAGTTAAAAAAATAACTTGGTTATCTCTAAGTAGATAATATTATGTGTACGTCACTATGTTTGTACTTTTATAATAATTTACTTA
AAAATTTAATTT 
>074-TC40611 408bp 
TATGGCCCGAATTTCCTTGTTTGTTTATGCTTTGATCATCTTTTTTTTTTTATTTTTTGTTTTAACCAATGGTGAACTTGAAATTCGATGTGTCAGTGACGCTGATT
GTCCTTTGTTTCCTCTCCCTCTACATAATAGGTGCATTGACGATGTTTGTCATTTGTTTACCTCATAATATTATTTGTATATCATAATATTTTTATTTTCATAATTT
ACCTTAAAGTTTGAGATTTATGTTTTTCTTGTATCAAAAACAACAATGTCCTTGCTTGATTATAGCTACTAATAAATAAAGATAATATATGGTTATGTAAATTATCT
ATTTATTTTAGTTCTATATTGACTGTTTTTTTACTAGAGCATTTTTTTTCAATGTCAATAAAATGAGCTCGACTTAAACTTTTATGT 
>075-TC31240 545bp 
TGCTCAAATTCTGAAGTTTGTTTATGCTTTGATTTTATTTCTTTCTCTATTTTTTATTCTAATAAATGGTGATCGCATTCCCTGTGCTACAGATGCTGATTGTCCAC
CAAAGATTTTACCCATAATTCATAAGTGCATTAATAATTTTTGTAAGCTTAAGTTGTATAACTAAGGGTTTTTGGTTACACTTGAAAAAATAAGTTTAAAAACAATT
AAGTTTAAAAGTAATTATGTTACCTCAAAGTATATAATGTTATGTGTAGACCATACTGATAGTATTTTTATAATTACTTCAAAATTTGATTTATGTTTCTCTATCCA
TTCAATTTTTATTATGAGTTCAAAAGTGTATTATCATAGTATGGAAGTATTCATATCTTGGATTCCTCATAGGATATATCGCTAACAACAATGTCACATGCATCACA
AAGCACATTTGATATTCTAATTAGGTAAACACCCCTAATTTACCTTCTTCCAAATGCAACACGGATAGGTTTCCGAAATTGTACGATTTTATTGAATAATAAAAAGT
GTTTCAATCC 
>076-TC33313 809bp 
AGGAAACTATGAATAAATTCCAATGTTTGGTTACACTTTGATCATCTTTTTCTCTCTATTTCCTGTTATAACCAATGGTGATCGCATTCCATGCGTTACTAACGGTG
ATTGTCCAGTTATGCGTCTTCCTCTATATATGAGGTGCATTACCTATTCATGTGAGTTGTTTTTCGATGGACCGAATTTGTGTGCAGTCGAGAGGATATAGTTGACT
TGCGGTTAGGCAAATATGATATGTCTAATCTTAATCGGACAACCCGTATTTTAAGCTTGAATTTCAAATTTAAAAATAATGAAAATCCGAACTTAAAATCTTGTCTG
CCATATCTTGATCTGACTGTCCAAATCTATGTAACTGAATGGATGCAGTCAACTACACTCAATCCAATTTTTTTTGTTTAGGATCAATCCAAAATCCATTTTCGACT
AAGCATATACTTTTATTTGTTTGTACTTTTATTAGAATGTATCAAAATCTATGGACTAAAAAAATGTATCGAAATAAGAACATTTATACATGAATGTATTCTTACAT
TGTTTGGTCATAGAGTGTTATATAAAAAATAACAATGTACTTCATAACTATAGCTACTTAAAAGAAAAAGAAAAACTATAACTTATGATTTTTTTAATTAAATATTG
GGTTTTCTTCTCCTAACTTCAAATTAGTTGAGTTACCCAACCTCCTTCCCAATAAAGAAATTATTTTATGACAAAATAAATTTACAAGTAGTATTTTTTTATAAGCA
ATTTTATTTTATTTAGCGGGAGTCGGACAAAATTAGAAATTACTCGCTTTCTATTAAAGG 
>077-TC35353 813bp 
GGCTATGGCTCATTTTCTCATGTTTGTTTATGCTTTGATCACATGTCTTTCTCTATTTCTTGTTGAAATGGGACACCTTTCCATTCATTGTGTTTCTGTCGATGATT
GTCCAAAGGTCGAAAAACCTATAACAATGAAGTGTATTAACAACTATTGTAAATACTTTGTAGATCATAAATTATGAAGACTTATAGAGTGAGGGTTCAATCAAATT
CCTCATTAGTGGAATATGAAAAATAGACCAATAGTCCAAATTCTTTAGAAATACAATTGAACTCTCACATTAGGAGACACAATACATTTTAGTTTTGTTACCTCTAA
GTTATAATATTATTTGTACGTGCTAATGGTTATACTTTTATGATTTACTTCAAAAGTGTATTATAACAGTATGAAAGTATTCTTACATTCATTTGTATGTGGCAATT
GTTTAGTGGTTGCACCGCTGAATAATACTACCAAACTCATTGCTATTGTTATTATTACTATTACTATCACTATTGATAGCATCCACCGCTGATGACAGTCAGTCATT
CACTATTTTTAGAGTCTTTCTTATGATATTTTTGAGTTCACAAGCAAGATTAAGCAGCAAGAAAAGCAAGAAAAATTGAAGAAACTGAAAAAAGGGGATCGTGTCAC
GATTATTGAAAAACGTGACACGATTTGGAGCTTTCAAGAAATATGCATTCGGCATTGGTGAAAACGTGTCACGATGGCAACAACGTGACATGATTATGGAAACCCTA
ATTTTGGAGGTTTGTTACACAAGGAAGAAACGTGTCACGATTTACTTAAATCGTGCCACGATTT 
>078-BE124600 318bp 
TATGGTTCACATTCTCATGTTTGTTTATGCTTTGATCTTCTCTAATTTCATATTTCTTGTTGAAGCAAATATGGTTGTCCTTGGATGTGTTTCTGATGATGATTGTC
CAAAGGTGCCTTTACCTCGTTTTTTGAAGTGCATCGCAAATTTGTGTTGTCTCGTCAGGAAAAAAGATTTGTGATGTTTGTCGACACACAAAAGTGTAACTATTATG
TGCAACAATAACTATGTCAACTCTAAGCATAAGGTTTGATTTTTATATAATAATGTAAAAACTTTTACATTTTACTTCNNAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>079-BE999796 510bp 
AGTTTGTGTATCATATGATTTTATTTCTATCCCTTTTTCTTTTTATAAAGAATGTTGATGGCGCATTTGTTAAATGTGAAACTGATGATGATTGTCCAAAATATAAT
GGGTTTCGCAAGTATGAGTGCGTTAACAATTGGTGTAGATTAACTGGACTGCACTGATGATTGCATGAGTCCTAGACCAAGAAAGTATAATTATGCCTTGCAGGGAA
GAGTAATTCCGTATACTGGAAAAAAAAAAAATCTATGAAATATAACTTACACTAGAACGTTATGTAATTTGAATTTATATATTGGGTGAATATTGCTTTACCCTAAT
AATATAGGTCATTTTTGATTTTCCTTCCTGTAATTTTTTTATTTTTAAATTTCATCCTTATATAATTTGAAGATTTTTTTTGTTTTGGACCTTCATGGAAAATTTCA
CCCCCGTTAATTTCAGCAAATTTAAGTTTACCCCCTTATATAAAATTATGTGAAATTAAAATTGAACACCTAAAAAAAAAAA 
>080-TC31234 416bp 
GGTCTAAGACTATAATGTTTTTGTATGCTATGACTTTATTTCTTTTCTTACTTCATATTGAAAAGAGCAGTGGTGTTTTAATTGACTGCAAAACAGTTAAAGATTGT
CCAACCAGTTATACTAAAATATATAGGTGCAAAGACAATAAATGTAGATTTAGTTTTGTAATTGGACTGTGATTATATGAGCTCCAAGAGAGTACACTTATGCATGA
AAGAATGAGTCCTTTTATTAGCAACAAATCTATGCAATAAACTTTTTGATAAAATAATATAGAGTTGCCATTTAGTTGTTGTGTTGGCACCTAATAATTAAATGTAT
TTTTTTTAAATTTCGTTTTATTGTGTAATTTTATGAACCTTTCAATTATGCCATTGGTAATGAAATGGATCAAGATACTAAAGAATATTATAATT 
>081-TC35331 447bp 
GCTATGACTGAAACTCTGAAGTTCGTTGTAACCAAAAAGAAAACTCTGAAGTTTGTTTACGCTATGATTCTTTTTCTTTCCTTCTTTCTTATCGCATCAGAAGTTGG
TGCGCATTTTGGATGTGAAACGGATGCGGATTGTCCACGGTCTACAGACAAGAATTTTTTTTTGAGATGCATTAATAAAAAATGTGAATGGGCTGCAAAGCGTCACT
GATTCTCAGAATACCAAATAAAGGAGAATGCAAAAACTCCCTATAGAGGAGAATGAGTTATTATGTTATCGAAAAAATGTGCATTATATGTTATGTTCGAATATTAC
AAGAGGTGTCATTTTTTCTATTTTACTAGAACAATGATTTTATTTTTATTTTTCTAAACTCATGAACCTTGCATTTATGGTTTTGCACTCTAATATTATCGTAAGAA
AACAAAGAGTTTTAATTAT 
>082-AW208174 413bp 
AAATATGACTAAAATTTTCAAATTTATACATGCTATGATTTTATTTCTTTCCCTATTTCTTGTTGCTGAAAGTTATTTCGCGGATATTCTATGTAAGGTTCATGAAG
ATTGTCCACAAAAATCGACTCACAAGTATTACTGCATTGACGATGAATGTTTTTTGTATTACTGGGAAGCTCCTTGAATACCAGAGTGACACAATAAATTGCATGAG
TACCATTCTTTAGAGAGTATACTTATGCCATATAATGTGTTTTTACACTAAAAAATCTACGCAATGTAACTTGCTTGATTATCAACGGTTTCAATTCATCTACTGTG
ATCATGGAGCCCAATAATCAGTGTATCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTAAGCAATAACCTTATAACATTTCATTAAAAATCAAGTCATGGATA 
>083-TC31652 510bp 
TCAAGTTTGTTTATACTATGATTTTACTGCTTTCCTTGTTTCTTGTCACAACGAAAGTTGGTGCGTATATTGCGTGTCAATCAGAAATTGATTGTCCACCAAACTAT
TCATTCCTTTTTGCTATTAGGTGCATTAAACAGAAATGTGTTACTGTTGGAAGATATCTTTGATTCTATGAGTAGTATCAGACTCAAGAGAGTACAAAAGAACTCAC
CTTATGTTAGAATATTTCATGAGTTTTGAATTAGTTATTGTGATGGCAACCAATAATTGTTTTTTCTCTTCTAATTTCACTGATCTAATAATTATTGTTTTGTATTC
TAAGACGATAATGATGATGAAATAAGGGTGCAAATAGTATTATTTAAATAGTCATGTCTCTTTAATTTAGTGATAGCATATCATACCTTCTTTCTAACCTACCATCT
ATAAGAATAACATTAATTGTTAAGTTGAGATAATTTTTTTGTTTTCCTTCAAATATTATAATTTTATTTTTTATATCATAAT 
>084-TC36391 500bp 



AAATATGACTAAAACTCTCAAATTTATATGTATTATGATTTTATTTCTTTCCCTATTCCTTGTTGCAGAAAGTTTTGCCACGGGTATGCCATGTAAGACTGATAAAG
AATGTCCAAACACTTCGACTCACAAGTATAAATGCATTAACGATGACTGTTTTTGCTTTTATATCTATTGGCCATTGGGAAATTCTTTGGTTTAGTTATACCAGAGT
GACACAATAAATTGCATGAATATCATATATTTCGAGAGTATACTCAAGCCATATAGGGATTAATAATGTGTTTTTACACTAAAAAATCTATGCAATGTAACTTTTGC
TAGATTATTCTACGGTTTCCATTCATCTACTGTGATCATGGAACCTAATAATTATATCTTTTATTTATTTATTTATTTTGTAATCTATGAACCTTGCAATTAACTAT
GAACCTTGTAATTGACCCAATACTAAGTTTTATTGGGCCCAGACTGAAAAATATATGAATTTGTGTTAAATT 
>085-TC35958 429bp 
ATGACTAAAACTCTTAAATTTATTTATGTTATGATTTTATTTCTCTCCCTATTTCTTGTTGCAGAAAGTTTTTTCGTGGATATTATGTGTAAGGTTCATGAAGATTG
TCCACAAAAATCAACTCACAAGTATTACTGCGTTGACGATAAATGTTTTTTGTATTACTGGGAAGGCAAGCCTTGATTTAGTTATACTAGAGTGACACAATAAATTG
CATGAGTATCATACTTTAGAAAGTATACTTATGCTATATGGGGATTAATAATGTGTTCTTACACTATAAAAATGCTACGCAATGTAACTTTTGCTTGATTATTTTAC
GGTTTCCATTCATCTACTATGATCATGGAGCCCAATAATTATATCTTTTATTTGTTTATTTATGTTGCAATCTATGGACATTGCAATTAATTATGGCTTATTTTTAG
C 
>086-TC30376 441bp 
GGAGAGAAATATGGCTAATACTCATAAGCTTGTGTCTATGATTTTATTCATTTTTCTATTTCTTGTTGCAAATAATGTTGAGGGATATGTTAATTGTGAAACTGATG
CTGATTGTCCACCCAGTACTCGAGTTAAAAGGTTTAAGTGCGTTAAAGGAGAATGTAGATGGACTAGAATGTCGTACGCATAGTATGAGTCTCATACTCAAGATAGT
ACTATTACACCATGCATTAAAGAATGAGCTCTTTCTTTGGAAAAATTCAAATATGCAATATACATTTTGCTAAACTATTTTATAGTTACCATTTAGTTGTTGTCCTA
TCTAGAATCCCAATAATTGTATTTTATTTATTTTTTAATTTTACGGACCTTGCAGTTATGGTTTTGTCGTGTAAGAGACTGTCAATGAAATGAAATAAGGTACAAAA
TAATATTTTAATT 
>087-TC29251 512bp 
GGCTCATAAACTTGTGTATACTATAATTTTATTTATTTTCCTATTCCTTGTTGCAAATAATGTTGAGGGAGATATCGTTTGTATAACTGATAATGATTGCCCACCAA
ATACTCTAGTTCAAGGTTATAGGTGCATTGATGGCAAATGTGAATCAGTTTTTCTATCCTACAGATAATATGAGTCCCATGCTCAAGATATTACAGTTACACCATGC
ATGGAAAAGTGATTTCTTACACTAGCAAAAAGAAATAACGAATATATATTTTGCTAAAATATTTTATAGTTACTACTTGGTTTGTTTGACAGCAATTTGCACTTATA
AAAAAAGTTATAAAAAAAAGTATTATTATATATTGGCTGCTGTTATAAAAAAAGTTTGTCACACTTATGAATTTTCAAACAATGCCATTTATGTTTCTTTTGAACAA
AGAGTTCACTAGTTCATTTCTTTCTTATAGGTGTAAATTATTGGTTCTATTGATAATTAATAAAAGGATCATTGACAATATATT 
>088-TC38212 703bp 
TTTTAGGGGGGCTTATTTACAACTCCTTAAGCACTAAAAATAATAATTGTTTTCAGGACATCATGCTCTTTATATACTATAAAGTGGTCTAATCATATTTTATTTTT
TTTACAGGCAAAAGAGAAAAATATGGCTAAAACTTTAAATTTTATGTTTGCTCTGATTTTATTTATTTCCTTGTTTCTTGTTTCAAAGAATGTTGCTATTGATATTT
TTGTATGTCAAACTGATGCTGATTGTCCAAAAAGTGAGTTAAGTATGTATACCTGGAAGTGCATTGATAATGAATGCAATCTGTTTAAAGTCATGCAACAGATGGTA
TGAGTATCAGGCCCAAGAGATTTAATTTACGCCATGCAATGAAGAATGAATTCTTAAAATAGAAAAAAAAATTGTTGAATATGCCTTATACTAGGATATTTCGTAAT
TGGCATTAGTTATTATGCTCTCACCCAATAATTGTATTTTTTTTAATTATTTTTATTTTTCATAATTTCATAGACCTTGTAATTACTGCTTGCGCTCTAAGAAGTTG
GAAATGAAATAAGCAAGACAATAAAGAATACTCCCTCCGGTCCTATTTATAAAAGAATTTTGAATCAATAAAAGTTGATGTATCTAGTTAAAAATTCAGTCCAAATA
CATTCACTTTTGTTGACCTAAATTTCTCTTATAAATAGGATCGGAGGGAGTACTATATTAG 
>089-TC36530 437bp 
GCACGAGGAGATAAAAATGGCAAAAACTTGCAAGCTTGTGTTTGCTTTGATTTTATTTGTTTCCCTATATCTTGTTTCAATGAGCGCTGAATTGGGTGGTCCATGTC
GCAGTGATGAGGAATGTCCACAACTCTCTTTAAGATTTTTCGCGATCAAGTGTCGTGAAAATGTATGTATATATGTTGATTTGGATCCATATAAACCTCGTGCAGAG
AAGAATCAGTTCCTACACTAGTAAAAATATTATGCAATATAAAATATGCTTGATTATTTCATAGTTTCTATTTAGTTATTACAATCAATCCCAATAATTGTATTTTT
CATTTCCTTTCGTAGCTTCACAAACATTGAAATTATGGCTTTATTATCTAAGATGTTGGTAATAAATTAAATAAGTCACTAAATAATATTATAATTAGCTTGTTTAT
TTCTCTCTT 
>090-BG583128 328bp 
GTAAAATTCTCAAGTTTATTTATGCTACTTTAGTTCTTTACTTATTTCTTGTTGTAACGAAAGCTAGCGACGATGAATGTAAAATTGATGGTGATTGTCCAATATCT
TGGCAGAAGTTTCATACTTATAAATGCATTAATCAGAAGTGCAAATGGGTTTTAAGGTTTCATGAGTACTAGACCTATAACAGTATAAATACCCACTACATATGATA
ATGAGTTAGTGTGCTAGTGAAATAAATGTGTAATATATTTTATGATAGAATATTTTATGAACTGTAATTTAGTTATTGTATTAGCATCTGATACTAGTGTTGTTTTC
TTTTCCT 
>091-AW683803 261bp 
AATTCCGGCACCGAGATGGCTAAAACTCTCAAGTTTTTTTATACTATAATTTTATTTCTTTCCTTGTTTCTTGTTTTGCAAAGGAAGTTGACCGGATGCGAAGTCGA
TGGTGATTGTCCAAAAGTTTTCAAATTAAANGGTNCATGATTTTATTTATAAAGTGTATTAACAACAAATGCGTAAGGGGTTTACTATCCCAAACCGGTACCCAATG
CCCAGATTTTTTTTTTTTGAAAAGGANCATTGCCAAGATTTTATTTT 
>092-TC37621 411bp 
TAAAATTCTCACATTTCTTTATGCTTTGGTTTTATTTCTTTCCCTATTTATTTTCTCAATTGCGGCTCAAAACCTAATGAAATGTAATACCGATGACGAATGTCCCA
AATTTGATGATAAATTTCCTTTATCTTTTAAGTGCATCAACGACGGATGTAGAATGGTAATCAACGACAAATATAAACATAAGACGGTACAGAAACTCTTATAGGAT
ATAACGAGTTCTTGAACACAATAATATTATACTATAATAGACCTTATACTATAATATTATGTGAATTCCTTTAAGAACACAATAATTGTATTTTAATTTATATTTTA
TTTTGTAAATTCACAGACCTTGAAATGATTGCTTTTTACTCTTAGATGTTATTGAGGAAATGATATGTGGCACTAAAGATTATTTTAATT 
>093-BG581786 252bp 
GGTCAAGTATGTTTATGTTATTATTATCTTCCTTTCTCTATTTCTTGTTGCAACAAAGATTGAAGGGTATTATTATAAATGCTTTAAAGATTCAGATTGTGTAAAAT
TGTTGTGTCGAATTCCTTTGAGACCAAAGTGTATGTACAGACACATATGTAAATGCAAAGTAGTGCTCACCCAAAATAATTATGTGCTCACATGATTATGTATTATA
ACCATATCTAAAAGAGTACACGTACACTTAGAATATTC 
>094-TC35791 536bp 
GTACACCTTAATATCCTTAAGAGACAATTTATAAATGTATGAAGGTTTTTAACAACTCGTTAAGTTATTAAAATATTTAATTGTTTTTAGCACAACACACACTTTCT
ACACTATAAGATCATCAACTCATATTCTATTTGTAACATGTAAAGATATAAAAATATGTCTAATACTCTCATGTTTGTTATTACTTTTATTGTATTGGTTACCCTAT
TTCTTGGTCCAAAGAATGTTTATGCATTTCAACCATGTGTCACTACTGCTGATTGTATGAAGACATTGAAGACTGATGAGAATATCTGGTATGAATGCATTAATGAT
TTTTGTATACCATTTCCAATTCCGAAAGGAAGAAAGTAGATTTACTCCGTAAATGGAAGAACAAGCAATTATGCTAGCAATAAATATATGAAATATATACCATATAC
AAAAATATTTCATGGTTTCCATCTAGTTAATCTTCACGCACACAATAATTGTATTTTTATATTTATCTTATAATTTATAATTTTACAATCCTTGCAATTATTGCTTT
C 
>095-TC39812 560bp 
GTTTTATTAATAGAATGGCTGAAATTCTCAAGTTTATTTATAATGCGATCCTTTTTGTTTCTTTGTATTTTATTGTAATTTATGGCGAATTAGTGTGTGATACTGAT
GACGATTGCCTGAAATTTTTTCCTGACAATCCATATCCCATGGAGTGCATCAACAGTATTTGTCTTTCCTTGACCGACTAAGGTTATCCTCAAAACAAGATTGAGGA
GTGATATCAATGTGTTTGTGTATAAGAATAAAGTGGATATTTATGATCTCACCTATATTATATTTTTATTTAAAGTTTTATTGATCAGTGTTTATGTTTAAATAGGG
TTCTAGTCACTGATATTGTGACATCAGGGACAAGTTTAATAATTTGATCTTGACTTATTATCTTGGAAACTAAGAAAACATTACATATTTTATTTTATATTATGGAT
AATTGTAAGGCTCTAATAAGGAAAAATATTTTATTTTGAGTTATGGAATTAAATTTCTACTTGTCATGATGTGATATCTTAGGCTACATGAAAATTTAAACTCCCAA
GTTTATATAAGGCTTTAACAATAGA 
>096-TC28695 515bp 
TTTTGAGAAAACAATATTACATGACCTTAATACACTATAAATTGACTAAATCATATTCTATTTGGTACAACATAGAAAAATATGGCTAGAACTCTCAAGTTTGTTTA
TGCTGTGATTTTATTTCTTTCCTTGTTTCTTGTTGCCAAGGGGGATGATGTAAAAATTAAATGTGTAGTTGCGGCCAATTGTCCAGACCTTATGTATCCTTTAGTTT
ATAAGTGCCTTAACGGTATATGTGTACAGTTTACGTTGACGTTTCCTTTTGTTTGATATAAGTATCGCGCCGAAGAGGAGTGAGTTCTTGCACTAGCAAAAAATCTA
TGCAACATACCTTATAGTTATACCGCAAGTTGCCATTTAATCTTTTTAGTAGCATCCAATAATTGTATCTTTTATTTTTTTTCTTTTTACAACTTCATGGATGTTGA
AACTATGACTCTACACTCAAAGATGTTGATAATAAAATGAAATTAGGCACTAAATAATATTATAACTGAATTGTGTCTTATATCTTA 
>097-TC29173 600bp 
CTACTTAATTGAACTTAACAAAGCCATGGAATTTTCAACTATAAAGTGGCCAAAACAATTTTGTTTATCACACGCAAAGGGGGAAAACATGTCTCAAATTTTCATGT
TTGCTTATGTTTTGATCATCTTTCTTTCTCTATTTCATGTTGAAACAAATATACATAAAATCGGCTGCAAGACTAGTGAAGATTGTCCTTATCTTGGAAAGTGCATT
GAAGATTTTTGTCAGTTCAAGAAATAATAAAATTTTAAAATAAGGGTCATGCTAACCGGTATTCCAAGACACTAGTTAAGCATATCAAAAGAGAAAATTATTAGCAT
AAAAGAAAACTATTTTTTATCTTTTATAAATTAATTACACAATTTCAATGTATTAACTATTATATAATTTCCATTTTAATATACTTAACAAGTGCTCCGAGGCATGG
ATTAGCATTTCCCCCAAAATAATTACACCTAAGCGTATAATTTTATGACAAGGTCAAAAGTTTCGTTACCTATTCAAGATATCACAAACGACAATGTCTATGCATGA
CAATGATAAAATACTTCAATAAATAAATGTAGTTAATGATTATCATGTTTTTTGTTACAACAAAN 
>098-TC40384 427bp 
GATGGCTAAAATTGTCTATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTCTAGTTACAACAAAGGCGGCTGAACGGATTTATCGATGTCTTGATCATTCTC
ATTGTCCAACATTTATGTGCTCCCCTGGTTTGAAACCAAAGTGCATGAATCCAAAAGTGTGTAAATGTGTTCCGGTACAGTCGCGGAAATATTATGCGCTCACATGA



TTCTTCATTTAGTGTCAGAGCCAAGAGAGTACACAAATACTCTGCTACAACATTTCACAAGGTGTCATTTCGTTAATTTCTTGCCAACCAATAAATTGATTTTTTTT
CTTTTTATAATTTCAAGAACTTTTTAGCTATATATTTGTACTCTAAAATAATGACAATGAAATGAAATAAGACAGCAACAAATATTATTTAGATTATCTTCTTCTC 
>099-TC33084 447bp 
CATTATATATTTAGTTATAAAGAGATAAACAAAATCACGTTTATTACATACAAAGGAGGAAAAAATATGGCTCAAAAGTTCATGTTTTTTTATGCTTTGATCATCTT
TCTCTCATCATTTTATGTTATAATCAATACAATTGACCCTCCTCACCATATTACTAATCATGAAATTCCCTGCAAGTATAATCATGATTGTCCAACAATTTTAGACT
ATATATCAATATGTCCTTATCATTATTGTGAGTTCTGGAGAACATATTAATTATGTTTAAAAATAATTATTTTATGTCTAAGCATATAATTATAATATGCAAGTAAT
TATATTTCTATCCCTACATAATACAATAATAAAATAATAAGGCACTTTAATAAATAAATGTAACATATTGTACCAAACAAAATGTAATATATATGATTAAGTAGATT
AATTATTTATGATCAGTGG 
>100-TC32805 604bp 
GAAACTATGATTGAAACTCTCAAATTTGTTTATGCAATGATTCTTTTTCTTTCCTTATTTCTTATCACATCAGAAGTTGGTGGTTTGTATATTGGATGTGAAACGGA
TCGCGATTATCCACCGTTAGCAAACAAGACTTTTTATCTGAAGTGCATTGATAAAAAATGTGAATGGACTGTCACTGATTCTCTAAGTACAAGATCCGGAAGAATGC
AAAAACTTTCCATATAAGAGAATGAGTTTTTGAAATGTGCATTATATGTTATGTTCGAATATTACAAGTGTTGTCATTTATTTATTGTATTAGAACAATGGTTTTAT
TTATTTTTCCTAGAACCTTGCTTTTCTTATTTTATACTCTAATATTATTGTAAGACAACAAAGATTGTGTTTTAATAAAATTGTGAAATCCCTGCAAAATCGCAGGT
TTTTACAGGATTCTAGGAATTAATTTATACGTGTCAACTTCGACCTAGTTCGCATAAAATCACAAATTACCTTGGCTTTTAGGTTTTGAGTCATTTATGTATAAGTA
TTTTATGAACTTGAAACTAAGTCATTTATGACCATACATAATTTATAACAAATATTTAGCATTGTTTTG 
>101-TC37320 449bp 
TCTCAAGTTTGTTTATGTTATAATTTTAATTCTTTCCCTATTTCTTGTTGCCAAGGGGGGTGGCAAAAAAATTTATTGTGAAAATGCGGCTAGTTGTCCACGCCTTA
TGTATCCTTTAGTTTATAAGTGCCTTGACAACAAATGTGTAAAGTTTATGATGAAGTCACGTTTTGTTTGATATAAGTATATCGCGCCCAAGACGGTACACAAACGC
CATGCAAGGAGGAGTGAGTCCTTGCACTAGCAAAAAAATCTATGCAACATACCTTATTGTTGTACCGCGTGTTGCCATTTAATTTTTTTTACTAGCATCCAATAATT
GTATCTTTTATATTTTTCGTTTTATAACTTCATGGATGTTAAAAGTATGACTCTACATTCAGAGATGTTGATAATAAAATGAAATTAGGCACTAAATAATATTATAA
TTGAATTGTGTCGTATCTCTT 
>102-TC37749 660bp 
CTTAATTAAGATATGGAGAGCATGTGTTTTATAAACTATTTAGTGATAAAACTATTTCTTATATGAACAGAGGGGTGAATATGGCTGAAATTGTCAAGTATGTTTAT
GTTATTATTATCTTTCCTTCTCTAATTCTCTTTGCAACCAATATTGAAGCAATTATCAGATGCTTTCACGATGCAGATTGTGTACATAAAATATGTCATCCTCCTCA
AATACGAAAGTGTGTGAGCAAAATATGTAAATGCAGACTAATGATCACCCAAAAAGATTATGTGCTTACATAATTATGTATTTTTACCATTCATAAAAAAGTACACA
AACACCTTCTATAATATTCCATAAGTTTCCCTTTTGTTATTGGGTTAACACCCCAATTGTTTATTTTTTTTTGTTTTTTTTTTATAATTTAATGAATTTGTAATTAT
GACGTGGTACTCTAAGATGATGGTAAAAAAATAAAATTAGGCAGAAAATAATAATATTTGATTATCTTATTCTCTCTTGGTTTTTGAAATTTTTTCATGACATTCAA
TTTAGGTATCTAATATATATATATATAGGGTGGAGATATTTTGACTCCAAGAGTAAGTTTAATATCTTACACCAAATCTTGACATTTAATTCTAAGCTTAAATATGA
TATTAGTCCCTATAATAT 
>103-TC36312 582bp 
GCACGAGGAAAAGGAGGGGAATATGGCTAAAATTGTCAATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTGTTTCCCTATTTTTGGTTGCAACGAAGGGAGGAAGTAAACCAT
TTTTAACCAGGCCTTATCCATGTAATACTGGTTCTGATTGTCCACAAAATATGTGTCCCCCTGGTTATAAACCGGGGTGTGAGGATGGATATTGCAATCATTGTTAT
AAAAGGTGGTGAAACTATCATGTGCTCACATAATTCTTCATTTAGTTTCAGACCCAAAATAGAACACAAATGCTCTGCTATAATGTTCCACAAGCTGTCATTTAGTT
ATTTTCTTGCCACCCAAAAAAATGTTTTTTTTTTTCCTTTTTATTATTTCAAAAACTTTTTAGTGATATAATAGCTCTCTAAAATTATGATAATGAAATCCAATTAT
AATATCCCCATGAACTCCAATTTAAGGATATCACATTTTCTTTTCCACCATACCGCTCATTATAATATCTGTAATAGTTAAGTTTACAAAACAGTTTTGTTACTTCT
AAGCCTGTGATTTTATGTACGTGTCATAATAATACTGTTACATTTGT 
>104-TC38808 403bp 
CGAGGATTTTCTTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTCTAGTTGCAACGAAGTCTGAACCAGGAGGTCATCGATGTTCTACTGATTCTTTTTGTCCACCAA
ATATGTGCCCTCCTGGTATGACACCAAAGTGTGTGCGTTTTAGGTGTAAATGTGTTCCAATCGGGTGGAAAAATTTATCTCATGTGCTCGCATGATTCTTCATTTGG
TGTCAGACCCAAGAGAGTCCACATATGCTCTGCTACAATATTGCACAAGCCGTCATTTAGTTATTTTCTTGCCAACCAATAAATTGATTTCTTTTTTCTTTCTAAAA
TTTCAAGAACTTTTTAGTTATATATTTATACTGTAAATTAATGATAATGAAATAAAATAAGAGAACAAATATTATTTATATT 
>105-TC42600 436bp 
GTGAAAATAAAATGGCTGAAATTCTCAAATTTGTTTATATTGTGATCCTATTTATTTCCATATTACTTGTTGTAGAAACTGAACAATATTGTGTTGATGATGCCGAT
TGTCAAAAACTATACCCATTTCATCGTCAACTTTCATTAAAGTGCATAAGGGCATTTTGTGTGAAGTTAGTTGGCCAAGCAAACGATGATTTATTCCCTTCCACCGT
TCATGCAGCTGACGCCACAGGCCTAGGTATCGATGCAAAGTGACGTAAAGACTTGTCTTATGATTGTATTAAATGATATTTGATAACTTTTATCACGTGGAATCTTG
GCTCGGATCCACAAACATCCTTGATGCTTAAAATAAGATGCATTTCAAATATATTTGTATGCTTATGTTCATGTTTTAAATTAATTCGTATTTTAAAAAAAAAAAAA
AAAAAAAA 
>106-TC31909 589bp 
CTAAAGAGACAAACACAACACATTGATGTATTTACTGGATATTTTATTTATAATGATAAAAAGAAAATGAGCTTTATAAATATAAAGTGATAAATACATATATTACA
AACAAAAGAGAGATATATGGCTAAAATTGTCAATTTTATTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTCTAGTTGAAACAAATGCTCAATGCATTTATCCTGCTT
GTTTTAAAGATCATATGTGTCGACAACTTAAGTGCTCACCTGGTAGAACACCGAAGTGCGTGAATTATCAGTGTAGATGTTCTCCTCAAGCGTTGGGATCATATCAT
CTACTCACATGATTCTTCATTTGGTGCTAGACCCAAGATTGTACACAAATAATCTTCTACAATATTCCACATGCTATATAATTTAGTTATTTTATCACCACCCAATA
AATTAATTTTATTCTTTTTATAATTTCAAGAACTTTTTAGTTTTATATTGTACTCTAAAATAATGATAATGAAATAAAATATGACAACAACAAATATTATGTAGATT
ATTATAATATCTTTAATACATAGGTTTACAAAATAGATATTAACTTCTAAGCCT 
>107-AJ388800 248bp 
CTCTTAAGTTTGTGTATGCTATGATTATATTTCTTTCCTTATTTCTTATGGCAACAAACATAGACAGCGCACTTATTGAATGTCAAATTGATGATGATTGTCCGCCA
ATTAAATTTGCCAAGTATTTGTGTATTAACTACAAATGTAGAAAGATTTGTTTGGGTGAATGAATTCTTACTTTAGAAATAAAAAATAAAAAAATAAAAAATTCTCC
AAATGTGTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>108-AJ388916 448bp 
ATGCTATGATTTTATTTCTTTCCTTATTTCTTGTTGCTAGGGGGGAGGAAATAATAATTATTAAATGTCAAACTGCAAAAGATTGTCCAGACATTTACAACTTGTTT
CCTTTAGTTTATAAGTGCATTGACAACATATGTGTAGATGTTAAGTTGGAGCCGCCTTATGATATGAGTATCACACCCAATAGTGTACATAAATGACAAACGCCATG
CAAGGAGGAGTGAGTTATTGCACTAGCAAAAACTCTATGCAATATGCCTTATTGNTATAACACGAGTTGCCATTTAAATTTTTACTAGGACCCAATAATTATATCTT
TAATATTNTTTGGTTTATAACTTCATGGATGGTTGAGAATACNACTCTGNAGTCTAAGAANGTGGTTATTAAATGGAATAAGGCNTTAAATATTATNTTAATGGAAT
NGGGGTCCTTAAAAAAAAAA 
>109-TC32880 466bp 
GAGATGGTTGGAATTCTCAAGTTTGTTTGCCCCTTTTTGTTTCTCTATTTCTTGTTATTATCAATGTTGGTGATTTCAGGAAAGCATGATTATCACATGTTTTTTCA
ACGCATACCATGTCCCAAGGATAAAATTCTTGATTGCAATCTACTTGAATGTTGGTGCAAATAAAAGACATACTTGATTGCAAACTATATTCAAATTGACATGGAAA
GTAATAAGTGGAGCATCAATTGTGACAGAGGAGTCAAGGACTTGTGCATAGCTTTATTTTTTTAGTGTCTTATTGGTTTTGTTAAATTCCTATGAATTTTGTTGTTA
TTTTATTTGGTTTTTTTAGGTTTGCAAACTTATGAGTTATAACATTATTGTTATCTCTAAACTTTTGCCCCGTGCAACGAACGGGTCCTATGTATTGTAATAAAGAT
CAATAAATTATATTATATATTACTATTGATGTTAAATT 
>110-Mt1942 390bp 
ACTCAAACTCTCATATTTATTTATGCTTTATTCATCGTTGTTTCTTTATTTCTTGTTGTAACTAGTGAAACTCGCATTCCGTGTGTTTCTCGCAATGATTGCCCAAA
GAGGCCTTATCCTTTATTTATGAAATGTATTGATAATTTTTGTGAGATATGGAAAATAGGGAAGGAATAGGTCAGAAAGACATGAGCCTATAAGACCTAGGCTACAT
CATGCTTAGGCCAGGATTTCTTTAATTATAGAAGTCTAATAAGGCTTTCTTAGAAGCTTTTTTAGTTAAACACGTCAGGTTACAGGCCCGTAAGAGAAGTATTTTAG
GCTGACCCTACTTAAATAAATATATATAAAGTAATAGTTTATTTTACCAATTTTTATTATTAAATTTTG 
>111-TC39096 280bp 
CGAGTTCATGTTTATTTATGCTCTGATCATCTTTCTCTCTCAATTTTTTGTTGTAATCAATACAAGTGACATTCCCAATAACTCTAACCGTAATTCTCCAAAGGAGG
ACGTTTTTTGCAATTCGAATGATGATTGTCCAACAATATTATATTATGTATCAAAGTGTGTTTATAATTTTTGTGAGTACTGGTGAACATATTAATTATGTTTAAAA
ATAATTATGTTACATCTAATCATATAATTTTAATTGTATGTCATAATACATTATGTTTTTATCCTC 
>112-TC38013 348bp 
GGAAGATATTGTCAAGTTTGTTTATGTTATAATTATCTTTCTTTCCATATTTATTATTGCAACAAACATGGAAGCAAAAACTATATGTATTGGAGATTCTGATTGTC
GAAATGAAAGGTGCATGCCTGGTATTAAACCGGTATGCTCAGAAGGCTGGTGTGATTGTATAGGATTTATACCATAGATTCTACAAGTGTTCACGAGTACACAAATG
TCCGACTTATATTAAGAGGTACCATTTAGTTATCATGTTGCAATCCAATAACTTTCTTTTTCTAATTTGACAAAGATTGTAGTTATGGATTTGTTCTCTATTATGAT
GGTAATGAAATAAGGCAGCTTGATTGT 
>113-TC32321 702bp 



GCACGAGGGAAATATGGCTAAAACTCTAAAAGTTATGTATACAATGGTTTTATTTTTTTCCTTATTTCTTGTTGCAAAGAATGTTGATGCGTACGTTTGGTGTGAGA
CTGTTGAAGATTGTTTCAAAAGTCAGTACTTTATTTTTGATTGCATTAACAACCAATGTATCAATGTTGGAAAAAACCCAAAGGAACCTAGATATCCTGGTATCCCA
AGAGACCAGTAACACCTACACCATGATGGGATAATGAGTAATTACAATATCAAAACATCTATGCAATAAACCTTATAATAAAATATTTAGTGGTTATCAGCCAGCTA
TTGCGTTGACACTCAATAATTGTATTAAATATTTTCTTCCAAAAAAATTGTATTAAATATTTATTCTTCTTTTATTAATTTTATGGACCGTGTAACTATGGCTTTGT
CTCTAAAGATTATTTGTTGGACAATGTTAAGTTAATGTCATTTTTATGGTTGAAAGCTAATTAGCTTACTTCCGCCTTTAGTTACACTAGTTGGTGCTCTCTTCTAT
GTATGGGTGTTAGAGACTAGTTCTTTTATTGTTGTCTAGTTTGGTTGTGCTTCTTACATTAGCATTAGACACTTATCTTTGTAACTTTGTAGAGTGATTCTTTCTGC
ACATCGTATGCGAGATAAATCTCGTTGTGGTGTTTAATATAATCTCATTTTAATTTCTTC 
>114-AW775212 403bp 
AAGTTGTGACGTTTATTTATGTTATGATTATCATTCTTTCCCTCTTTCAACTTTTAATAAATGCCAGAG 
AGAAAGTCAACTGTTTAGATGATGCTGATTGTCTAGAAGTTTCATGTCTCAATGGTTCGAATGCGGAGTGTGTTGGAAACAGTTGTGTATGTGTATTTGTTTTTTAC
AGAGAAAACTTTGATGAGCAGTTTCGTCGATGAGTTATCATTTACCTATTTTGTTGCCATCTAATGATTTGAATTTATTTCTTTTTTTAATTTCAAGAACATTATAG
TATTGTCTTGTATTCTAAGATAGTGGTGATGAAATTAAATAAAGCATCAACAAATATTATTTAGATTGTCTTCTCTCTTTATTCTAGAGATCCGAAGATCAAAACCA
ACTGGGTATAATT 
>115-BG582685 367bp 
GTAAAAGTATGAATCCAAACATCAGATTATTTTATGATTTGATCATCTTTCTTTCTCTTTTACTTGTTCTAACCGACGGTTCTGTTCCTTGCTTGACTAGCTTTGGT
TGTCCAAGAAGCACATGCTACCCTCCTTCAACCCCAAATTGCATTCTTCGTATTTGTGAGTGCATCTAAGTATAACAATTAAATTAAAAACATAATTGTATGTTACT
TGTAATCGAATAATTTACATGTACGTCATAATGTTGGCACTCATACAATTTTTGTCAATTTCAATTCATTTGGTTGATCTAGAAAACTCTATTAGTGGATGAAATTA
GTACTTGTTATTAGGCTGGCCTTATATATTGCTCTAATTTTGATTC 
>116-TC34696 362bp 
AATATGGGTGAAACTTTGAAGTTTGTTTATACTATGTCCATCTTTCTTTCACTATTTCTTGTTGTAACCAGTATTGTAGGTGAGGAGTGGAACTCGCATAGTTGGAA
CTCAGAATTCTATTTGAAGAAAAGTTGCAGTTCTGACTTTGATTGTCCAAGGACTATGTGCATAAAACTTTCCCTTGCGAGATGCTTTAATGACTTTTGTCACTGCT
ATTAATAACGTTTTGATTTCAATGATAGGACGAGAAGAAGAACACGTGACAAATTAATTAGTTACAAAACTTGTATTATAAGTTGTCCAACACAATAAAATAATGTA
AAATTTATTAAATTGAGATTTATAAAATAAAATATTATAAT 
>117-TC29483 444bp 
AAAATATGGCTAGAATTTTGAAGAATGTTTATACTATCATCCATTTTCTTATCATCAATTTTCTTTTACTATTTCATGTTCTCAACGTCAGACGTCAGACAGAGCCG
CCTGGGCCTCTTATTCCTTGCGAATTTGACTATGACTGCCCATTAATTGATTGTATTCGTACTTCCGATTCGAGATGTATTAATGGTAATTGTCATTGTCGCGAGTA
GTTAAGCTGAAAATTAGGCAATTATTGCTTGTATTTGTTCCTTCCGTGGATTTTGGTTTAGTTCCTCAAGATGTTTGTTCTCTATTTCAACTCTTAATGATATTTCT
CTATATGGGGTGTGAAGGTTAGGAGTGTCAAACCATATTTTGTATTTTATCTTTCTTATTAGATGTTTTAATGATGTATTTTATGTTTCTTATTAGATGTTTTAATT
ATGACAAATTTACTTG 
>118-TC29226 575bp 
AAATATGGCTCAAATTCTTTTTTATGTTTATGCTTTGCTCATCCTTTTTTCTCCATTTCTTGTTGCACGAATAATGGTAGTTAATCCCAACAATCCCTGTGTTACTG
ACGCTGATTGTCAGCGTTACCGACATAAATTAGCTACTCGTATGGTTTGCAATATAGGCTTTTGTCTTATGGATTTCACTCATGACCCATATGCCCCGAGTTTACCC
TGATGAGGAAGAGAGAGAGGCGGCAATCAGATATTTGAAGAACCGTTCTGCTGCCACGAAAGAGCACTTCACTGAGGTGGTGTCTAGAGCCACGAAAAAGAAGAAGC
AGAAGGGTTTTTAGATTCATAATACTCGATCCAAAGGCAGGTTACCGGATTGATTCTTGTTCTTTCTTTGGGTTCTTCTCGTTTCTTTTTCTTTTTTATCTTGTTAT
TTTCTAGGTTTGTCTTTTGTCTCGCCATTGTTTGTATCGTTTGAGAAGGTTTTGGTCTAGCCCCCTTCTCTTGTGTTCTTGTTTCCTTTTATATATTTATATATATA
GGGTGTTGCAGTTGGTTCACCTTCTGCACCCCATTTGTCT 
>119-TC36319 765bp 
AATGGGTGAAACTCCGAAGTTAGTTTATGTTATAATTTTATTTCTTTCTATATTTCTTTGCACTAATTCTTCTTTTAGTCAGATGATTAATTTTAGGGGTTGTAAAA
GAGATAAAGATTGTCCACAATTTCGAGGAGTTAATATTAGGTGTCGTAGTGGCTTTTGTACACCGATAGACAGTTAAAGATTATGTTTCTCTAGTAAGAGAACTGTT
CAATATACCTTATGCTAGAATATTCCACTTGTTGTCATTTAGTTTTTGTTCATGCATTCAATAATTATTATTTTCTTCTTATGTTTTTCCTAGTTTTAAGAACCTTG
AAGTTATGACTTTGTATTATAAGATGATGAAAATGAAACGAGGAAGCAAAGAGTTTTATTTATAGGATCTCCTTGGAACTAATTAGTTGTTCTTCCTTCTAAGAGTA
CTAATCAGATTCCTTGGAACTTATGAAATCGTTGGAACAATGTCAAGGTAATTCTCCAGGGCCTCAAATGTATTATCTCACATATATATAGAGAAGGAAACCAAGTA
GCTGACACATTGGCTAATCATGGTTTATCTCTTGATTCTATTCACTTTTGGAATGATGTACCAGAGTACACTAGGGCCAGTTACTTTAGGAATAAAGATGGCTGGTC
CAATTTCAGATTTTCTTATTAGTTTGGAAGTTTCGGCCTAGTCCCCTTCCCTTTGTATTTCTGTTCTCTTTTTAATGAATTTTAGGTTGGTTTGCATCTATGCATCC
AGCTTTTTCGGCGTGT 
>120-TC29076 510bp 
TATGGCTAAATTTGTCAATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTCTATCCCTATTGGTGGTTGCAATGAATGCTAAACGAAATTATCAATGTGATCCATGTTTTGGTC
ATCCTGATGATATGATAAATTTTTGCCCCCCTGGTACGGCACCGAAGTGTTTCCATGGACTGATTAAATGTGTTCCGATAATGCGGGGAACAAATCGTATGTTTGCA
TGATTCTTCATTTATTTCCAAGCACAAGATAGTACACAAATGCTCTGCTACGATATTCCATTAGCTGTCATTTAGTTATTTTCTCACAACCCAATATTTTTTTTTTC
TTTTTATAATATCAGTAAGTTTTTAGTTATATATTTGAACTATAAAATAATGATAATGAAATGAAATAAGACAGCAACAAATATTATTTAAAAAAAAAAAAATATTA
AATAACTCTACCTCAGAAGGCTAAAATCATAACCCTACTGGTATGTATAAACATCCCTTGGGGGGGGGGC 
>121-TC37390 452bp 
TGCAATTCTAAAGTTTATTTATGCAATGTTTCTATTTCTTTTCCTATTTGTTACTACAAGGAATGTTGAAGCACTTTTTGAGTGTAATAGAGATTTTGTTTGTGGAA
ACGATGATGAGTGTGTGTATCCTTATGCTGTTCAATGTATCCACCGCTATTGTAAATGTTTAAAATCACGCAACTGAATGTATGAGTCAAGGATCAAAGATACTACA
CAAACGCTTTGAATGGAAGAATGAGTTATTTAACTAGCAAATGATACATGTAATATGGCATCTGCTACTACTGGTATATTCGGTGTTTTAATGTTTAATCATTGTGG
TCTCACCTAATAATTGATTTTATTATTTATTTTTCTTTTTCTAATTTCATAAACATTGCAGTTATAACTTTTGGTATTAATGAGAGGACATATAAGAGAACAAATAA
TTTTATTTCATTATATTGTTACTC 
>122-TC35788 632bp 
GCACGAGGATTTGCTACACATAAAGAAGAAGAAACATGGCTGTAATTCTCAAATTTGTTTATATTATGATCATATTTCTTTTCCTACTTTATGTCGTAAATGGAACT
CGATGTAATAGAGATGAAGACTGCCCATTTATTTGTACCGGACCTCAGATTCCGAAGTGTGTTTCACATATTTGCTTCTGTCTTAGCAGTGGCAAAGAAGCATATTG
ATTATACTTTGCAAGTATTGTTGGTGTTAGAATGGAAGGATGTGCATTTAGTCATTGTGGATTTGCCATGTTTGGAGAATCATCTTTGTGTCTTTTTAGTTTTGTTG
TTTTATATCTTTCCTATGAAAGCGTTCTTGTTCTTTTGTTGGTGTATTTGTTTTAATAAAAAGTTGACTTTATGTGAGTTGGGCTCCTCAACTTATTAGAGTCAAGT
CAAACCTTAAAGCTCGACAAGCTTTAGAGTTACTTATGAATGAGTCAACTTAATTATTACCAACTTAACCAACTTTCATTGGCTTTGTTGGTGTATTTTAGTCTTGT
TGTATTTCTTGGTGTTTTATTTGGGCAGCTTTGTTAAGCTTGTTCTTACTGATATTTATCTATGTATCCTTCTTCTAGTTCAAGCATTTGCTGGGTT 
>123-TC31894 518bp 
GCTAAACTTGTCAAGCTTGTTTATGTTATAATTGTGTTTTATACCCTATTTCTTGTTGCAACGGAAATTGTTTCGGGTATTCCTTGTAACGATGATGTTGATTGTCC
ACAGACTCTGTGTGAACAGTTAATTGCCGACTTCAAGTATATGATAGATTTTAAGTCGGAGTGTGTTTCCCGTATGTGTGCATGTACCGGAAGTCCCGTTTAAGCTG
CACTGGTGGTTGGTTTTGGTTCAAAATGGAACAATGAAAAATACCTTTAATATTGGGTTGCTTATATATTTTCACCATAGATGTGGAAATCATAATAGGCTATTAAT
AAAATTATAAATTATACATGTGGCCTTTAAATATCTTTTCTACGTACCCTTGTTATTAATTAATTACTAAAATCAAAAGAAATTTCCTTCTCAATTACATGTCGTTG
AGTTTTCCACCTAGATATGTGTTGTATTTTTTTATCTTATTAAAATAACATAAAATCTTATTTACTCTCAATCAAAATCAATCTAGAATC 
>124-TC35233 511bp 
ATATGGCTCATATTCTAAAGTTTGTTTATGCTACGATTCTTGTTCTATTCTTATTTTTTGTTGCAACAAAAGTTGATGGAGCAGTACATAAGGAATGTAAAACTGAT
GTCGATTGTCGACAAATATGGTTTGTTACTAAGTGCATTAATCACGAATGTCAACCAATTCTATGAATACCAAACCCACGAGAGTACACAAACGCCCAATCAAGAAG
AATGTTTTGTTATGCTACCAAAATAAATGTGCAATATACCGAATGCCAAAATATTTCATGATCTATCATTTAGTTATTATGTTGGTACCAAATAGTTGTATTTTTCT
TTTCCTAATTTAAATGATCTCGTAGAATAAGAGATGTTGTATATGTTAGAGTAAACCTTAATAGATAATCTATGTTGATTAGATTTACTTTTTTATTATGACCTTGT
TATACACACACAAAATTGTATTTATTATGTTATTTGTTATATAACATAATAATGTCCTTATAATAGGTAATATGTTTAATGTC 
>125-BE997399 312bp 
GAACTTGTCAAGTCTGTTTATGTTATAATTGTGTTTTATACCCTTTTTCTCGTTGGAACAGAAATTGTTTCGGGTCATGCTTGTACCGTTAATGCTGATTGTGAACA
GAGTATGTGTGATCCGTTTTGTGTCGGAGGTTATCATTTTACGCCGATTTGTGTTATCGGTTGGTGTGTTTGTGTCGGAAATCGGGTTGCTCCGGTTTTATGAATAA
TTATATAGTTTCCATATATATGTGGAAATCATAATAAGCTATTAATAAAATTTATAAATTATACATGTGACTTTTAAATAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>126-TC35500 488bp 
TGATCATCTTTATTTCTCTATTTCTTGTTGTAACTAGTGAAACTCACATTCCTTGTGTTCATCATGATGATTGCCCAAAGAGGCCTTATCCTCGATTTATGAAGTGT
GTTGATAATTTTTGTGAGACATGGATAATAGGTTGGGAATAAGTCATGCCCGCTGATAGTAATCTACAACCTAGCCTACAATCATGACTATGCCAATATTTTTTTAA
AATAGAAAAGACATAGACTCTTTTAGAAGCTTGTTTATCTAAAAAGGTCAAGCTATGAGCCTTAAGAAAAGCCTTTTAGGTCGAGCAACTAAAGTAGATATGAATAA



TATTTTTTTATTACTATTATTATTATTTTTATTTTGATTAAATTATAAATTTTGTTAATTATTTTAGTAGGTTTGAGCTTATTAGTCTACGTTATTTATTTTTTCCC
ATATGTAGATGTATGATTATAATTTTTTTTAAAATAATGTAAGATTATAAATTAGAAACC 
>127-TC37246 727bp 
TACGGTTCAAATTCTCATGTTTGTTTCTGCTTTGCTCATCTATATTTTCCTATTTCTTGTTATAACTAGTAGCGCCAACATTCCTTGCAATTCTGATAGTGATTGTC
CATGGAAGATATATTATACATATAGGTGTAACGACGGTTTTTGTGTGTACAAATCCATAGATCCCTCTACTATACCGCAATATATGACGGATTTGATTTTCCCTCGC
TAACTTTTTATGACGCCCACTATTGTGACGGATTTTTGGTTCGTCGCAAAATTCGTCAGAAAAATGTTTGCGAAGGAAATTAGCCTACTTTGCGACGGACTCCAGCC
GTCGCTAAAACTAAATTTTCTAGTAATGGAGATATTAATCAGGTGCAAAAAAATTATGTTGCTCCTAAGGTTTCTTATGATTGAGTTACAACCTCAATGGATTGATT
TGTTTGACCATATCTACCGGCAATGTGAGGTTGTTGGGATAGTTTATGAAAACAACTTATATATGACATGTTTGAAAATACAAGCAAAGGATAAAAAATAGTCAAAG
TTCACAAGATATTTTACCATTAGCGAGCATTTTTCCATTAACGAAATTGTTCCAGAGAGTGTATTGTACGCTGATAGCGAAGTTTTGGCGAAGTCACTGAAGCAGAA
TTGAAGCAATTCGCTATCAGCGAATATTTCACTGATAGCAAAATTGGTCCATGGAGTATTCGCCATTGGCGAAATTTTGGCAAGA 
>128-BE999005 578bp 
TGTTCAGGGATTGAGCCATGATGACATGATGGATGATCTTGATGAAATGATTTTTGGCAAAAAGGGTGGGGATGCATCTGAATGGAGACAAGATCCTAAGAGAACCA
ACAATCATCAAAATATGACTCCATCTTCTTATAAGTTATAACTATAAGTTGTTGCTTCAATACATATCTCAAGACAGTGTATTATTTGACTTCATGCCACATTCAGG
GCCTGTTTGAATGAGTTTTAGTTTTTAGTTTTTAAAATATATTTTATAAATCAAGAAAAAAAAAATGGCCCAAACACTCATGCTTGTTTATGCTTTGATCATATTTA
CTTCTTTATTTCTGGTTGTAATCAGTAGACAAACTGATATTCCTTGCAAATCAGACGATGCATGTCCTCGGGTTTCATCACATCATATTGAGTGCGTGAAAGGTTTT
TGTACGTACTGGAAATTGGATTAGATAAGTTTAAACATGATTTTGTACACCTCTAAAGGTAGCGGAAAAGAGTGGTTAATAAATTGACTTTTTAAAAATAAAGGCTT
ACAAGTAATAGAAAGTTACAACCCAACAAGTGATCCTCGTGCC 
>129-TC38423 272bp 
GCTTTGATCAATTTTCTTTCTCCAATTCTTGTTGAAATGACCACAACTACCATTCCCTGCACTTTTATAGATGACTGTCCAAAGATGCCTTTAGTTGTAAAGTGTAT
TGATAATTTTTGTAACTACTTTGAAATTAAGTAACAAAAATTACATGTTACCTCTATCCATATAATTTTCTTTGTATTTAATAATGATTGTAATTTACTTCACAAAT
TTATTTTTGATTGTTGGCCATTTCAAATTTAATGACAAGTTTAATGATTTATTCTTAT 
>130-TC34146 615bp 
ATTTTAAGGAGTGTTTTTTTACAACTCCTTAAAAACAATCAATGAATACTAAACTGTTTTTAGCTCAACATGTGCTTTATACACTATAAATTTATCAAATAATATTT
TATTTGTTACATACAAAGAGAGAAAAACATGGTTAAAACTTTCAATTTTGTGTGTACTATGGTTTTATTATTTTTTCTATTTCTTACTGCAAAGAAAGTTTATGCAT
ATCATCTATGTAAAACTCGTTTTGATTGTCCAAGAACCTATTTATTGTTCTTTCCTCGTATGTGGAAGTGCATTAACCGTCGATGTAGATATGTATATTTTTTCGAA
TGATGATACTAGTTGTACGAGTACAAGACCCAAGAGAGTACACAAACACCATGGAGGGAAGAATGAATTCTTATATTGGTAAAAAATATATGCAATATACTTTTTGC
TAGAATACTTAGTAGTTGCCAATTAGTTATTGTGATGACACTGAATAAATGTAATTTTGCTTATTTTTATTATAAATGTAATTTTGTAATCCAAAAAGTCAAAAATG
AAATGAAATAAAGAACTACAGAATGTAATAATAAGATTGTCATCTTCTCTGTTAATTTAAGATGTATCGTGATTGCCTTC 
>131-TC34046 485bp 
GGAGTAGGAGAGTGTTAGTTTCATAAAATATAAAGTGGTAAAACAATTTGAAGGGCAAAGGTGTAGGAATATGGCTCAAATTTTCAAATTTTTTTATGTTATGACTA
TATTTATTTACCTATTTCTTGTTTCAACGACTGTTGATGCGGGTATGAGATGTAATCATGTCTCTGATTGTCCAAAAGACACGTTTTGTTGGCTTGATTCTCATATG
CAATGTATAAAGCACCAATGTAAATGTGTTCGAATCTTTGAGCCGATAGATCCCGCATGATTCTTTATTTAGTGTCAGATCTGTGAGCGTACACAAACATCTTGATA
CAATATTTCATAGGTTGCCATTTAGTTATTGTGTTGGCACTCAATAATTTGATTTTTTATTTTATTTTAATAATTTCAAGTCCATGTAGTTATGACTTTGTACTCAA
AGATGGTAGACATGAAATGAAATAAGGCAACAAATAATAATGTGTAAATAAATTGTC 
>132-BE998272 435bp 
GCCATTAGTTATAAGTTTGTGTATGCCATAATTTTTTTTATTTTCCTATTTCTTGTTGCAAATAATGTTGAGGGATATATTGTTTGTATAACTGATAATGATTGCCC
AGAAAATACTGAGGTTCGACAGTATGAGTGCATTGAAGGCAGATGTAGATTGTCTAGAGTTCTCAACCCATAGTATATGAGTTTCATACTCAAGATATTACAATTAC
ACCATGCATGGATGACTGAGTTCTTACACTAGCAAAAAGAAATATGGATTATATATTTTGCTAAAATATTTTATAATTACCATTTAGTTATTGTCCTGGATCCCAAT
AATTATTTTTTATTTATTTTTTAGTTTTTTTTATCACCGTGGCCTTCAATTTAAGAATATGACATTCTATTTACAGACCTACACTTTAATTTTATATCATAATATTG
TTACGCT 
>133-TC36625 496bp 
GAGGTGTAGGAATATGGCTCAAATTTTAATTTTATTTTACGTTATGACTATATTTATTTACCTATTTCTTGTTTCGACGAATGTTGATGCGGGTATCAGATGTCGTA
ATGTCTATGATTGTCCAAAAGCTACGTATTGCAGGGCTGGTTCTCATAGGGTGCAATGTATAAAGCACCAATGTAAATGTGTTCGAATCTTTGAGTCAATAGATCCC
GCATGATTCTTTATTTAATGTCAGACCTATGAGAGTACACAAACATCCTGATATAATATTTAATAGGTTGTTATTTAGTTATTGTGTTGTCACTCAATAATTTGTTT
TTTTTTTTAAATAATTTCAAGTCCATGTAGTTATGACTTTGTACTCAAAGATGGTAGTCATCAAATGAAATAGGGCACCAAATAATAATCAGTAAATAAATTGTCCC
ATTCTCTCTCAATTTTAAAGAGATCGTCATGGCCTTTAATTGGGTTATATCACTTTTTTTTTTCATCT 
>134-TC42836 633bp 
ATGCTATGATTTTATTTCTTTCCTTGTTTCTTGTTGCAAAGGAAATTGAAGGATGTGAAGACGATAGTGATTGTCCACAAATTTTCAACTTCCATCCTTTTATTTGT
AAGTGTATTAACAACGAATGCGAAAAGGTTATACTGCAAAAAGGTTATATGAGTATGAAACCCAAGATATTACACAAACGCTATACAAGGAAGAATGAGTTCTTACA
CTAGCAAAAAAATATATGCAATAATTGTATCCATGGGTTACATGGGTTGCCATTTAAATTTTTTGTTGTAATTCTGGGACCTTGCATTTATGGATTTGTATTCTCAT
ATGTCGGTAAAAAAATGAATTAAGAAATTAAGGAATATCAAGAAAGATTTTATCAAGAAATATTCAAGAATGATATGGCAGAATAATTACCTTTAGATTTTATAAAA
AAATTGTCCTGAAATTAATGTTAGCCAATAAAATCTCAGCCTGACCAGAAATCATGGGGTGGTGGGTGTTATGTATTTTTTTTTATTTTTTATGAAAGGTTAATAAA
TGAGACTGAAATCTAAGGATGATTATTGTGCCATGTCATTCTTGAATCTTTCTTGATAAAATCATTCTTGATATCTAACATTTTCCATTTTATATGTA 
>135-TC29002 532bp 
TGAAGAGTGTCAGTATGGCTGAAATTGTTAAGTTGATTTATGTTATGATTATCTTTTTTTATGTATTTCTTGTTTCAATGAACGTTGATGCATCAGATGAATGTGTA
AAAGTTTCTGATTGTTCACCTACTAAGTATTGTTTACCTGGACGGAGAATGATCTGTTCAAAGGGTAAATGCAAGTGTTTAAGAAACATGTTCATTCCTATTCCCGA
GTGATTATGCATTTACGGCTGGACTTAAGGCAGTACAAAAACGTCCTACTAAAATATTTTACAAGTTGTCATTTAGTTATAATGTTAGTATCAAATAAGTTTTTGTA
CTCTAAGATAATGATAATGAAATAAAATAAGGCAGAGAATCATAAATAGTTTTTACTCTACTTGTAATTATATAGTTTAATAAATATGTCGTAGTAATGATACCATT
GAGATTTTTCTCGGTATTTCATATGCTATAGACTATAGTGTGATTGATATACTTCGATAATGTAAAATGTGTTGGATATTTGTATGTTGGTTTCTTTTTTGCCT 
>136-TC41544 619bp 
ATACACTATAAAGTGATAAAATAAATTGTATTTGTTTTATGTAAAGAGAGAAAGATATGGCTCATAAGTTTGTGTATGCTATAATTTTATTCATCTTCCTATTTCTT
GTTGCTAAAAATGTTAAGGGATATGTTGTTTGTAGAACTGTTGATGATTGCCCACCAGATACTCGGGATCTAAGGTATAGGTGCCTTAATGGTAAATGTAAATCGTA
TAGATTGTCCTACGGATAGCATGAGTCTCATACTCAAGATATGACAATTACACCATGCATTGAAGAGTGAGTTCTTACGCTAGCAAAAATAAATATGAAATATATAT
TTTGCTAAAATATTTTATAATTACATTGTAGTTATCGTCTTGGATTCCAATAGTTGTATTTCTATTTATCACCATGCCTTTGATTTAAGAATATGACATTATATTTA
CAGTGATACCACATATAACTTCAATTTTATATCATAATATTGTCACGTTTATGAATTTTTGAACAATGTCATTGATGTTTCTTTTGAACAAAGAGTTCACCCGTTCA
TTTCTTTCTTCTAAGAGTTTGCTCCTGAAAGTTTTAGGTTCGATTCCACTAAATGTCAATTTAGGTGGGCTACTTTAGCTGCTT 
>137-TC34482 357bp 
GGGATAAAACTCTAAAATTTGTTTATATTATGATTCTATTTCTTTCCATATTTTATATCTTAATAGTATGTGATTCTAATGCTTTTGGTATGACTCTTCGTCCTTGT
TTAACAGATAAAGATTGTCCAAGAATGCCTCCACATAATATTAAGTGTCGTAAAGGCCATTGTGTACCAATCGGAAAACCTTTTAAATAGGACGTGAGGTAGCTCAC
ACCTTGATGGGGTTGACACATTATTAGTTAGTCCCACTACTCATTACAATGTACCTCATTGTATTGAACAACTTATTATTAATAAAATGCTATAAGCATCTATCTTT
CAATCTTTAAAAAAAAAAATCAATCTTTTGTGTGCG 
>138-BG583579 492bp 
GTTTGTTTATGCTTTGATCAACTTTCTTTCTCTATTTCTTGTTGAAACAGCAATAACTAATATTCGTTGTGTTTCTGATGATGATTGCCCAAAGGTAATAAAACCTC
TAGTTATGAAGTGTATTGGTAATTATTGTTATTTCTTTATGATCTATGAGGGTCCATAATCACACAATTGAAACAAGGGGAGTAAAAATCAAACAATTGAGAAATAT
AAGGGGCGACTAGAACATTTAAGTCTATTATTTATAATAAGTCATAATATTTGTTTTGGTAAAAAAAAAAAAATATTCATAATATTTGTATGTATTGCGCTCTTTTT
CCTTCAACATGCTTTATGTCAATTGGTTGTTCTGTTAAGGTTTTTAATGAGGAAGATGTCGGTTTATGTTTAGCTTTGGCCTACTTCCGCCAAGGAGTCGTTACAAT
ATTGTTTGAATGTTTGGTTACATTTGTTGTAAATGGAAGTACCGACAAATATTTATTACACACT 
>139-TC33696 708bp 
GAAAAATATGGCTCAAATTCTCTTTTATGTTTATGCTTTGATCATTCTTTTTTCTCCATTTCTTGCTGCACTAGTGATAATAGATCACCATAAACCATGTGTTTCTG
ACACCGATTGTGCATTTTATTTAGATATACCACCTACTGTTAAGTATTGCAGTGATGGCTTATGTGCGTGGTATTTCCCTGATAACCCCTTGCCCTAAGCCTATATA
TATATATATATATATATATGTGTGTGTGTGTGTGTGTGTCTTGTAGCCACAACCACCCATACCCCTATAAGTACTTAACTTCATCTATCACCAAAGGTAGTTGGTTT
AGCTGTGATTTTGATCCGAAATCACCCATTTTAATCATTTTGTTCTTTCTTTTTTATTTAAACATGTGATCTTCCAATATATTTAGTTATTTTTCGTGATTTCTTTA
TCTTAGAGTGATGTTCGTCTTCTTGGTGTGATTTTATTTTGTTTTCTCGTCGTCTTGTTGTGGTGTTAGTTTCCTTCAGATTGTTAGATCAACTTCGATCAAGTGTA
GATCCAATCAATGTCTATTCTTGAGATATGGCTTCAGATGAGCTTCGATCAAGTACATCTTCATTACAAATGCAGAGATATGGCTATTCCAGACAATTGAATATAGT
CATATTTGTAGGCTTATGTATTTTACCATTTTATGTTATGAACATGAATGTTATGAGTTTATTCGG 



>140-TC40943 598bp 
TTGTCATGTTTGTTTATACTTTGATCGTCTTTCTCTTCCCATCTCATGTTATAACCAATAAAATTGCAATTTATTGTGTTTCTGACGATGATTGTCTCAAGACATTT
ACACCTCTTGATTTGAAGTGTGTTGATAATGTTTGTGAGTTCAACTTGAGATGCAAAGGAAAATGTGGAGAAAGGGATGAAAAATTTGTATTTCTCAAAGCCTTAAA
GAAAATGGATCAAAAGTTGGTTCTTGAAGAACAAGGCAATGCAAGAGAGGTGAAAATTCCAAAGAAATTACTATTTGATCGTATCCAAGTCCCTACACCTGCAACCA
AAGACCAAGTAGAAGAAGACGATTATGATGATGATGATGAAGAAGAAGAAGAAGAAGAAGACGATGTTGATATGTGGTTCCACCTTCCAGATGTTGTTTGCCATTAA
AAAACAAAATTACACTATACTAAATACACATAAACAAAAAATGTATTACAACATTACTAATATGTCGAGATAATTAAAAAGCTTAAACACAATTTTCACCCCCTAAC
TTTTAAAATGTGGAGATTTTGACCTCCTATTAAAAAATATAGCAAATGCCCCCCTGTATGTTT 
>141-BG580594 647bp 
GTTGTCATGTTTGTTTATACTTTGATCATCTTTCTCTTCCCATCTCATGTTGTAACCAATAAAATTGCAATTTATTGTGTTTCCGATGATGATTGTCTCAAGACATT
TACACCTCTTGATTTGAAATGTGTTGATAATGTTTGTGAGTTCAACTTGAGATGCAAAGGAAAATGTGGAGAAAGGGATGAAAAAGTTGTATTAGTCAAAGCCTTAA
AGAAAATAGATGAAAAGTTGGTTCTTGAAGAACAAGGCAATGCAAGAGAGGTGAAAATTACAAAGAAATTACTATTCGATGGTATCCCTACACCTGCAACCAAAGAC
CAAGTAGAAGAAGAAGATGATTATGGTGATGATGAAGAAGAAGAAGAAGACGATGTTGATATGTGGTTCAACCTTCCAGATGTTGTTTGCCGTTAAAAAACAAAATG
ACACTACACTAAATACACATAAACAGAAAATGTATTACAACATTACTAATATGTCGAGATAATTAAAAAGCTTAAACGCACTTTTCACCCCCTAACTTTTAAAATGT
AGCGATTTTGGCCTCCTATTAAAAAAATAGCAAATGTCCCCCTTATGTTTAGACCCTTTTGCAAAACACTAGTTTTGACATTAATAATCCTATGTGTCATGCCACAT
AAGTT 
>142-TC41524 387bp 
ATTCTTTGATCATCTTTATTTCTCTATTAACTTCCCACCCATGCATTTCTGATGATGATTGTCCAGAGGCGTTATCTCCTCAATTTCCAAAGTGCATTCATAATGTT
TGTGTGTACTTTGTGGAGGAGTAAGAATTAAGCTTAAAAATAGTAATGTTACCTCCATGTGTGTAATTCTATTTGTATTTCAAAATGTTTGTACCTGTATAATTTAC
TTCAACATTAATTCATGTTTTTGCATCAATTTAATTTTTATATAAACATTCTTATCTTTGTTGTTCATTGAAGATATCACAAATATTAGAGTTAATGAATAATTATA
ACAAGATACCATCATTAATAAATGTAATATATGATTATGTAAATTAGTTATTTATTCTGCTTAAGG 
>143-BE997676 324bp 
AAAATATGGCCGAAACATTAAAGTTTGTTTATGTTCTGATTCTATTTATTTCCATACTTTTTGTCGTAATAGTATGTGATTCTAGTTATATACCTATTTCTCATCCT
TGTACAACAGTGAAAGATTGTCCAGAAGTGAAAAATTATAAATCTAGATGTCTGAAAGGCTTGTGTATAAGTGGCAGATTGAGATGAACAAGTTCTTGCTCTAGCAA
AAGAATTGTACAATATATTGTATGCTAGAATATTCGAGGTGCTGTCATTTGGTATTTGTCTAAGTTGTATAAGCACCAAATAATTGTATTTACCCCCTATTTTCAAG
GAC 
>144-TC29276 503bp 
GTATGGCTAAAATGCTCAAGTTTTTCTTTGCTATAATTCTACTTCTCTCATTGTTTCTTGTTGCAACGGAAGTTGGTGGTGCATATATTGAATGTGAAGTTGATGAT
GATTGTCCAAAACCAATGAAAAATTCACACCCAGATACTTATTATAAGTGTGTTAAACACAGATGTCAGTGGGCCTGGAAGTAGAATTAGAGCTATACTTTTAGGAT
AATTTAATTATTAAATTGCCACACAATAAATTATTTTAATAAGCTTTATGAACAATGCATTTATGACCATGTACTCTATGAGAATGGTAAAACAGTAAACAATATTA
TTTAGATTGTCTTATTCTCTCTGAAGTTTGGAGGTACCGCCATTTTATCCAATTTAGGCATATAACACCTTATTTTCAACACCACCACCTAAAAAAATAAATTTAGC
GGTGGGGTAAAAATAATTTTCATCTCTAATTCAAAGGCTATAATTTTATTTTTATGAAAAAAAATATTATCGCCG 
>145-BG581396 435bp 
AGGCTCAAGTTATCATGTTTGTTTATGATTTGATCCTTTTTATTTCTCTAATTCTTGTTGTAACCGGCATAAATGCAGAAGCTGATACTTCATGTCATTCTTTCGAT
GATTGTCCGTGGGTTGCACATCATTATCGCGAGTGCATCGAAGGTTTATGTGCATACCGGATATTGTATTAGTTAATTTTGAAAAGAAGAATGTTAGTGTCACTCAC
TTTTGAATACTTTCTTAATGTACTAACACTTTATATTGGTTCTATTTTCAAAGTGTAGACTCATAATAATTTAACCGAGTGAATATTAAAAAGAATATTCAAAAAAG
AGAGTGTTGCTAATACTATTCGAAAAGAAAATAAAGGTCAAATATGTTTTTGTTTCTATAAAATGGAGACTTTCTAAGTTTAATCTTTAATATTAATAGTTTTCTCA
ATTTGTT 
>146-TC35581 392bp 
GGAGTTCTCAAGTTTGTCTACGCTATAATTCTTTTTCTTTTCTTATTTCTTGTTGCAAGGGAAGTTGGTGGTCTTGAAACTATTGAGTGTGAAACTGATGGTGATTG
TCCAAGATCTATGATCAAGATGTGGAACAAGAATTATCGTCATAAGTGCATTGATGGAAAATGTGAATGGATTAAAAAGCTACCTTGATTCTATGAGTAACAGACCA
AGTGGCGTAGATAAAAAATGCCATATACAATAGAACGATTTTTTGTACTAGCAAAATAAATGTGCAACATACTGTATGATAGAATTTTCCATACAGATGATTCATGA
ACCTTGCATTTCTGACTTGTTTACTCTAAGATGATTCTAAGGAAACAAACTATTATTTATCAAAAAAAAAT 
>147-TC29568 418bp 
AGTCTGAAACTTTGAAGTTTGTTTATGTTCTGATTCTATTTATTTCCATATTTCATGTTGTAATAGTATGTGATTCTATTTATTTCCCTGTTTCTCGTCCTTGTATA
ACTGATAAAGATTGTCCAAACATGAAACATTATAAAGCTAAATGTCGGAAAGGCTTTTGTATAAGTAGCAGGGTGAGATGAAAGAGTTCTTGCTCTAACCAAAGCAT
TGTACGGTATATTGTATGCTAGAATATTTGAGGAGCTTTCATTTGGTATTTGTGTATGCACCTAATAATTTTTTCTCCTATTTTTCAAGGACCTTAAAGTTATGATT
TTATACTATGAGATAATTGCAATGCAATGAAATAAGTCATGAAATAAAATTATTTATAGATGTCTTCTTATGTCATAAATTTAAAGGTATTGCCATG 
>148-TC30863 357bp 
AAAACTCTAAACTATGTTTATGTTCTTATTCTATTTATTTCCATATTTCTTTCCATAACAGTATATGGTTATATTCCCGGCATTGTTAATAAACCTTGTAAAACGGA
TAAAGATTGTCCAAAAAAGCCACCACATAATATTAGGTGTCGTAAAGGCCAATGTGTAGAAATTTTATAATATGCTTATTATGTTAGAATGTTCCACGAGATGTCAT
TTAGTTTTTATGCATATACCGAATAATTGTATTTTTCTTCTTCATCTTTTTTCCTTTGTAATTTCGCATGGACTTTGAAATTATGATGTTGTACTCTAAAATGGTTG
CAATGAAATGAAATAACGCAGCAAATAGTTTTGTTT 
>149-BG583836 530bp 
CTATTTCGTGTTGAAGCGGAACATCTTAAAATTCGTTGTGTTACTGATGATGATTGTCCAAAAGTGGAAAAGCCTCTACATATGTATTGTGGTAATCATTGGTGTGC
TTACAAGTTACACTTTGTTTAGGAATTAGTAAGTTAAAATGTAATGATGTTATATCTAAGTGAATAATATTATTTGTGCGTCCTAATATTTCAATTTCTAGAATTTA
CTTCAAATTTTAATTTGTACTTTCTCTAGATTTTCAATTTAGTTGTATTTTTTCTTGACTTGATATTATCCCACTTAGTGTTCCTATACTAGATGGAATTTAACATA
TACCAATGGCAAAAACTCGTTGATATAGCTTAAAAAACCATTGGTATTGGTCATGAAACGTATACCAAAGGAAATTTATTAGTTCTGTCCTTTTTGATTTCCTATAC
CTACACGATAGATTTACCTACCACGTGTTTGGGTTTAGGGCGACATTATCGGTTGGTATAGGTCATTATCGGTTGCGTTAAATAAATATATTATTTTGAAAT 
>150-TC35985 537bp 
GCCTCGTGCCGCTAATATGGCTGGAATCCCATGTTATTTTTATGGTTCGATCATTTTTCTTTCCCTATTTCTTCTTGCAGCCTTTTTCGAGAAGGGATACATGATTC
CCTGCGCTACCAGCGATGATTGTTTAAAAAATATGTGTCGCCCTCCTCTAACTCCACGGTGCATTGAACATAATTGCAAATGCAAGTAAGAAAAAGAATTCGTATGT
AACTTTCATGCATGTAATTATATTTGTAAGTCATAATGTTCTTTTTTTAAAGATGTAAGTCATAATGTTGGTACTACTATAATTTCCCTCACATCTTTTATTTATGC
TTGTTTGAATTTTCAACTTATTTAAGAATATCAAAAGTTATTGGTATAAGCTATAGAGGTCAATAGTTTATATTAAACTTGTCATATGTATCATGACTTTTAATATT
AAATAAAATAATGTATTCTTTATCATATTTGTTGTAAGATTAATAAAATTCACAGCAGAGGAATGGAAAGCTAAAGCTCGAGGTCGACGGTATCGATAAGCTTGATA
TC 
>151-TC42073 382bp 
ATTTCTTTGGATCATCCATTCCTTCTATACTTCTTATTGTATCCGATCGTATTCCTTGCATCGATGATATGGATTGTCCAGATATGTTTCCCTCTCTTAATACGCAG
TGCATTGATAATTTTTGTGACGTCGTGTTAGGGTACAATTGAATTTGAGGAACCTCAACAATGATTGTGTTGTATTGTTTGTTGCATGACAATTATATACGTGTTAT
AAATATTATAAGTGATGTCTATTTAGCAATTAAGTAATTAGGTTGTACTATTAGCTCATACATACCATTGTACTTCTTTCCTAAGTCATTGTATTTCACTATAAATA
AACTCACATGTAACCTAATCGTATGTCGCATGAGAATAACATAATACCATATTCTCTCTTC 
>152-AW980979 345bp 
GGCTGAAATTCTCAAATTTGTTTATAAATGGATCCTTTTTGTTTCCCTATTTCTTGTTATAGTTGCCAAGGAAGACGATATACAGTGTGTTACTGATGCCGATTGTT
ATGAAAAACTTCCGGCTCTTCAACGCGCAGTTATGAAGTGCATTCAAGGTTTTTGTAAAATACATATCTAGTTAAGGGTTTAAGGCTTCAATATTGTAACATCGATG
CTGAATAATTGGTCTTCATTTATTTCATTGGATCTTGAGAAAATATTACATATATTATTTTATTACGAGGATAATTGTAAGACCTTTAAGAAGTCAAAATAATTTAT
TTTGGATGATGACATTAAGTTATT 
>153-TC35251 423bp 
GGCTCAACTTTCATATATATTTTATGCTTTTATTATCTTTCTTTGTGTATTTTTTGTCCCAACCAAAAGTAATTCTATTCCATGCACAACACATGCTCAATGTCCGG
GAGATATGTGTGAACTTCCTCAAATTGTGTGGTGTGTTGTTGGTTTTTGTGAATGTGCGTAAAAGTAACAAATAAGTTGAAAAATAATTCTATATCACTTGTAACTG
TATAATTATATTGGAAGGTACTCTTATAATTTTTCTCATACTTTTATTTGTTTTTCTTTGACAAGTTCAAATATGTATTATTATATTACAAAAGTATGTTAATGTCA
TTCGTTCGTAAACACTATGGAAAAAACATTATTTCATAAATATAATTAGCTATTTTAATAAATAAAGACAATATATAACTTTATAGATAAATTATTTATTCT 
>154-TC30459 384bp 
GGCCTGGAATTTAAAGTTTGTTTATGTCATGGTTTTATTTTTTTCACTACTTATAGTTGTAATCAATATCGATGCATATCGTAGTTGCAAGACTGACGATGATTGTC
CAGATTATTTGTGTACCTCTCCGAAAATTGGGAAGTGTATGGATAATGATTGTTACTGCATTTAATAGTTAAGAAGAACAACACATGACAATCATTGGTCGTAAAAA
AACTTTTGTATTATATATTGAGTAATACAAATAAATTAATGTAAACTTATCACATTGGCATTATAAAATACTAGAAAAAAGACAGCACTCACGTGCTCGTCTTTCTG
TTCATTTTATTGCGGTACGTGTAAATTATGAACGATATTTTATATGAAATTTTAATTTTGATC 



>155-TC37055 522bp 
GAAGATTGGTTGAAGCTCTAAAACTTGTTAATGTTTTAATTCTATTTCTTTCCATATTTCTATCCATAATAGTATCTACTTCTTCCTTTCCCTGGAAGCTATATCCA
TGTGTAACAGATAAAGATTGTCCAAGAAAAAACAGGCATGTTGTTAAGTGTCGTAAAGGCTATTGTGTAGGGGTGCAGATAATCTGAGGGACATCAAAGAGCTGTCC
TACAAGAGAAACAGTGTTCATCTTGAAGATGCAGTGTCATATCTATAATGAGTTTGGGTTATGTTGGCTTATAATTATGTGTTTGCATTAAGTTGTTTTATCAATAA
AGTATGTTTTGTTGAGTATTGTCTTGTTATGTTGGTTGCTTTGGATAACTTGGACTTTTATGTTGTGTTGTTTCCTTTGGGATATGCTTTATGTTGTTTATTTAGAC
TAATGAATATCAAAATTATATTGGGGTATGTTGGTATGGTATTTTACTTCACGTTGTTCACTGATTAAATGTTTAATTTAGTATTCAAATCTTT 
>156-TC29254 447bp 
TTCTTACATGCAATGCAAAGTGTTGAAAATATGGCTGAAGTTATTAAATTTGTTAATGTTATAATTATCTTTATTTCCCTATTTCCTTTTGCCATGACCGTTGACGC
GAATATGGTTATTTGTACTCAAGATTTTGATTGTCAAACAAAGATATGCCCATTTGATCTTCAGCCGAAGTGTACTATTTTGTTTGAATTTCTCCTTTCCTTATGTG
GGTGTGTTTGAGATGTTCCCTTAAGATTATTTTACAAAATTCCACAAGTTGTCATCTAGTTATAGCGTTTTTTTAAGAAAATTTTGTTATTATATTTGCACCCATAA
GTTTAAATTTTTACTTTATCTATTTTCACAATCCTTGTAGTTGTGGATTTTGTAATCTAGTCTAAAATGATTGTAAAAAAATTAAATAAGACAACAAATAATATTAT
TTAGATTTTCTTCTATCTT 
>157-TC37816 519bp 
GAGGGGAAATATATGGCTGCAATCATTAAATTTATTTACACAATGTTTCTATTTATTTTCCTATTTGTAGTTCCAACCAAAGTTGACGCACTTGCTGGATGTATTAC
TGATGCTGATTGTGTGATAAAGAAGTGTAGTTCTTCTTGTCGTATAAAGTGTATTGATTTTCGGTGTCTATGCCCAACTGGTTTTTAAGAGTACCAGCTTCAACAAA
GTACACAAAAGCTTTATGTGGATGAATGAGTTTTTGCACTAGCAAAAAGATCTATGTTATTTCCCATCTGCAAGAATATTATATGAGTGTCAATTATCATTTAATTA
TTGTGGTGGTATCAAATAAATGGATTTTATATTTACTTTTCTTTTCCCTTGCCATCTATGTTATATTTATAACGAGTGCCCCTGGACACTCTTTAAGAATCATTAAC
AGTAAGTTTTTATGAAAAATTATGTAATCAATGCATTGAAATTTGTAACATTTAATTTTTTTAAAGAATATTTTATAAATTTGATATCCTT 
>158-TC35875 536bp 
CCTATTTCATTGAAGTTAACAAAGCATTACCTTTTCTTTATAAATTGATCAAAATATTTTCCATTTATCACATGCAAAAGAGAAAAAATTATGGCTCGAATCCTAAG
TTTCTTTTATGCTTTGCTCATCTTTGTTTCCCTATTTCTGGTCACAACCAATGGAAGCCTCCCAGATGCTCCTCCATGCCTATTTACCCCTGAATGTCCACCAGATA
TGTGTCCAACTGATCTAACTCTGAAGTGCATTAATTTATCTTGTCAATGCACTATTGAGTACGATATAGATCCAGATGTTGTTCCCAGTTGATTTCAATGAAAAGAT
CATATGTATTATTATATTATGCAACTATGTTTGCCATCATGAACTCATATAAGAAATGGAAAACAATAATATCATGGTGTAATCATAATTACCTACTATAATAAATA
AAGACACTGTATGACTATGTAGATGAATTCTTCATTCTCCTTCTATATTTCACGTAAGATTTCGAAAAAGTTGATAATCTTTTGCTCAGAGAGAACGCTCTGCTAGG
G 
>159-TC29831 776bp 
GATGGCTAACATAACTAAGTTTGTTTATATTGCCATCCTCTTTCTTTCACTATTTTTTATTGGAATGAACGATGCTGCAATTTTGGAATGTCGTGAGGACTCTCATT
GTGTAACAAAAATTAAGTGTGTTCTTCCTCGAAAACCGGAATGTAGGAATAACGCATGTACCTGTTATAAAGGTGGATTTAGTTTTCACCACTAAATACATTACTCC
AACTTACACCAATAAAATAACCCTTTGTAGCAACTTACACTGTAGTCATCATGAGATCCAGTCCGTTAGAATAAATTTAAATATATAAATGACTTATATTGAAGTGG
TGTAAGTTGGAAGAATGTATTTGATAGTCCAAACTAAACTTTACACTTGTTATAATTCAAATAAATATCGCTGAAGATAAAATGTCACATGACATACGATTTACCTA
ATGATTCGGCATTCAATAATTGAATTTGTTTTGTATTTATTTTCCTTTAATAATTTGAGGGGTTTTGCCATCTTTAACGATGGTAATTAAAATAAACATAGCACACT
AAATAATATTATATAGATTATCTGCGGTCTTCATTTCATAAATAATAAATTCATAGGATAAAATGAAATACTTAAGTTATATAAATAATAAATTCAACAAATTTTAG
TATAATTTAATATTATCAAAATTAATTCAATACAATTAATTATATATACATAAACAATACATCCCCTACAAAAAAATACATAAACGATATATATAGACAATGTAACA
CACAATTTTTTAAATAGTGAATGTGCC 
>160-TC32342 661bp 
GGTCTGAAGTTAATAAGGAATGAATAGTTGCTTATAAATTGATAAATTTTTCTTATTTGTTACGTGAAAAGAAGGAATAATATGGCTCAAATCCCACGTTATTTTTA
TGCTTTCATCATCTTTCTTTATCTATTTCATGTTGCAACCACTAACCGCTTCTTATATCGAATTGGCTGTGATACTAGCAATGATTGTCCAAGTTACATGTGCCCCC
CTCCTCTATCTCCACGGTGCACTAAATTTTATTGTAAATGCATATAAGAAAAACTAATCATATGTTACTTTTATGCATGTAACTATATTTGTAAGTCATAATGTCGG
TACTACTATAATTTCTATCAAATCTTTATTTAGGCTTGTTTGAATTTTCAATTTATTTGAGAATACAAAAAGTGTATTGTATATTATATAATTATTTTAATTTTATT
CACTCTTGTAAGAAGTGGAGAATTGAATAAATAATTATATACGTTCAATTTATTCAAATTTGTTATGAATATTACAAGTGGATGTCCATATAGCAATTGGGTTATTG
GATCATACTGTTAGTTTATTGAACCTTATTGTGCTTGCTCCCCAAGTCATTGTATTTCTCTATAAATAGAGCTCATATGTAACCTAATTATACATCACAAGAGAATA
ACATAATCTTCTTTCTTCT 
>161-TC32266 749bp 
AGGGTGAAAATAAAATGGCTGAAATTCTCAAGTTTGTTTATATTGTGATCCTATTTATTTCCATATTACTTGTTGTAGAAACCGAACAATGTGTTTATGATGCCGAT
TGTGAAAAAATATACCCGCTTCATCGTCAACATTTATTTAAGTGCATAAAGGCATTTTGTGTGAGATCAAGTTGAGGAGGTGCATGTAGCAAAGGATGGTGTATTCC
CTTCCACCGTTCATGCAGCTGACGCCACAGGTGTCGACGCAAAGGGACGTAAAGACTTGTCTTAAGGATGATTGTATTAAATGATACTCCCTCCGTTTCATAATACT
TGTCCATTTTAGAGAATAATTTTGTTTCACAATACTTGTCCCTTTCAAGTTTCAATGCAACATTAATTATTGTCTTGTCAATAATACCCTTGCATATTTATTGTAGA
GAGAGAAAAAAATAAAATGAAATAATAAATGATTAAGGGTATTATAGAAAACACACACATATTTTCATCAAAAATAACAAAATTTATTTGGTTTCTTGGTTAGTGCA
ATTTCTCCAAAATGGACATGTATTTTGAAACGGATGGAGTATTTGATAACTTTTATCACGTGGAATCTTGGCTCGGATCCACAAACATGCTTGATGCTTAAAATAAG
ATGCATTTCAAATATATTTGTATGCTTATGTTCATGTTTTAAATTAATTCGTATTTTAAATTCTTCTTCTGCTTATCTTCTAGATGGTAGCTTTTGTATTTCAAACG 
>162-TC40326 387bp 
AAATTATGGCTCGAATCCTTTATTTCTTTTATACTTTACTCATCTTTGTTTCCCTATTTATGATCGCAATCAATGGAAGCCTCCCAGATGCTCCTCCATGCCTATTT
ACCCCTGAATGTCCACCAGATATGTGTCCAACTGATCTAACTCTGAAGTGCATTAATTTAACTTGTCAATGCACTTCTGAGTACGATATAGATTAAGTTGTCAATTT
CAATGAAAAAAACATATGTATTGTTATATTATGCAACTATGTTGTCATCATGAACTCATAGAAGAAATGGAAAACAATAGTGTAATCATAATTACCTACTATAATAA
ATAAAGACACTTTACGATCATATAGATGAATTCTTCATTATAATTCTATATTTCACGTATGATTTC 
>163-TC31651 601bp 
GCACGAGGTTGTTACAAGAAAAGTAACGAGATATGGCTAAAATTATCAAGTTTGTTTATGTTATGATTATCATTATTTCCTTCTTTCTAGTTGCAACGAATGCTAAA
GATGACTGCTTAGTTGATGCCGATTGTGTAACACTTGTATGCGAATTTGATGAGAGACCGCAGTGTGTGATAAACACTTGTCGATGCCGTCCATTGCGGTTTTCAGG
ATTTTATTATGAGCAGCTTCATTGATGCATTTAGTGCTAGACCCAAGAAAAGTCAGCAAATTCTCTGTTAGAATAATTAAGAATTGTCATTTACACCATCCGATTAC
ATTTATAATAAAAAAACAACTTTTTAAGTATATCCAATAATTAATATATCTAATCTATAAATGTGACCCGATATATTAATTATTCAATATATTTGAAAATCATTTTT
TGTTATAAATATAATTGAAGAAAGTAGGTATCTTGCTGCCACCTAATGAATGAAATTTGTACTTTTTCTAATTTCAAGAACCTAGTTATCTCTTTGCACTCTAAGAT
AATGATAATGATATCGACATGCTCTTTAACTCAGACATATTAAATTTTCTTTCATACCCTTCCCCT 
>164-TC36556 556 
GGTTACATGCAAAAGAGAGAAATATGGCTGCAATTCTTAAGTTTGTTTATATTATGATCATATATCTTTTTGTACTTCTTGTTGCAGTTAAAGCATTTGAAGAATGT
AAAGAAGACGCAGATTGCCATCCTGTTTGTAGCGTACCAGGTTGTTCAAATATTTGTACCCTGCCTGATGTCCCAACATGCATTGATAATAATTGTTTTTGTATTTA
ATCGCTTAGAATAAAAGTGTCATTGCAGAATTATAAATGAACTGCAATAAATAAAGATAACGTGATGGTTTGTTTTCTTTGTATCTCCAAGTGGGTTTTGAGTTGTA
TCTCACTGCTTTAGCAAATTTGTATTTGTTTTTAACCCGTTGTTCTAGGGGACCCATTTTTAGTTTATGCTTGTGACCAATAAATTGTTTTCTTTTCCAAAAATATA
TATTAAATAAAGACAATATAATTATCATACATTTATACTACTCAAATTTGTATTCACTATGTATTCAATTATAAGCATATTATCACGGGAGAGGACATTGGTAGCTA
TAACACTATCAAAATATTTTT 
>165-TC28696 435bp 
GGCTAGAACTCTCAAGTTTGTTTATTCTATGATTTTATTTCTTTCCCTGTTTCTTGTTGCCAACGGGTTAAAAATTTTCTGTATAGATGTGGCTGATTGTCCAAAGG
ATTTGTATCCTTTACTTTATAAGTGCATTTACAACAAATGTATAGTGTTTACGAGGATTCCGTTTCCTTTTGATTGGATATAAGTATCTCGCCGAAGAGGGTACACA
AACGCCATGCAAGGAGGAGTGAGTTCTTGCACTAGCAAAAAATCTATGCAACATACCTTATAGTTATACCGTGAGTTGCCATTTAATCTTTTTAGTAGCATCCAATA
ATTGCATCTTTTATTTTTTTTCTTTTTACAACTTCATGGATGTTGAAACTATGACTCTACACTCAAAGATGTTGATAATAAAATGAAATTAGGCACTAAATAATATT
ATAACTG 
>166-TC37420 547bp 
CTAAAATTATCAATTTTGTTTATAATATGATTATCTTTTTTTCCTTATTTCTGGTTGCAACGAATGCTGGAGGGTGTAATCCATGTCTCGTTACTTGTCCTGATGAT
CTACTAAATAGGTGTCCCCCTGGTATGGAACCGATATGTGAGTATGGAGTAATTAAATGTTATCCGATAGGGAAGGAAACAAATCGTGTGCTCACATGATTCTTCAT
TTATTTCTAGACCCCAAATAGTACACAAATGCTCCTACAATATTCCACGAGCTGTCATTTAGTTATTTTCTCACAACCCAATAAATTAATTTTTTTTTTCTTTTTAG
AATTTGAAGAACTTTTTAGATTTATATTTGCACTCTAAAATAATGATAATGAAATGAAATAAGACAGCAGCACATATTATTTAGATTATATTCTTCTCTCTTTATTT
GGACTAGCGTTCAGACGGGCACTCCCGTGCCTGTTTGTCCGCTCTTTCTACTACGCTATAGCATGTAACTCATAAACAGTATGTTTTTCAACATCAATGTTGTTTAG
TTTTTCTTGATN 
>167-TC42039 360bp 
ATGGCTCGAATTCTATGTTTCTTTTATGGTTTACTCATCTTTGTTTCTCTATTTATGGTCGCAACCAACCAAAGCATCCCTGATGTTCTTCCATGCCTTTTTAGCAA
TGAATGTCCACCAGATCTGTGTCCAACTGATCTATTTGCGAAGTGCATTAATTTAACTTGTCAATGCACTGCTGAGTACGATTTAGATTAAGTTGTCAATTTCAATG



AAAAGATCATATGTATTGTTATATTATGCAACTATATTGCCATCATGAACTCAGAAGAAATGCATAACAATAATATTATGGTTTAATCATAATTACCTACTATAATA
AATAAAGACACTATATGACTATGCAGATGAATTCTTCNN 
>168-TC35186 673bp 
AAATGGTTTTCACATGCCAATATAAAGTGCTAAAAAATAAAAAGTGGTCAAACAATTATCTATTTGTTACACACAAAGGAGAAGAAATATGGCATCAATTCTTAAGT
TTGTTTATATTATGATCATATATCTTTCTGTACTTCTTGTTGTCATTGAAGGCTACCCATTTCAAGAATGTAAAGTAGACGCAGATTGCCCAACTGTTTGTACCTTA
CCAGGCTGTCCAGATATTTGTTCCTTTCCTGATGTTCCGACATGCATTGATAATAATTGTTTTTGTACTTAACAGTCGAGAATAAAAATATCATTGCAGAATTATAA
ATGAACTGCAATAAATAATGATAATGTGATTACTGATTATATAAAACCATGTTGCCTTGTGTGGCAAGGGAGGTGTGAGGGTTTGTTTTCCTTGTATCTCCAAGTGG
ACACCTTGTTCTCTTGTTTGTGCTTGTGAGTTGTGACCAATAAATTGTTTTCTTTTAAAAATATATATTAAATAAAGATAATATTATTATTGCCATCCTTAAATGTA
ATTCAACATTGACTAACATGTCTGCTTCTAGCATTCTATACTTATCCTTAGAAGTAGCCAAGATGCAAAGACATGACCATGCTTCTTGATTATGGGCAGTATGTTGG
ATAACCATTTGATATATCTTGATGTTTGGAT 
>169-TC41305 515bp 
GCACGAGGAAACAATGGGAGAAATGTTCAAATTTATTTATACATTCATCCTTTTTGTTCACCTGTTTCTTGTTGTAATCTTCGAAGATATAGGTCATATAAAATATT
GTGGTATTGTTGATGATTGTTACAAAAGCAAGAAACCTCTTTTTAAAATTTGGAAATGCGTTGAAAATGTTTGTGTTCTTTGGTATAAATAAGGTTATCTTCAAGAC
AAGACTAAGGTGTAGTATCGAATTTTTTTTTTCCCGAGAATAAAGTGGAGAAATGTTTTCTAACCTATGCCATGATGTTCTTGAAAGTATATTGAAAGTTTATTGAA
TTATTGTTTATGTTTAGTTCGATTGTAAGGCTCTGGTATTGTGACATCAGGGGTGGATTCAATAATGGGCTTGATTTCTTTTGTTGGATCTTGATAATATATTAGAT
AAGTTATTTTATTATAAGTATAATTGTAAGGCTTTAAGAAGCTCAAATATTTATTTCGAATTATGACATTAAGTTGTTATTTGTGCT 
>170-BE997670 370bp 
AACTATGAAGTTAGTTTATGTTATAATTCTATTTCTTTCCATATTTCTTGGCATAACATTATCTAATTCTGCTTTTAGTCATTTTATTCCAGGCTGTAAAACAGATA
AAGATTGTCCAAAATTTTATGGATCTAATGTTAGGTGTCGTAAAGGCAAATGTGTACAATTGGGATAAATGAGTTCTTTCTCTAGCAAGAGAATTGTACAATATACC
TCATGCTAGAATATTTCACTTGTTGTCATTTAGTTTTTGTGCATGTACTCAATAATTATTTTTCTTCTTCTGTTTTCCCTAATTCCATGGACTTTAAAGTTATGATT
TTGTAATCTATGATGATGGAAATGAAATAAGACAACAAAGATTATATTT 
>171-BG582252 376bp 
GGTTTGTTTATGTAATGATTATTTATCTTTTCATGTTCAATGTGGCAACCGGCAGTGAGTTTATTTTTACAAAAAAGCTTACTTCATGTGATTCTAGTAAAGATTGT
CGCAGTTTTCTCTGTTATAGTCCAAAATTTCCAGTCTGCAAAAGGGGGATTTGTGAATGCATTTAATAGTATAAATTAAATTCAAAGCTACTTATATGGTACTTCTA
AAAATGAATAATTGTATTTGAAATTATATTGTTCAAACATTTATGATATATTTCACACTTCAATATTCGTTCGTCAGACCTTTAAATTTAACTAATTGACTATTGTA
TTTCAAATTATGATGTTCATACTCGATATAATCCACACTTTAATATTTTCTCGTC 
>172-BG582812 320bp 
CTAAGTTCGTTTATATTGCGATCTACTTTCTTTCACTATTTTTCATTGCAAAGAACGATGCCACCGCAACTTTTTGTCATGACGACTCTCATTGTGTAACAAAAATT
AAGTGTGTGCTTCCTCGGACACCGCAATGTAGGAATGAAGCATGTGGTTGTTATCATTCCAATAAATTTCGATGACGATAAAATGTTCCATGTGTGAATTACACATG
TGTTTGTTATAATTCAAATAAATATCGCTGATGATAAAATGTTACATGACATTTCATTTAACTAATGATTCGGCATTTAATAATTTAATTTATTTTGTGTTGTAAA 
>173-BE997678 454bp 
ATGTTTTGATCATCTTCCTTAGTCTTTTTTTTGTTGTAATTAATGGTGTTAAGTCATTGCTCTTAATTAAAGTTAGAAGTTTTATCCCTTGCCAGAGAAGTGATGAT
TGCCCAAGAAATCTATGTGTGGATCAAATAATTCCAACATGTGTTTGGGCTAAATGTAAGTGCAAAAATTACAATGATTGAGGTGAAAACCAAGAGAGTCTGACTTC
TCTCTAGAGAGTCTCCCAGTGCTCCATTCCTAACCTAGCTTTGCTTGGGTTAGCCACCACCTACCCCACATCCGGCGTCGATCGACCTCCTCCGGTGCCCCTTCCTT
TGTAGACCTGGCATCTAATTCATCCTTCCTTTTTATCTGCAATTGGTGGTCTTTTTTAGTTGTTTCTCTTCTTTTATGTTTTAGTTTTTTTTTGGTACAATGTTTTA
GTTATTTTTTAGTTGGTCTTTTAATG 
>174-AW573666 465bp 
ATGCAATGCAAAGGGTTGAAAATATTGTAACCAAAAAAAAAAGGGTTGAAAATATGGCTGTAGTTATTAAATTTGTTAATGTTATGCTTATCTTTATTTCCCTATTT
CCTTTTGCAATGAACGTTGACGCGAATATTATTAGTTGTACTCAAGATTTTGATTGTCAAACAAAGATATGCCCATTTCATCTTAAACCGAAGTGTATTGTGTTGGA
AATTCTTCCCCATTCCTTATCTGGCGGTATATGTGGGTGTGATTGAGATGTTCCCTTAAGATTATTTTATAAAATTCCACAAGTTGTCATCTAGTTATAGCGTTTTT
TTAAGAAAATTTTGTTATTATATTTGCACCCATAAGTTTAAATTTTTACTTTATCTATTTTCACAATCCTTGTAGTTGTGGATTTTGTAATCTAGTCTAAAATGATT
GTAAAAAAATTAAATAAGACAACAAATAATATTATTT 
>175-BE124548 501bp 
GAACTTCACCAAATAACAAATCGTTCAAAAGAATGCGATTTCAATTTTTGTGTGCAATAACTCTTGATCAGGCCATATTTATTTTACGGGCGAACGTTGAATTACTA
TGACCCCTTCCCATGAAAATCAGATGGTTAACAAAAAAAATCATTATTTATAAATTACTCCATAGAAGAGCATGAACTTTATACACTATAAATATCAAATCATATTC
TATTTTATACAAGCAAATTAGAAACAAATATGGCCGAAATTCTCAAGTGTTTTTATACTATGAATTTATTTATTTTCTTAATTATTTTACCAGCGAAAATCCGTGGT
GAACATATTCAATGTGTAATTGATGACGATTGTCCAAAATCTTTGAACAAGTTATTAATTATCAAGTGCATTAATCATGTATGTCAGTATGTTGGTAATCTCCCTGA
TTTTGCATCCCAGATCCCAAAGAGTACGAAAATGCCCTACAAAGGAGAATGAGTTATTGTCCAAGAAGCTAAA 
>176-BG581441 318bp 
TTTGCTAGTGTTTCTTTCTCTATTTCTCATGGTAACCAATGGAATACATATTGGTTGCGATAAGGACCGGGACTGTCCAAAACAAATGTGTCACCTTAATCAAACTC
CAAAGTGCTTGAAAAATATTTGTAAATGTGTTTAACTATAACCATTGTACTTTAATAATTTCCCTCGCACTTTGGTTTATGCTTCTTTAAGCTTTAAATTTCTTTCA
CAAGATCAATAATGTATTACTATATTTTAATTTACTTATAAAAGTATGAACTATTTGTATGTCATAAAATTCATACATTAATAATTATTCTTGGACTTTGATTT 
>177-BG580843 318bp 
CGTTTCTTACATTTAAAGTAAGGAAAATGTTTAAAATTCTCTTGTTTACTAGTTCTATTATCGTCTTCCTTTCCCTATTTTTTGTAACTTATGAAGACTTTTGGAAT
GTTTGTGCATATAATTCTGATTGTCAAAGTTATCCATGTGACCTTGGTGAAAGTAGGAACTGTACTTTGAATCGGTGTATATGTGTGTATAACATTTAAGTCAAATT
GTAACTTTATATTATTCTTAGGCTAGCTATAATTTTATTTTCATGCAAATAATCATAATTTGTTTTTTTGAGGAAAATAATAATAATAATAATAATATTACTCT 
>178-BG582507 462bp 
AAAATGGGTGAAATTCTCAAGTTTGTTTATAATGTGATCCTTTTTGGTTCTTTGTATCTTCTTGTAATTTATGCTGAAAGAGAGTGTGATACTGATGCTGATTGTCA
GAAAAAATTTCCTGGCTCTAATCAACATCTTTTGTGGTGCAATAATGGTTTTTGTGATTGTCGTACCCACTAAGATTGGACGCCTACGCCTTTGTGGTATAGATATT
TAGGACGAAGAACCGTAGAAGCCGTGAGTTGGGAGACGACGAGGAGTCTTTCTCGTCATTTTCTTTTCACTTCTTGGAGTCTATTATTTATTTATTTTTGGTCAAAG
CTCTGATTCTGTAACACTAGGGAGTGGAGTTTATTTTTATTGTTCATACTTTGTTTTGAAATTCATATTTGAATTCAGTTTATTTTATTAATGACAATGTTACAATA
TTTTGAATAAAATTCTACTACACTGTTTTTAATT 
>179-BE997761 471bp 
TGATTATATTTATTTTCATATTTCTTGTCTTAATAGTATGTGATTCCACTTTTATACATTTTTCTATTCCTTGTATAACAGATAAAGATTGTTCAATCCTGCAAAAT
TATAAAGCTAGATGTCGGAAAGGCTATTGTTTAAGACGCAAGATAAGATGAACTAGTTCTTTCTCTACCAAAAGAACTGTACAATATATTGTATGCTAGAATATTCG
AGAAGTTGTCATTTAGTATTTGCGTATGCACCAAATAATTGTATTTTTAAAGTTGTGATTTTATACTCTAAGATGATTGCAATGATATGAAATAAGACAGCAGATAT
TTTTTTTATAGATGTCTTTTTATCTCGTAAATTTGAAGGTATCCTGATGATTTGCATTCTAGACATATCACTCCTTTTTTTTCAACCCAACCATCTAAAAAAATCAA
TATAATAGTTTGGTTGAAAATTAATTTTTATCTTACTTTTTGT 
>180-BE124945 379bp 
CAAAGCATTGATGATGTTATTCCTTGCGTTTTGAACACCGACTGTCCAAGAGATATGTGTCCCATTCATCTTTTTCCAAAGTGCATCAATTTATTATGTCGATGCAG
TTATTGGGAGGACAATTAAGTTGTCAATTTCGTTGTAAAGCTCAAATTTGTGGGTTGGTGTTATTCTTGGGAGAAACCGACTTGCTTATAGCAAGAGAAAGTGAGAA
ATTGATCATGAAGTAATTGAGTAACTAGTCTTTTTTTTATCTTTTATCTAAGTCATGTGTCCCTGTGATTTGTTAGTGCTATTAATACATTTAAAAAGGTATATATT
TATTATAAAATATAAATCTCTTGAATTGAGGGCATACAACACAAGAAGAAGATCCCTC 
>181-BG581198 425bp 
TGTGTATGTTATTGTTTTATTTCTATCCCTTTTCCTTGCTGCAAAAAACATTGATGGGAGGGTTTCTTACAACTCCTTTATAGCATTACCTGTTTGTCAAACTGCTG
CTGATTGTCCAGAAGGTACCAGAGGTCGCACATATAAGTGTATCAACAACAAATGTAGATATCCTAAATTGTTGAAACCGATTCAATGAGTGTGAATCCCAAGAGAG
TAAACTTACGCCATTCATGGAAGAATGAGTTCTTATGGTAAAAAAATCTATTAATTTACCTTTTGATAGAATATTCCTTAGTTCATCTTTAGTTATTGTGCCGACAT
CAAATAATTGTATTTTCTATATTTGTTTTTATAATTTCATCAATGTCCAATCAAGTTAACATGTTTGTGTAACTCCCTATATTTTATTGAAATATTTAGATCCT 
>182-BG580761 261bp 
CTTTCTATAGCACATCGTCCTCCTGCCAACACCATTCCATGCTTTGGTACTAAAGATAAATGTCCATTTAATTTATATTACAAGGTTGAATGCATTGATGGATTTTG
TTACTATCCAGTTTAAAAATAATAATATTACTCTAAACGTATAATGTCATTTGTATGTAATAAATAAATGTGTATTATTATTATTATTATTATGATTATTATTATTA
TTATTATTATTATTATCATTATTATTATTATTATCATTATTATTATC 
>183-TC33762 625bp 
GTTAAAAATATGGTTAAAACTCCGAAGTTAGTTTATGTTCTAATTCTATTTCTTTCCATATGTTTTAGCATCACAATTTCTAATTCTTCTTTCGGTAGGATAGTTTA
TTGGAATTGTAAAACAGATAAAGATTGTAAACAACATCGAGGATTTAATTTTAGGTGTCGTAGCGGAAATTGTATACCCATAAGAAGATAAATGAGTTTTTTCTATA



GCAAGAGACTTGTAGAATAATTTTAGGTGTCTTTTACTTTTGTTGTGCATGCTCTCAATAGTTATGTTTTCTTCTTCTGTTTTTCCTTAATTTTATGGACCTTGAAG
TTATGATGTTGTACTCTAAGATGATGGAAATGAAATAATCCCAACTTCATTTCACAGCAAGGGTTGGGATTTTGGAGATTTCAAAGACACATTATTTGGAGCTAAGG
GTTGCAGAATTTGTGGTGGTATACCATCCAAGTCATAGTTAGACCATATTTCATGTAATGTTGTCTTTATTTAATTTGGTTATTTGTGCTTTAGACATGAGTATCTA
AATATTTCGTGATTAAGTTGATTTTGTTCTAGCTGTTTGAACAATGTAAACTGTGAAACTATATTTAATACAATTGCAATTCTAGTATTT 
>184-TC34333 580bp 
AGCATCACAGTTTCTAATTCTTTTAACAGTAAGATAGTTTTTACGGATTGTAAAACAGATAAAGATTGTCAAAACCATCGAGGATTTAATTTTAGGTGTCGTAAAGG
AAATTGTGTAGCCAAAATAAGATAAATGAGTTTTTTCTATAGCAAGAGACTTGTAGAATACCTTATGCTAGAATATTCCACTTGTTGTCTTTTACTTTTTTTGTGCA
TGCTCTCAATAGTTATGTTTTCTTCTTCTGTTTTTCCCTAATTTGCTGGACCTTGAAGTTATGATTTTGTACTCTAAGATGATGGAAATGAAATAATCCCAACTTCA
TTTCACAGCAAGGGTTGGGATTTTAGAGATTTCAAAGACACATTATTTGGAGCTAAGGGTTGCAGAATTTGTGGTGGCATACCATCCAAGTCATAGTTAGACCATAT
TTCATGTAATGTTGTCTTTATTTAATCTGGTTATTTGTGCTTTAGACATGAGTATCTAAATATTTCGTGATTAGGTTGATTCTGTTCTAGCTGTTTGAACAATGTAA
ACTGTGAAACTATATTTAATACAATTACAATTCTAGTATTTATAC 
>185-BG583735 550bp 
GAGGAAAGTATGGCTAAAACTTTAATGTTTATTTATATTGTGATTCTCCTTACTTGTGTACTTGCTGTTATTGACATCAATGCATTTTCTTTTCCATGCAAGACTAA
CTCTGATTGTCCATCTTATTTATGCCACTATCCTAAAAATCCAGAGTGCGTTGAACGTGAATGCATATGTTGGTAACCATTACAGTCAAGTTTGATATTCCCTCCGT
CCGAAAATACTTTGGATGGAGATTGCTCCAAGATAAACTACCAATGTGTGTAGAGTTTTGGAATAGAGGGGTTTTCTGTGATGTGCATCAACAATGTTTTGTGATGT
GTTTTAGCAAAAGTCGAATATGTCAAACAATTGTTCACAAGCTGCATAAAGAAGTTGGAATTTGGTTGGGTTGGAATGCACTAGGTTGGGGATATGAAAGAAAGTGT
CTCATTTGATTTGGTTAACAGTGGCGTGGTGAAGTTAATTTATTTCTAGGGACGTTACTTAGAAACAAAAACATTGTATTCTCACATTGATGGAATAATTCACTCTC
TTGCTTTCGATGTGT 
>186-BG582750 435bp 
CTTTCATCGTATTGCTTTCTCAATTTCTTGTTGTAATCAATGGCTCAATTCCCTGCGAGACTACCGCAGATTGTCCTGTGGCAGTTCCACCTGAATATTATAAGTGT
ATGTATAAGGTTTGTGTCCTCATTCGTTAGATAATGTAACAATATACATATGATATATGTTATTTAAATTTGCAATATATAAATTAGTTAATTATGGTTTTCTAATT
GTTGTTTGCTTGTTATGTTATAAAACTGCACTCTTTTTTCCCACTTGGTTTAGCCGATAAGGTTTTTAACGAGGCAGTTGCCCAAACTCTTTGTTGTATTTTTATAT
TTTTTGTATTATATTTATGAATAAATTATTATGGTGCTACAATTGATAAGAGACAAATTTGGAGAATCAACTTTTGTCGGGAAGTCAATTTTCATTGTGATGCATCT
ACACTCT 
>187-BE999056 243bp 
TGCTTTGATCATCTTTAGTTCTCTATTTGTTAGAGATGGTATTCCTTGCTTGTCTGACGATGAGTGTCCAGAGATGTGGACATTACTCATTTAAGTGTAATAATAAA
ATATGTGAGTACGATTTAGGGGAAATGTCTGACGATGATTATTATCTAGAGATGTCCAGAGAATAATTATGCTACCTCTAAACGTAAGAAATTATATGTATGTTATA
ATGTTTGCACAATTATAATAATATTCCTC 
>188-AJ388787 549bp 
GTTACATATAAAGTGCGGAAAATATGACTGAAATNCTCAAGTTTGTTTGTATTATGATTATATCCCTCTCCTCATTTATTGTTTCACAAAATATTGACGGTAACAGT
AAGTATTATTATTATTTTTTTTTATCTTTTTAAATTTCCTTCTTTACTTCTAACAAAGTAATTTCATCTCAATTTAGTTACATTCTTTTATTCTCTTTTTTCATTGA
AGCGAGTGGTAATAGAAAATGTTTTAGAGATTCTGATTGTCCAAAATTTATGTGCCCATCTTATTTGGCCGTGAAGTGTATCAGCAGACTTTGTAGGTGTGGTAGAC
CGGAGTTGCAAGTAGAACTTAATCCCAAGTGATTTTGTATTTAGTGAAAGAACCAAGAGAGTAAACCAAAGTTTTAGAATATTACATAATCTATATCATGTATTCAT
TTTGGTGGCATCCCATAATTAAATTTTATCGGTATAATTTCAGAANCCTGNAGTAATGCCTTGNCTCTAGANGAGGTAATGAATGGAATAGATGCCAATATATCTTA
GAAAAAAAAAAAAA 
>189-BE999404 488bp 
GTTTGAATGGGGGTGGTAAAGATAAATGCTTTAGAGATTCTGATTGTCCAAAACAGTATGTGCCCATCTTCTTTGGTTGCGAAGTGTATCAATAGGCTCTGCAGGTG
TCGTAGACCGGAGTTGCAAGTACAACTTAATCCCTAGTGATTTTGTATTTAGTGAAAGAACCAAGACAGGACACAAAAGTCTTTTAGAATATTACATAATCTATCAT
TTATCTATTTTGCTGGCATCCAATAATTGAATTTTTATCGTTCTAATTTCAAGAACCTTGTAGTAATGGCTTTGGACTCTAAGATGATGGTAATGAAATCGAATAAG
ATAGTAAATAATATCATTACGATTGTCTGTTTGTCTCTTAATTTTAGAGATATTTGTTGGAACAAAATGTGTTTAACATTATCCTTTGAGAATTTTGATCATAATAA
GCTATTAAAAATTGTCAATTGCATATTCTAATATTTGTTCAAGTGTACAGGACCATAGAC 
>190-BG581309 655bp 
TTGTTAATTTTATTTATAGTATGATTATCTTTCTTTTTCTATTTCCGGTTGCAACGAAGACCCAATTTCTCCCAAATTATTATGAATTTTATCACTGTTATAATCAT
TCTGATTGTCAAGGAAGTATGTGCCCAACTGGTAGCAAACCAAAGTGTGTAGATCAAGTGTGTGAATGTATTCTGATAAGGATGTGAATATATCATGTGCTAACATG
ATTCATCATTAGGTTCCACACCGAAGATAGTACACAAATGCTCTGCTGCAATATTCCATAAGCTGTTGTTTAGTTATTTTCTCGCCACCAAATAAATTGATTTTTTT
CCTTATATATTTTCAAGAACTTTTTAGTTATATATTTGTACTCTAAAATATTGATAATGAAATGAATTAAGATAGAAACAAATATTAATGAAATAATAATTCTCTAG
TGAGGTTACATTCTCGAAGTCAGATATGGAGCATCGAAAGTATGAGCTTCAAAAACTTGAAAGGTTTTCACATCCCTCCATACGTTGTTTGTCTTTGTTCCCCATAA
ACTTTCTTTTCGTTGTTCTCTAGATATTTTTGTCTATACCCTCCCGTTTCAAAGAGTTAATCATCGTATTTATACCTAAGAGAAATATAACATCCCGAAATTCCCTA
GGATTATTTATTT 
>191-TC31280 710bp 
TTATAATTGTTTTATGCACATTATTTTATCATCTTAGTAACAATTTTTTTTCTTATTTGACAATACAGATACCGCTACATGCATTACTGACGCAGATTGTCCTTATG
ATGGAAAATGTATTGATGGTTTTTGTCGGTTTAATGTGAAGAACAATAATCAAGTTTAAAAAGAATTATTTACCTCTAATTAAGCCTATAATTTAATGAAAAGCTCT
AAAGTGTATTAGTATGTATGTAAGTATTATTATCCTTTTACTTTTTTTTATTATTATTATTATCTTTTTACTTATCCAAGCTATTATAAAAAAAAATGTTACTTCAT
AATTATAACAAGATACTTTAAGAAATAAATTCAATTATTGATTATTGTTTCTGTTAATGTTTTTGTTTGTTATTGCACTCGTTTTTCTAGATAGGGTTTTATGCAAC
TTTTAGGCAAGACATGAGGCGGTTGCATCCCAATTTTATTCCTAGGGTATTGTCCTTGCCCCCAAAGGTGTACTCTCTTGTTAATGTTGGAGATGACTGATGGTGCA
GTTGGGGTGCTAATATTGTGATGTCTTTCTTATTATACAATGTCTTTACACTATAATCTTGTTTTTGAGAAGAAAAAACAAGATAATGGAGATTAGTTATTTACTCT
ACTTCTACAGTTAGTATATATTTAAAAATATTCGTTGAAAGATAAACTAAAGACGTGTATAGTCGGCC 
>192-TC42184 329bp 
TATGCTTTGATAATGTTTCTTTCTCTATTTCTCATGGGAACCAGTGGAATGAAATACGGTTGCAAACATACCGGCCATTGTCCAAGAAAAATGTGTGGCGCTAAAAC
TACAAAGTGCAGGAACAATAAATGTCAATGTGTGTAACTATAACCACTTTACTTTAATAATTTCCCTCGCATTTTGGTTTATGCTTCTTTAAGCATTAAATTTCTCT
CACGAGATAAATAATGTATTGCTATATTTTAATTTACTTATAAAATTATAAACTATTTGTATGTCATAAAATCGGTATATTAATAATTTTCCTTGGACTTTGATTTA
TGTTGTTT 
>193-TC34601 410bp 
ATTTGTTTATGTTATGATTTTATTTTTTTCCCTATTTCTTGTTGCCAAGGGGGATGATGTAAAAATTAAATGTGTAAGTGCGATTGATTGTATGGACCTTTTCAACT
TGTTACCTATAGTTTATAAGTGCATTAACAACATATGTGTATATGAACAATCAAGTCAACGTTTGATATAAGTATCATGCCCTGGAGGGTACACAAACGTCGTGCAA
GGAGGAGTGAGTTCTTGCACTAGCAAAAAATCTATGCAATATACCTTGTTGTTACATCGCGAGTTGCCATTTAATTTTTTACTAGCATCCAATAATTGTATCTTTTA
AAATAAATCTCTTAATCCAAACCAAAATAAAAGAGAAATGATATTTGTACAATCATTTTTTAACAACTTTTATGATAATTTTCTTTCTC 
>194-TC40662 413bp 
GTATGATTATATTTCTTTCATTATTTCTTATCGCAACAAAAGTTGGTGGTGAACATAATGAATGTGAAACTGATGCTGATTGTCCAAAACATACGACCATATTTTTT
GTTATGAAGTGTATCGATCACATATGTCGATGCATGAAAACTTCTATCTAATTCTACAAGTACAAGAGCCATGACAACACAAAAACAACCATGAGTTATTGTGCTAT
AAAAATAAATGTGAAATATACCTTGTGATAAAATATTAATTGAAATGTAAATTAGTGTAGTGATGCAACATACTTTTGTTTTTATTTTTTCCAATTGTACGGACCTT
GAAGTTATGATTTTGTACTCCAAAATGATGGTAAGAAAATAAATATTATTATTTAGATACAAGATAAGGAGGGAATCCCACCTGATCAGCAA 
>195-BG581989 356bp 
TGTTTAAGGTTTTAAATATTGTTTATGCTATGATCATTTTTCTTTCCATATCTTTTTCTATAACAAACTCTTTTAAGATGTTCTGCCGTTATGATGAGGACTGTCCA
CCTAGAATGTGTAGACTTCCTCAAGTTCCTCAATGCAATGAGTTTATTTGTGACTGTGGGATGCCTGTCTATAAACCTTACCAAAACAAATATATTAAAAAATAATA
CTATGTTATTTTTATGTGTATCTCTTTAATAACATGTAAATGATCGTGCATTTAAGATTCTTTACCACCCATATTTTTTTTTTTGTTTGTTAAAAGGGATGATTGTA
AACTGCTTTCCCATATTTATGGCATAAGAGAGACG 
>196-AW573738 361bp 
CAAATATGGCTGAAATTGGCAAATATATTTATGTTATAATTTTCTTTATTTCCCTTTTTTTCATTACAACGAGCGTTGAAGGTTGGAGATGTAAAACAAAATATGAT
TGTATAAAAATACGGTTCTGCAAATTTCCTACGATAGCGAGGTGTACAAAGCCAGATTTTTTATTTCTTGAATACGATAGAGGATTTTGTACATGCGATGATTGAGA
AATGTACCTGATGGACGAAATAGACAAGTGCGTCCAATCATATTAAGTAAAAAAAATAGTATGTTATTGTCTCCACAGTGGATGTTGTTCAACTCGGTAATTAGCAT
AATTTATTAGAAAAAGAAATAAAAGAGAAGATTAATAGTG 
>197-BG583398 340bp 
TGCTTATTTATGTTATGATTATTTTCCTTTGTCTACTTCTTGTTACAATGAACGTTAATGCGGTTATTAAATGCTTTCAAGATTCCGATTGTCCAAAATATATGTGC
ATGTTTCCTCTTAAACCAAAGTGTGTTTATATATTAGTTTTTCCCCCTCCCTGGACTGCCCAATGTATATGTGATTGAGAGATGTTCTCATAATATTACTCTATAAA



GTTAGATAAGCCGTCAACTGATAAAAATGTCGAAATTGTTAGGTCGGATGTTATGATTGGAGTTCAAACCTCGACCTCCACTTTATGTATGTGAGTTTATGATAGCA
TCTAATAATTTTTATTTTT 
>198-TC38924 431bp 
ATGCTTTAATTATATTTCTTTCTCTAATTCTTGTTGTAACCGGCATTAAACTTATAAAGTGCACCGTCAGTGATGATTGTCCAATGAATTTCAGGTGTCCCCCTAAT
ACATTTGTAAGGTGTATTAGTGATCTTTGTACATGCAGGAGTTTGCTAGATGAGCAATCTTAAACAACGTCCAGAGGAAGCCAATGTGTTGGTGACCATCAAAGATA
TTTATCCACTTTAACTTGTATTTATAATGTTCTATTTTGGAGTCATTGTTCCTTGAAAATTCACATTTTGATAGGCGATGTCTGGCTGAAAAAAATAACGAGTTTAT
GCATTGAAATACAAACAATGGAAATAAATTTTATCCAAATAATTGTTTTGATGGAATAAGTGTCTTGATTTATTTTTATTTTTTTTAAGAATTATTTTAAAATTATA
CTT 
>199-AW775241 191bp 
CTATATTTCTTTGCATAGCAGTATCTAATTCTTCTTTTAGTGAGATTATTGACAGTGCTTGTGAAACAGATAAAGATTGTCCAAAACTTCATAAAGTTAATGTTAGG
TGTCGTAAAGGCAAATGTGTAGCGATCTAAAACATCATAATGAGATAAATGAGTTCTCTTTCTCTATCAAGAGAATTCTACAAT 
>200-TC35956 773bp 
AGAACCATAACCAAACAAGCACGCCTATTTTATGCAGCAGGAATCATCACAAACATATGAAAAATATAAAAATTAAATTTTTGTCTTAAAATTTGTACTTGGTTAGG
AACCATAACCTCCTTCGTATGTTTCCATGTGGATACTTATTGTTGTGTAGGTAGACGAAAAGATGCAAACACTTGAAGAGGAGATGAAATTTTAAGCTACAGGGTTA
TTAAATTTCATTTTTACATTCCATAGATATTTTATTTACGTTATTATGAGGTAGGCGATATATGGATTGGCTAGCATATAAGTTACTTGAGTCAATTTCGTACACTA
TGAAATAACAATAGAAAAATATGGCTAAAGTCACTAAGTTTGGTTATATTATAATCCACTTTCTTTCACTATTTTTCCTTGCAATGAACGTTGCAGGAGGTCGTGAA
TGTCATGCGAACTCTCATTGTGTAGGTAAAATTACCTGTGTGCTTCCTCAGAAACCGGAATGTTGGAATTATGCATGTGTTTGTTATGATTCAAATAAATATCGTTG
ATGATAAAGTGTTCCATGTGTAGGAATTACACATGTGTTTGTCATAATTCAAATAATTATGAATGTTCTATGACATGTCATTTAACTAATGAGTTGGCATTCAATAA
TTGAATTTGTTTTGTATTTATTTCCCTTTAATAATTTCACAGATTTTGTGGTCTTTGATGATGGTAATTTAAAAAACATTGTGCAGTAAATAATATTATTAAGATTA
TCTTCTTTGTCTTCATTTTATATT 
>201-TC30303 504bp 
GCACGAGGAGATGGCTAAAATTATTAAGTTTGTTTATATTATGATACTTTGTGTTTCGTTATTGCTTATTGTAGAAGCTGGTGGAAAAGAATGTGTTACTGACGTCG
ATTGTGAAAAAATATATCCGGGTAATAAAAAGCCTCTAATTTGCAGCACCGGTTATTGTTATAGTTTATATGAAGAGCCTCCTCGCTACCACAAGTAGTATTGAGAT
GTTCGTAGTAAAGTGGATAATTATTCTCTAACCATGCTATGTTGTTCTTGAATGTTTCTTTGATTGTTGTTTATGTTTAAAACGGATTGTAAGGTGTGATACTATGA
TATCAGGGTCGATGTTATCTAGTATATTTACTTAATTTATTATAAGAATTTTTTTATTATTATAAGAAAAATGTAAGGCTCTAATAAGCCAAATTATTTTATTTCGA
GTTATGAAACTGAGTTGTTATCTATGGTGATGTTGTGATATTTTATTCTACGTGAAAATTTATTATTGGTGCCAAC 
>202-TC41898 553bp 
GAGGGATGGTAAATATGGTTGAAATTGTCAAGTTTGTTTGTATTATGGGTATCTTTATTTGTGCTATTTCTTGTTGCAACGAACGTTGAAGGTAAACCCTTTTTACC
CTTTTAAAATTTAGTTTCTTACTTCATACATAATATTTTATCTTATTATTGTTACACTATTTTATTCTCATTTTTCCTTACAGCTAGTTTTACTAGATGCTTTAGAG
ACTCAAATTGTCCAAAAAGCTTGTGTCATCCTCCTACCAAACCGAAGTGTATGTACAAATCCATATGTAAATGTATACGAGAGTTCTCCAAAAGAGATTATGTGCAT
ACATGAGCATGTATGTTTGCCATACCTAAGAGCATACACAAATTATATTCCTTCTTGAATTTTCCATGAGATGTTATTTTGTTATTGTGTTGGCACTCCAATAGTTT
AATTTTTTCTTTTTTCTAATTTCAAGAACCATGTATTTATGGAATTCTAATCTAAGATGATGGTAATGAAATGAAATAAGACAATAAATAATAATATTTTGAATGTT
TTGTTCGCTTTTAATTTT 
>203-TC30201 631bp 
TATTTAATTGATGTAAAAATTGCATGAGATTTTTTACTATATAAAGTGTTCAGACAATTATGGGTTGGTTATACGCAAAGGTGAAAAAAATGGCTGAAATTATTAAG
TTTGTTTATATTTTGATACTTTGTGTTTCCTTATTGCTTATTGGTGAAGCTAGTGGAAAAGAATGTGTTACTGACGCCGATTGTGAAAACCTATATTATGGTAATAA
ATGGCCTCTTATTTGCAGCAACATTGGTTATTGTTTGAGTTCATACGAAGAGCCTCCTCACAAGTAGTATTGAGATGTTTGTCTAGGAGAGTAAAGTGGAGAATTAT
TCTCTAATCCATGTTACATTTTTCTTGAATGTTTGTTTGATTGTTGTTTATCTTTAAAATGGATCGTAAGTTGTGATATTATGAGATCAGGGCTGATGTTAATAATA
TAGTATTTACTTATTTTATTATAAGAAAAATGTAAGCCTATAAGAAGCCAAAATATGTTATTTCTAGTTATGAAATTGAGTTGTTTATTTATGGTGATGTTGTGTAA
TGTAATATCAAATTATGGTGATGTTGCTGTGATTTTAAAAAGCCACAAGGACTAGTGCGATATTAAAGTCGTTCAATAATTAATATGATTTTAAGT 
>204-TC39188 340bp 
AAAATTATGAAGTTTGTGCATGCAATGATCCTCTTTCTTTTTCTTTTTGCAATTAATGTCACTGCATTTCGCGACCCCTGCAATTTTGATTTCGATTGTAGAAATTC
AAATTGTACTGCTCCTTATGTTGCAACGTGTATGTATGAACATTGTTATTGTTGAATGATTAAAGTTCAAATGATGAAGATACAAATGATAAGACCCTCTTCGAATC
TAGCCATTGAGAAGTCAATATTTTAGTAGAATAAGATCTATGATTTCTTTGGTGTACTTGTATTTGCTTCTACAAATACTCCTTTGTAATTCAAATTCAATAAGATG
AAATGATTCATATCATTTT 
>205-AW775198 391bp 
TAAATTTGTTTATTCTTTGATCATCATTCTTTCCTTAGCTTTGGTTGTAACATGCAACGGTATTCCCATCTGCCAAACATATATGGATTGTCCAAGTGATATGTGCA
CCCGTCCCAAACATGCGTATTGTGTATCATATAAATGTTATTGCGTTTAAGCATAACATTTAATTAAGTTAAACAATGTTTTTTATGTTACTTCTATGCTTATAATT
TGTTTTGTATGTAATAGCTTTGCTACTGTTTTTTTGTTTTTATAAAAAGAAGCTATGCTAGTATTATGATTTTTCTCGCACTTTGATTCATGCTTATGTAATTTATG
TCATAATGTTCATCTTTCTCGCACTTTAGTTTATGCTTTTGTATACAATCAATTTCTTTTCACAGTGAAC 
>206-TC29875 467bp 
GGAATGGCTGAAATTATTAAGTTTGTTTATATTATGATACTTTGTGTTTCCTTATTGCTTATTGCGGAAGCTAGTGGAAAAGAATGTGTTACTGATGCCGATTGTGA
AAACCTATATCCGGGTAATAAAAAACCTATGTTTTGCAACAACACTGGTTATTGTATGAGTTTATACAAAGAGCCTTCTCGCTACATGTAATTCCAAGATGTTTGTT
CATAAGAGTAAAGTGGAGAATTATTCTCTAACCCATGTTATGTTTTTCTTGAATGTTTGTTTGATTGTTGTTTATCTTTAAAACGGATTGTAGGTTGTGATACTATG
AGATCACGGCCGATGTTAATAATCTAGTATTTACTTATTTTATTATAAGAAAAATGTAAGCCTCAAAGAAGCCAAAATATGTTATTTCGAGTTATAAAATTGAGTTT
TTATTTATGGTGATTNTATGTGATGGTAGTATCCAAAGT 
>207-BE997755 369bp 
TGTATGCTATGATTTTATTTATTTCTATGTTTCTAGCTGCAAGGAATGTTGACGCATACCTTAAGTGTAAAACAGTTCATGATTGTCCAAAAAGTCAAGTTGTGTAT
AAGTGTGTTGGAAACTATTGTCGTGCTGTTAAAATAAGGCGATGGAACTTAAGTTAAGTCAGTTGATGAGTTCAATACCAAAGAGATTACACTTATGTCATGCAGGG
AAAATGGGTTCTTACACTAGCAAAAAAATCTATGCAATATACCTTTATGCTAAAATTGCCTCTTTTTTTTAATTTTATTTTTGAACTTTTATGGACCTTACAATAAT
GGATTTGTACTCTAAGAATATCATAATTGAATTATTTTCTTCTCTCTT 
>208-TC34426 531bp 
GGCTAAAGTTCATAAGTTTATTTATATTATGATCGTATTTCTTTCCATATTTCACGTTGTAAACAGCTACGTCGTTATGTGCGAAAAAGACAGTGATTGTGTGGATT
CTTTTTGTGTCCCACCAAATGTTCCAAAGTGCAGAGTGGTTTGTAAATGTCTACCAAAGTAATAAAAGTGAAAAATAATTTTATTGTAATGCTAAGAGTATAATTGT
ATTTTCATATCTTAATGTTAGTACATTATGATTTCTTCTTACCATTGGAATTAGCTTCCTTTATAAATAAAGACAACTTAGACCATTTACATGAGGTGCTTCTCTTA
TTTAGCACTATTTTAAATAAGCATCCTCATTGTAACATCAATGAATATGATGTTTAGGGTATGTGTTTTTATAGGCACTCTCTCTCTCCTATTATTCATAGGTCCCA
CATGTTCAATTAATTATATTTTTTTTCCTCTATATTCAATTATTGTATTATTTTGATATTAAAAAATAAATTATATAATAGTTATAAATAATAGTTGAATTTG 
>209-TC40842 585bp 
GGAAAACATGAATACAATTCTGAAATTTATTTTCGTTGTGTTCCTCTTTCTTTCCATATTTCTTAGTGCAGGGAACAGTAAAAGTTATGGTCCATGTACTACTCTCC
AAGATTGTGAAACGCATAATTGGTTTGAAGTTTGTTCGTGTATTGATTTCGAGTGTAAATGTTGGTCTCTTTTGTGAGCCGTCACATAAATGTTTTTTCTCTTTTAT
CCATCAAACAAAGTTGATTTAGGGTCAATTTTTGACAACAAATCACTTTTATAGATCGTTTTTCTTCTTCCCTTTTATTTAAATTAGTGATTTTCACACTATTTAGT
TTTTTGTTTTGTGATTTCGTTGCCTTAGTGCGATATTGTTTTGTTCGTCGTCTTTGTGTGGTGTTGTTTGTCTTTCTTGTCTTGCTATGATGTGCTATGATGTTTTT
TTGGTTCAGATTATCAGATCCAAAAACATGAGTATTCTGGAGACTTGAATATAGTCATGTTTGTAGGCTATTGCACTTTGTTGTTAATGCTATTAACAAGGATGTTA
TGAAATTATTCGCAGATTCATCAAAAAAAATAATAATAAAGTCGAGGGGC 
>210-TC41308 349bp 
GAAAATATGACTAAAATTCTCAAATGTGTTTATGCTATGATACTTTTTCTTCCCTTATTTGTTGTTGCAATGGAAGTTGGCCGTCGTGCAAATGTTGAGTGTGAAAG
TGATAAAGACTGTCAAGAACATTGGTCCGAATTTTTTATTATTCAATGCATTGACAACATATGTGTACCTTCTGAAAGGCCTCTTTGATTCCATGGGTTGTTGTGCT
AGCAAAATAAGTGTGCAATATACCTTATGATAGAATATTGCATGAGTTGTCATTTAGTTATTGCGCTAGCACCTAATAAATTTATATGTAACATCTCAATTTGAATT
ATAAGAATTCAAAACATTTTCATCTCAN 
>211-TC30928 363bp 
ATAATGCTATCCTTTTTGTTTCTTTGTATCTTCTTGTAATTTATGGTGACAGAGAGTGTGATACTGACACCGAATGCCAGAAAAAATTTCCTGGCGTTAATGCACAT
CATTTGTGGTGCGATAATGGAAATTGTGTGAGCTATCCCAAGTAAGGTTATCCTCATGACAAGACTGAGGAGTAGTATCAAGGTGTTTGTGTCCGAGAATAAAGTTG
ATATTTATTATTTTACCTATATATGTTTTTCTTTAAAATTTGTTGGATTATTGTTTATGTTTAAATTGGGTTCTAGGCACTCATATTATTATGACATTAGTGCCAAG
TTTAATAATTTGGTCTACACTTATATTATCTTTGATCTTGAG 
>212-TC42959 459bp 



CGCAAAGAACGAGAAGTATGGATAAAACTATCAAGTTTACATATGTTATGATTATCTTTGTTTACTTATTTCTTATTGCAACAAATGTTGAAGCATATAAAAATAGA
TGTTTTAGAGATTCCGATTGTCCCAAAGAAATGTGTAACCATCCTAAGATACCAAAGTGTGTGAACAACGCCTATTGCAAATGTGTTGTGGCAATGTATTTTCCTCC
CAAATGATTATGTATTTAGTGGCATTCTTGGGAGAGTATACAAATGTATTGCTAGAATATTTCATGAGTTATCGTTTAGTTATTCTGTTGGCTCTCGCTAATTTATG
TGATTTCCTTTATCGAATATCAATATCTTTGTAGTTATGACTTTGTACAATAAGATGATGATTGTAATGAAATCAAATTTGTAAAATAAGGTGATTAAATAAGGTGA
GTTTGCCTATTCAAGCAAATAAAACATTTTT 
>213-TC42959 459bp 
CGCAAAGAACGAGAAGTATGGATAAAACTATCAAGTTTACATATGTTATGATTATCTTTGTTTACTTATTTCTTATTGCAACAAATGTTGAAGCATATAAAAATAGA
TGTTTTAGAGATTCCGATTGTCCCAAAGAAATGTGTAACCATCCTAAGATACCAAAGTGTGTGAACAACGCCTATTGCAAATGTGTTGTGGCAATGTATTTTCCTCC
CAAATGATTATGTATTTAGTGGCATTCTTGGGAGAGTATACAAATGTATTGCTAGAATATTTCATGAGTTATCGTTTAGTTATTCTGTTGGCTCTCGCTAATTTATG
TGATTTCCTTTATCGAATATCAATATCTTTGTAGTTATGACTTTGTACAATAAGATGATGATTGTAATGAAATCAAATTTGTAAAATAAGGTGATTAAATAAGGTGA
GTTTGCCTATTCAAGCAAATAAAACATTTTT 
>214-AW980513 246bp 
ACAGTGGAGGAATATGGCTGAAATTGTCAAGTTTGTTTATGTTATGATTATCTTTGCTTCCCCATTTCTTTTTTCAATGAACCTTGACTCGGAAAATATATGTGATG
GAGATTATGATTGTAATCCAAATGAATGGTGGTGCCCACCTAATTATGTACTGAAGTGTATAAATTACCAATGTTCATGTATTGGATTCACACCGGCAATATATGCG
TTGGATTAACACAGGCAATATATTTTGTGCCC 
>215-AW574106 373bp 
ATGGTTGCGGTTCTCAAGTTTGTTTATACTATGATCCTATATCTTTTCCTACTTCATGTTATTGCCGAAGATTTCCCTTTTCACAAATGTGAAAAGGATGAAGACTG
TCTAGAAATTTGTGCTGACGATCAAATGGCAATGTGCATTTTGAATGTTTGTTTTTGTTATTAAACAACGGCTACGCATATTGCCTATATTATGCAAGTGTTGTTAT
TAGTGGTTTGTTGGTACAAGATATACGGAGAATGAAATGTCACTGCTTGTATAATTATAAATGAACTGCAACAAATAAATGTAATGTGGTTATGTAAAATCATTATT
ACTAAATGATGACAATGTAATTATAATATGTATAAAGTTTTTTTTTACTCNN 
>216-TC34461 361bp 
GTTACATCTAAAGGAGAAGAAACATGACTACAATTCTCAAGTTTGCTTATGTTATGATCATATGTCTTTTTCTGCTTCAGGTTGCAGCCCAAGAAGTTTTAGAAAAA
GAAATTTTTCGCTGCCAGACAGACGGAGAATGTGATCACATGTGTGTCACACCTGGCATTCCAAAGTGTGTTGCGAATATGTGTTTCTGCTTTGACAATTTATAAAT
GTAATATAGTTTGCTATAAACTTATAACAAGATATAGGGAGGAGAGTAAAAACGTCACTGCATGCAGAATTTCAAATGAATTGTAATAAATAAAGATGTAATCATAT
GAAATAATTATTAAATAAAGATAACATGATTATCACATTN 
>217-TC41315 435bp 
TTGTGTATGTTATCATGCTATTTATTTATTCACTTTTTGTAATAGAAAGTTTTGGCCATAGATTCTTAATTTATAATAACTGCAAAAATGACACTGAATGTCCAAAT
GATTGTGGTCCACATGAACAAGCGAAGTGTATTTTGTATGCTTGCTACTGCGTTGAATAGTTTAACATCATATGTAGGGCAAAGGCTGCTTTAAAAGATATGTATGG
AAAATAAAACGGTCACTACATGGTTGTAAATGAGTTGTAATGAATAAACAAATATGATTCTCTAAAATCATTATTAAGTAAAGACAATATGATTATGACTATATGAA
GTAATCAATTGTGATTTTTTTTCGATGAAACATTTATCATTTATTCCTTTTTATGTAATTTATCATTGTTTTCGTTCAACATCTCACAAGTGAATAAATATTATCAT
GTACTTT 
>218-AL381337 523bp 
AAGAAGAAACATGGCTGTAATTCTCAAATTTGTTTATATTATGATCATATTTCTTTTCCTACTTTATGTCGTAAATGGAACTCGATGTAATAGAGATGAAGACTGCC
CATTTATTTGTACCTGGACCCGTCCAGATTCCGCAAGATGTGTTTCACATATTTGCTTCTGTACTTAGACAGTGGCAACAGAAGCCATATTAGAGTATAGTCACTAT
TTGACCAACGGTTATTTGGTATGGGTGTATAGAATGGAAGGATGTGCATTTAGTCATTGTGGATTTGCCATGTTTGGCAGAATCATCTATAGTAGTCTTATTTAGAT
TGTAGGTAAGATATATTAATACTGCTTATCCTTATTGAAAGCGTTCTTGTTCTTTTGTAGGTGTATTTGTTTTAATAAAAAGTTGACTTTATGTGAGTTGGGCTCCT
CAACTTATTAGAGTCAAGTCAAACCTTAAAGCTCGACAAGCTTTAGAGTTACTTATGAATGAGTCAACTTAATTATTACCAACTTAACCAACTTT 
>219-TC33096 478bp 
GGCTAAAGTCACTAAGTTTGTTTATATTGCAATCCACATTCTTTCACTATTTTTCATTGCAATGAATGATGCTGTAATTTTTGAATGTAGTGAGGACTCTCATTGTG
TAACAAAAATTAAGTGTGTGCTTCCTCGAAAACCGGAATGTAGAAATACCCAATGTACTTGTTATAGGGGTTATAAGGGTTCATTTACTTTGCACCACTAAATTCAT
TGCCCCAATTTACACCACTAAAATACCCCATTGTAGCAACTTACACTAAATGTAGTCATCATGAGATCCAGTCCGTTACAATAAATTTAAAATATATCAATGACTTA
TATTGAAGTGGTGTAAGTTAGAGCAATATATTTGGTGGTCCAAACTAAACTTTACCCTTATTATAATTCAAATAAATATAGTTGATGATAAAATGTTACATGACATG
TCGTTTACCTAATGCTTTGGCATTCAATAATTGAATTTGTTTTGTATTTG 
>220-TC41530 461bp 
AAAATATGGCTGGAATTCTCAAGTTTTTTTATATTGCAATCATTTATGTTTCTATGTATCTTGTTGTAATCGAGGGTAAAGATGGCTGTAAAACTAATTTCGATTGC
TTGATAAAATATCCTGATCATAATGAAGATATTCTGCAGTGCATTGGCGGTCATTGTCTGTGCCTTACCAACTAGGGTTATCCTCACGACAAGACTGATGAGTAGAA
TCAAGGCGTTTGTGTACGAGAATAAAGCGGATAGTTATTCTCTCACCTATATTATGTTGTTCTTTAAAGTTTGTTGGATTATTGTGTATGTTTAAATTGAGTTCTAG
GCTCTGATGTTGTGACATTAGGACCGAGTTTAATAATATGTACTTGACTTATTTTGTTGGATAAAATATTACATATTTTATTTTATTATGAGGATAATTGTAAGGCT
CTAAGATGGAAAAATATTTTATTTTGAGTTATT 
>221-TC42842 417bp 
TTCTTTATGTTTTCATCATCTTCCTATCACTAATTCTGGCTGTAATTAGCCAACATCCTTTCACCCCCTGCGAAACCAATGCGGATTGCAAATGTCGTAATCATAAA
AGACCAGATTGTCTTTGGCATAAATGTTATTGCTATTAAGTGTAACAATTAAGTGAAAAATAATTCTATGTTACTTTTAATAAGCTACCTATTGATTTGCATGTAAT
GTTTTAGACTCTTTGGCATAAATGTTATTCCTATTAAGTGTAACAATTATCAAATGCATGTAATGTTCTAGACTCTTCTAGCTGCATGTGGTACCAATTGGATTTTG
AAAATAATTTTACCAAATTGAATCCACCAACATAATTAAAACAACCAATTACGTTCTGTAGAAGCTATGTAATAAACATCTCCAATTACATTTTTC 
>222-TC37121 485bp 
TGGCTGAAATTCTCAAGTTTGTTTATAATGCGACCCTTTTCTTTTCTTTGTATCTTGTTGTATATAATAGTAAACTATGGTGTGACACTGATGCCGATTGCCAGGAA
AAATTTCCTGGCCCTTCAAAATACCCTATCAAGTGCATGAAGGGTATTTGTAAGTGCGTGATCAACTAAGGTTATCCTCGTAACAAGATTGAGGAGTGATATCGATG
TGTTTGTGTATGAGGATAAAGTGGATATCTATTATCTCACCTATATTATATTTTTATTTAAAGTTTGTTTGATTATTGTTTATGTTTCAACTGGGTTCTAGTTACTG
ATATTATATTGTGACATCAGTGCTAAGTTTACTAATTTGATCTTTACTTATTATCTTAGAAACTGAGAAAACATTACATATTTTATTTTATTTTGAGGATAATTGTA
ATGCTCTAGGAGGCAAAATGTTTTATTTTGAGTTATGACATTATATTTCTTCTTGTC 
>223-AW980709 525bp 
AAATTTCTATTTGTTAGATACAATCTAAAGAGATTAATAAATATGTGTCTATTGCAGGCTTAGGAGAATCAATATGCCACAAATGATGGGGTTTGATTATTTAATGA
TTCTCTTCATTTTCTTAATTTTTGTTGTAACTAACATTATGGCATGGAGGCCGGACTGCAAGGAGAATAATGACTGTCCAACATTTTATTGTGCAACTTGGATAAAT
ACATGCATCAAATTTAAATGTTATTGTATTCGTCCATGGGGTTGATATTGTAACTTTAAAGAAAGTTAAAAGCTCAGCTGATATAATGATTATATGGTCATTGATGT
GATCATCTTTAGAGATTGCTTTAGCTTATGCTGAAGGTACTGATGCAATGAAAGTGACATAGGAATAAATAAAACAATAAAAAGATCACAAAACACTTACTTTCTAA
AATAACACACTTGGAAACGTAAAAGTAAAAACACCATCCAAATTTTCTTATAGAATAGAAGTATAAGGGACAATTTTTGTTTCATTAAACCTGCCGG 
>224-BG580727 346bp 
TCAAGTTTGTCTATACTATAATCATATATCTTTTCCTACTTCGTGTTGTAGCCAAAGATTTACCATTTAACATATGTGAAAAAGATGAAGACTGTCTAGAATTTTGT
GCTCATGATAAAGTGGCTAAGTGCATGTTGAATATTTGCTTTTGTTTCTAATAATCGACGGCAATTAAACATATTGCCTATATTATGCATGTGTTGTTATTAGTGGT
TTGAAATGTCACTGCATGCAAAAGTATAAATGAATTGTAATAAATAAATAAAGGTGATGTGATTATGTAAAACCATTATTATTAAATGATGACAATATATTGATCAT
GTAATTATACTATGTATACCGTTTA 
>225-TC39163 421bp 
TATGGTTGGAACTTTGAAGTTTCTTCGTGTTCACATTTCATTTCTTACCATATTACTTATGATAATAATATGTGCTTTTTATTTTATACCTGATTCTGGTCCTTGTG
TAACGAATAAAGATTGTGAACAAGAGATAGGTTATATTGTTAAATGTGATACTAATACAGGCTTTTGTGTCAAAATTTTGCAGAGATCATGAGTTCTTGCTCTAGCA
AAAGAATTGTGTAATATACTTTATAATAGAGTACTCGTGTAGTTGTCATTTGATTTTTATTCATGCACCAAATAATTGTATTTCTTTACTTTTTTTTTCTTAATTTC
ATGGACTTTGAAGTTATAATTTTGTACTCTGAGATTATGGCAATAAAATAAAATAGGACTCAAAAAAAAAAAAAAAAGTAAAAAAAAATAAAACATAGTT 
>226-BG583574 395bp 
GAAATTCTCAAATTTATATTTGTTATTATTATTCTATTTCTTTCATATCTCTTGTTTCAGCGGATTTTGATTTACATAATGATTCATACGATTACTTATATGAATTT
CAAGAATGTGAAGTTGATAACGATTGTCCACAAGATCCCTTACCTATGAAGTGCATTAATTACATTTGTGTTGTTCATAATGAAGAACCTTCAGACAATCTCTAGAG
AATACACAAACTCCATGAAAGGGAATAATATGTTATCTCATTAGAAAAAGATCTATACAATATATTTTAGGGAAATGCTAACTTGTCCATTAAGGCACAAGTTAAGA
AGTTAAAGATAGAATTATTTTTTTGAAAATTGTGTATTCTACATTAGAAAACTTTAAACATTTAAACTTTCAAT 
>227-TC31838 417bp 
GAGCTTGTGTATGTTATGATATTACTTAATTTCCCTGTATCATGTTGCAGGAAACTTTGAAGATATTAGTATTGAATGCATGTTCAGTATTGATTGTCCACAAATTA
AATCAAACATATTTAGGTTTAAGTGCATTGAAGACCGATGTAAAATTGAGTTCATATACCAGCGAAAAAAATATGAAATATAACTGATACTGTCACTGTGTCAATGT



CATCCTTCAACAAAACAAAAAAAACTGATACTTGAATATTCTCCCAATATATTGTATTTTTTTTTATTTCTTTTTATTTTCGGAATTTTATGGACATTGCAATTATG
CTTTGTACTCTTAGACGTGGATAATGAAATGAAATAAGACATTAAATAAGACACAATTTTATTTTGAAAGAAAAGGCACTAAATATTACTATGATT 
>228-AW980824 275bp 
GAAGAAACATGACTACATTTCTCAAAGTTGCTTATATTATGATCATATGTGTCTTTGTGCTTCACCTTGCAGCCCAAGTTGATTCACAAAAAAGATGGCATGGATGC
AAGGAAGACAGAGATTGTGATAACATCTGCTCCGTACATGCTGTTACAAAGTGCATTGGGAATATGTGTCGCTGCTTAGCCAATGTAAAATAAATGAATTGTAATAA
AATAAAGATGTAATCATGTGAAATAATTATTAAATAAAGATAACATGATTATCACATAATT 
>229-AL375811 314bp 
GTCCTCAGCAGAGACATTCAAGATACCATTGGCATCAATATCAGGAGAATAAACATGACTACAATTCTCAAGTTTGCTTACATTATGATCATATGTCTTTTCCTTTT
CCTGCTTCATGTTGCAGCCCAAAAAGATTTAAAAGTTTTTACCTGCCAGAGAGACGAGGATTGCAAAGTCGCGTGTGCCACATATGGTGGTGATCCATGGTGCTTTC
GGAATGTCTGTTTCTGCAAGCATTACAATGAAGGGGGGACACTGCATGCAGAATTACAGTTGAACTTGTAATAAATAAAGATGTAATCATGTGATATAAT 
>230-TC38228 511bp 
ATTCTCAAGTTTGTTCATATCGTGATTCTATTTGTCTTCTTATTGCTTGTTTTGGTTGCTGCTGAACAACATTTTGTTACATTGTATAAAAAAAAGGAAAAGTGTGC
TCTTGATGTCGATTGCCTTGAACTATTTCCTAATTCTTATAAATATCTTATGAAGTGTGTTGGTGGTGATTGTATAAGCTTATCTAAAGGATTCTCTCATGACGAGA
TAAAGGAGTAATATCAAGGTGTTTGATCAAGATAGCGAAGTGGAGAATTATTGTAATCTATGTTATTTTGTTCTCAAAAGTTGTTTAGACTATTGTTTATGTTTAGA
TTGGGTTATATGCTTTGGTGTTGGGACATGAAGGTCGAGTCTAATAATATGTTCTTGAACCAATTTATTGGATATTGATAAAAAAAAATATATATTTCATTTTATTA
TTATGATATTTGTAGGTCTAAAAGAAGCCAACATATATTACTTTGAGTTGTGAAATTAATTTGATTTATATTGTGATGATGTG 
>231-BG582133 376bp 
GATATGACTAAAATTGTCAAGTTTATTTATGTTATGATTATCATTCTTTCCCTCTTTCAACTTTCAAAAAATGCAAAAGGTAATCCGTTTTTAACCTTTTTATATTG
GGAAATGTTAACAAGTGTCTCTGAGACATCCTTTCAGGACCATAAGTAAGGAAGTCAACTGTTTAGATGATGCTGATTGTCTAGAAGTTTTATGTGTCTTTGGTTCG
AAAGCGGAGTGTGTTGTAAACATTTGTATATGTGTTCCACCGCGGTTTGGAAAATTTGATGAGCATTTTCGTTAATGCATTTAGTGGTAGAACATTAGAGTTATTTC
TTGTACTCAAAGATAGTGGTAATGAAATTAAATAAAGAAGCAACAAATATTATTT 
>232-TC29975 365bp 
GCTCAAATTTCCAAGTCTTTCTATGCTTTGATTATATTTCTTTCCTTAATTCTGGTTGTAACCAGTAAAGATATAACGTGCACCGTCGCCGGTGATTGTCCAAACTT
CTTTGTGTGTCCCCCTAATAACTTTGTGAGATGTATTCGTAATTTGTGTAAATGCAGGAGTTTGTCATATAAGCAACCTTAAACAACATGCAGAGGAAGCCAGTGTG
TTGGTGATTATCAAAGATGTTTATCCACTTTAACATGTATTAATAATGTTCTATTTTGGAGTCATTGTTCCTTATGAATTCGCCCTTTGTTAAGTGATATATGGTTG
AAAAACAATAATTTTATCCAAATAATTGTTTTAATGGAAGCCCG 
>233-TC30443 472bp 
GTGATAAATACATATATTACAAATAAAGGAAGGATACATGGCTAAATTTGTCATTGTTGTTTGTAGTGTGAGTATCTTTCTATCCTCAGTTCTGGTTGCAGAGAATT
CTCAACCGTGTAATCTAAGTGTTACTGACACTCGTGATATTTGCCCCCCTGGTACGACACTACAGTTTGTGTATAAAGTGTGTAGATGTTATCCGATGAAGTGGCGA
TTAGATCATGTGCTCACATGATTCTTCATTTATTGCCAGACCCAAGATAATACACAAATGATCTACTACAATATTCCACGGGCTGTCATTTAGTTATTTTCTCACAA
CCCAATAATTTTTTTTTTTATACTATCAAGAACTTTTTAGTTTTATATTTGAATTCTACAGCAATGATAATGAACTTAAATAAGACAGCAACAAATATTGTTTATAT
TGTCTTCTTCTCTCTTTATTTGGATATATAAATATATATCAGTG 
>234-BE124958 392bp 
CTTTACCTATTTATTTTTGCAACGAACATTAATGCTATTTGTGAATGTGAGGAAGACATAGATTGTCCAAGAACTTGGTGTTTTGGGCAGTTTTTTGTGAAGTGTAT
TACTAATGAATGTATTTGTGTTCATGAGGATAGATTACTTCCACGAATTCCTTGGGATCCATGGATCCCTATGATATAAATGATAAATGTTATTCAATGAGTGGTCA
TTTATTGATTAATCACATCCTTGTTAGACATTAAACCTTACTAGAGAATAAATTGGGATCCCATGGATCCGTAGGTAATGAATGATTCATTTGTTTTGTTCATGAGG
ATAATTTATGCTGATAAATTCGTTGGGATCCATGGATCACTAGACAATAAATTCCAGACAATAAATATTTC 
>235-TC40595 453bp 
GGGATCAAACAATTTTCTACTAGTTACATGCAAAAGAGGAAAAGTATGACTGAAGTTCTCAAGCTTGTTTATATCATGATCATATTTCTTTACATATTTCTTGTTGT
AGCTGACACTGATCCATTCGCTTTTTGTATTAAAGATTCTAATTGTGGACAAGATCTATGTACATCTCCTAATGAAGTTCCAGAATGTAGGTTGCTAAAGTGTCAAT
GTATTAAATCATAGATTGTAGTCTACATTTCATGAGAAGTGAACGATGGCACTTTGCTTGTGTGAGTAGAGTATAAACTTCAATTTAATTATTCAGTTTCGTTGGGG
TTATTGTATTCCTTATTAGATATTTGTATTGTTATAATTGACTTTCATAAGCCAAAATGTTGTATTATTGTTATTTATTTTATTTCGCAAACTTATCTTTTAGAAAT
GTGAAAAAAATAATTTGCGCCANAN 
>236-TC40754 584bp 
GGTCAAGTTTGTTTATCTTATGATTATCTTTCTTTCAACATTTCTAGTTTCAACGAAAATTCTTGAGAAGCACAAATGTGTTACCGATGGGGTCGAAATTCTTGAGA
AGGGAAAATGTTTTACCGATTGGGAATGTGTAAGAAATTCTTGGTTGTGCCCAGTTGATCTTGTTGTGAGGTGTATAAAGGAAACATGTAAATGCATTAAAATCTTG
GAACCAATAAATGTTGTTCCCACATGAGTCTGCATCTAGTGTATGACCAAAGATATTATGCAAACACCATTCTAGAATATTTCATGAGATGCTCCCTCTGATCTAAA
ATATAAGTAAAAATTGATCAACAAAATTTAATGTATTTGGTTCAAAATTTGTACCATATACATTAATTTATGTTGATCCATTTTTCCTTACCTTTTGGGATGGAAGA
AGTATTATTTAATTATTATGTTGACATCCAGTGATTTTAATTATTCTCTTTTAGTATCGTTAAAGTTCTAGTTATGGATTTGTACTTTAATATGATGGTAATAAAAT
GAAATAAGGCAAAGAATATTATTTATATATATTGTCTTTCTTTCCTCTT 
>237-TC31817 477bp 
GTTGAAACTCTCAGGTTGTTTTATATTATGATTCTCTTTGTTTCCCTATATCTTGTTGTAGTTGATGGAGTAAGTAAGTTAGCGCAAAGTTGTAGTGAGGACTTTGA
GTGTTATATAAAAAATCCGCATGCTCCTTTTGGACAACTGAGGTGTTTTGAAGGTTATTGCCAACGTTTGGACAAGCCTACATAGTTAAGGCTATAATCAAGATAAG
ATTGAGGAATAATATCGAAGTGTTTATTCATGAGAATAAATTGGATAATTATTATCTCACATATGTTATGGGGTTCCTGAAAGTTTAAAATTATTGTTTATGATTAA
AGGGGGTTATAAGACTTTGATATTATGATATCAAGTTTGGGGTTAATAATATGGTTTTGACTTATTTTGTTGGATATAGAACAAATATTAAATGTGATTTTATTATA
AGAATAATCGTAAGGTTTTAAGAAATTGATATATTTTATTTTAAATTAN 
>238-TC29155 426bp 
GGGCCAAACTTATGAAGTTATTTTATGTGATGATCCACTTTATTTCTCTATTACTTATTACAACAAATGTTCGCGCATATGATGATTGTTATAATCATACTGAATGT
ACGAACAAAATTAAGTGTGTGCCTCCTCGGATTGCACAATGTTTCCGGTTCAAATGTGATTGTATTCGTTTGAATAATGGTCCAAAAACTCCTTGGAGTGCAACACC
AAAGAGAGTGCACATAAGCCCTACAAGGAAGAATGATTTTTAGCACTAGCGAAAATTGTTTATGATAATATATTCCGATATGTGATTGAATAAATGTGTTAACAACC
AATAATTGTTTTTATTCTTTCCTAATTTCAAATACCATGGTGTTATGGTTTTATAATCTTATATAATTTTAATGGCAATATATAAAGTATTAAATAATATTATTT 
>239--BG582888 538bp 
GGAATGGCCCAATTCTCAAGTTTGTATATCTTATCATCCTACTTATTTATCCACTTCTTGTTGTTACTGAAGAGAGCCATTATATGAAATTTTCTATTTGCAAAGAT
GACACTGATTGTCCAACTTTATTTTGTGTCTTGCCTAACGTTCCAAAGTGTATTGGTTCTAAGTGTCATTGTAAACTTATGGTTAATTAGGAACATAAGCATATACA
AGACAAGAGTTGTTTCATTTGTTTGCTTTTACAATATATGGAAAATGAAAGTGTCATTGCAGATATATAAATAAGCTGCGATAGATAGAGATATATGATTATGTGAA
ATCATTATTAGATAAAAGCAATATGATTACATAAATTTGTCATTTATTATTTATTTTAGTTTTTTATACCCCATGTATCATTTATTCTAGTAGTCCTGTATTTCACA
GATGAATAAATATTAGGCTAAACTGCACTTTTCGTCCCCTAAATTTCAAAATCGCAACATTTTGAAACTTAGGGGGCAGAAAGTGCAGTTTATCCTAAATATTATCA
TGT 
>240-TC34386 862bp 
TTCTTGGCCCGGGTTGAGCTTGCTATGGAAAGAACTGAATTGTCAGCTATTGAATTCACAATTTTAATTCCAAGCTTCGAACAATCAGATCCAAGGGCTACATTTAT
TGTAACAAGGCCAAACCAGACCATGTTTAGAAGATTGAAATAATTGGGTTTGCATTCGCATCTGTATTTGTAATTATGTTTTTGTTTTTTGCTGTTCTTGATGCAGG
TACCTTCCCCACAAAAAGCCAAATAGCAAGGGTCAGAATGTGACATGTTGTGTGGAATTTGAAAATCTTTTTCTGGAACTAGAGGCAAAGCTTGCTTGCAATCATCA
TTAATGGTGCATTCGGGAATGACACATGGTAATGGAGGAAACTTGTTTGAATAATCAGGGTCCACTTTGATTTGCTGCCATCCAGGCTCACATTCACAGAATACACT
AAATGGGTTTTTGTGAGTGGATGTAGCCCCACACTTTCCTTTTCCACATTCCACCTCTCTACAAATTTTATCTCTATAACGGTGAAAAAAGCTCCCTTTGGCATTAA
CAGTCATGCGTAGCAGTAGTATATAAACCACGGCCAGAAGGATCAAAAACTTGCAGGGCGGCAACACGAAAGTTTATTTATGTTTTGAGTCTCTTTCTTTCCATATT
TTTTTCACCAAAATAACTGATGCTTGTAAAACAGACAAAGATTGTCCAGAATCAAAATACAGATATATATTCAAGTGTCGTAGTGGTGAGTGTGTTAAAATTAAAAT
ATAAAAATGTCAAACTAAGAAGAATTGTGTTCGCAAAAGAATTGTACAATAATTATATGTACCCAATAATTGTATTTTTTTTCTTCGAATTTCATGGACCTTATAAT
TATGAC 
>241-TC42559 425bp 
TGTTTTGATTCTTTTCTTTCCTATTTCTTGAAATGATAGTATCCAATTGTACTTTCATTGGGTTTCAAGACAATCCTTGTAAAACAGATAAAGATTGTCGAAAAGTT
AGAGGGGTTAATCTTAGATGTCGTAATGGCCATTGTGTAATGATTTTGCAATAAACGAGTTCTTTCACTGGCAAGAGAATTGTACGGTATACCTTATGCTTGAATCT
GTTAGGGTTGATTCACATGCATTGAATGGACCAGGTTTTATGCCCCCCCCAACAATTTTAATGTAATTTTTTTTTACCTTTTTTAATAATATATATGAGCATTTGTC
AAAAGTTAGAGTATGGTACCAACTTAATTAGTTGGACACTATTCTTTCTGATGTCATTTTTCTTTTATAACTTATAAAAAAAATTATTACACTTGTTGTCATTT 
>242-TC31523 650bp 



TGTCAAGTTTGTTTATGTTATGATTATCGTACTCTCCTCATTTGTTGTTGCAATAAATAGTGACGGCTATCTTGAATGTACTACAGACTATGATTGTAGAGAAGAAT
GGTTGTGCCCGCCAGATATGGAAGCAAAGTGTTTTGTTAGTTTTGCTTTAGCCCGCTTCCTCTCAAAAGGAAAATGTTTATGTGTTTGAGTGATAAGCCTAATTGAT
TCTATTACAAAATATCAAGAGCTATCAATTATTGGAATAGGAATATCTATTAACAATTAACAATTATCAACAAATAGAATGTTTAATGTGAGATCTTAACAAGTTAA
AAAGTAAGATTCAACGTGTTAATTTTGAATGTAGTTTCATAATTGGGTTGTAAAAGAATAATGATTATGATTGACTCATAATTTATATATGACTGGTGCTAATCACA
CCAAAAAAAAAAAAAATAAGTTACACCCAAATTTATTTAAAATTTTACAATAATACCAAAATTGTCTTCTTCATGTAAATTTCTAAAAACTTATCTTTTATGATCAT
TCTGAACCCTTACCTCTTTCATCCACAAATCACCATAGATGTGCAACCAAGATCTGAATCAACATCTTTGTTATTGATATGTACTATATTCATAAAGGTTAGTGAAT
TTCGAATT 
>243-TC33871 410bp 
AAATTGATAAAAACATACAATATTATTACTTCTAAAGGGGAGAAAATATGGTTGCAGTTACCAAGTTAATTAATGTTATGCTTATCTTTCTTACCTTGTTTCTTGGT
GCATTGAGTATTTTCCCGGAGCATAATGAATGCCGAACAAGTTTTGATTGTCGAAAATATTTTTGTCAGTTACCTCTTAGACCAACGTGTAATTATGTGGAAATTTT
CCGTCATTACTATGATACCACTTGTGGTTGTGCTTGAGTAATGTGACCATAAGTTTTTGGTATAAAATTCCACGACCTGTAATTTTGTTAATATGTCTGCTACAATT
ATTTATTGTAGACATTATTGTAATGAATTTTGTACTCTAAATTAAAGGTATTGAAATGAAATAAAGAAGAAAGTAATACTATTTAGATC 
>244-TC38769 521bp 
AAGTTTGTTTATACTATGTTCATTTTAATTTCTCTATTTCTTGTTGTTACCAATGCCAATGCTAATAATTGTACCGATACCTCCGATTGCTCAAGTAATCATTGTTC
CTATGAGGGGGTGTCATTATGCATGAATGGTCAAGGTATATGCATTTACGAGTAAAGTCGGAAACTAATTCTATTACATATAAGCTTACAATTTTACTTATATGTCA
AAGTGAATGTTGTTACTCTTATGGTTTCTCTCACACTTTGAGTTATATTTTTGACCTTTCAATTTCTTTTCCAGAACAAGCAGAAGAAGACAATAAAAATGTTTTAG
TCACAAATATGTAATAAATATATGCATTGTAAATTCTATTACGTACTTATTACAATACTTTATTACTAACGGAAAGACCAACAATAATGTGTTGTTCTATCCACTTT
TTCTATTGTGCTTAAAGACCAACAATACTTTATTACTAACGGAAAGACCAACAATAATGTGTTCTATTATATATTAGCTTCATAAATGTCTCC 
>245-TC29401 387bp 
GTTACATCCAAAGGAGAAGAAACATGACTGCAATTCTCAAGGTTGCTTATATTATTATGATCATATGTCTTTTTCTGCTTCACGATGCAGCCTCAGATGATTATCTA
AAATATATTTATCGATGCCAGAATGACGGAGATTGTGATCAGATATGTGCGACACATGGTATTTCAAAGTGCGTTGCGACTATGTGTTTCTGCAATTTGAATTTATA
AATGTAATTTGGTTTCCTATAAACTTATAACAAGATATAGGGAGGAGAGTAAAAACGTCACTGGCATGAAGAACTGCAGATGAATTGTAATAAATAAAAATGTAATC
ATGTGAATTAAATAAGGATAACATCATGATTATCACATAATTATATTCATTCATGCATTTATAAGC 
>246-TC41537 476bp 
TGGTTGAAATTCACAATTTTATTTATGCAATGATCCTTCTTGTTTTCATGTTTATTGTTGTAGTTGACAGTTGGAGTTGGGGGCTTACAACAGAGTGTGTCACTGAA
CTTGATTGTTATAAAAAATATCGATTGCCGGCGGAAAAAAAAATGAAGTGCATTAGAGGGTCTTGTTATAGAGTTCGCGAATAAGGTTGCTCATTTTTAGAAGGAGT
TTGATGCTAGTCTGAGGCTTAATTATATGACTTTCACCTTCTAGTGTTGTCTCTCCTTTGTCAGCTTCATTGGTGCTTTGCTGTCCTTTTATTTGGATTTTATGTTT
AGTTTGCTGTATTGTAATGGTTTATTGTATTCTTGTGGGTATTTATTTTTACTTAGGTTATGTTACCACCATGATATGTTCGATGTATAAGTCAGGGAAAAATTTTG
TGTTAAAGTGATGTAATGTAGGTTTTGCAGTAATTTTGTACTTTACAG 
>247-TC33807 477bp 
GGAAGATTGGATAAAATTCACAAATTTATTTATGCTTTGATATTTTTTCTTGCACTATTTCTTGTCGTCAATGCAAGAAATGGATGCATTGTTGACCCCAGATGTCC
ATACCAACAGTGTCGCCGACCACTTTATTGTCGACGTCGTTAGGTTGACAAATATTTCCTTACAACTTTTTCACCAGAAATAACACTGTCAATCTTTTGATTTCTCC
CGCAGTTGAAAATTTTTATTAACAGGTTTAGAAGGTTTGATTAGTTTTAGATGTTATGAGAAACTACAATGATATGGGTGGAACTTGGAAAGTGAAGAAGCCTTTTT
GGCTGAAGGAGTTTATTACTAAGTAGTCTTTTATTTTTGGCTTGGTTATTTGAATTCCATAAAGACAGAAATGTAATTTCAGAATAGTGTCTCTGCACTATAAATGT
AGGCTTTAAGCCAAAACCCTAATCTACGAAGAATCTGAAATTGTTATTT 
>248-TC29409 398bp 
GGCTATAATTCTTGAGTTTATTTATATTGTGGTCCTTTTTTTTTCTCTATTTTTTGTTGTAACCGATGCCTATAATATTACTTGTAATTCTGCCCTTGATTGTGCAA
GTAATCGATGTATTTTACCTGGAATGCCGATATGCGTAACAAATAAATGTTTATGTGTTTAGCAGCAGGACAATCTTGCAGAGCAACATAAGATGAATGCTTGAGCC
ACAAGAACCTTTTTTCTAGTATATTGTCAAATATAAACAAAACAATGTTATTTCACTATATGTACCTTTATAATATAAATGCATGTATTGTATTCTTAGATTATATA
AAATAATGTCACCACCAAAAACAAATGTCATCGCCACAAAAAAAAAATACATATTATATAAATAATGTGATTACACT 
>249-TC38783 426bp 
ATAAATAAAACATATGGCTGGGAATTCTCAAGTTTTTTTATATTGTGATCATTTATGTTTCTTTGTTTCTTTTTGTAGTTGAGTCTGAAAGAGAATGTGTTACAGAC
GCCGATTGTCAGAAAAATTGCCATTTCCTCATGCAAATCATTTTATTTGCATGAACGGCCTTTGTGCTCTGGTATTCCACGATTAGGGGTTTTCTCACGACAAGTCT
AAGGAGTAGTATCAAGGTGTTTTGTGTACATGCGTAAATTGGATATTATACTCTCACCTATGTTATGTTGTTCTTTAAAGTTTGTTGGATTATTGTTTATGTTTAAT
TTGAGTACTAGGTTTTGATATTGTGACATCATGGCCTAGTTTAACACTATGTTCTTGGATCTCGAGAAAATATTACATATTTTATTTTATTATGAAGATGTTTGT 
>250-AW980554 454bp 
ATTTCTCTATTTCTAGTTGAAGCGTCACCGCTTCAAAGACCCTGTGTTACTGTCNCTGATTGTCCACCGGTGAAAAAACCTCTAAAGATGTGGTGTATTAAACAGAC
TTGTTTTTATGGTTTTGGAAAACGCCCCGATCTTTAAGTGAATAATAATATTATGTGCGCGTCATAATAGTAACACGATGCGCTCTTTTTTTTCTTCCTTTTGTATT
ATCCCACTAAGTTTTCTGCTAGCAAGGATTTTAACGACATTGTTGTCTGTAATATGTATCCCTTAGTAATATAATACTTCCTCCGTCCCAAATTGTATGTCGTTTTA
GGGAAAAAAATTTAACCTAAATTATATGTCGTTTTACAATCCAATACAAGATTCATTTATCTTTTCATATAGTTAGTAAGCCCATCTGTAAACAAATATGAGAATTT
ATTTTTCCNGGGGAAAAAGAGGTAAT 
>251-TC31009 682bp 
ATATGGTTGGAATTCTCAAACTTGTTTATATTGTGATCATTTATGTTTCTTTTTTTCTTGTTGTATGCAAGGGTGAAACGTGTGTTACTGTCGACGATTGTCAGGGA
AAACATCATTTGCCTCCTGGATATCACTTTATTTGCATGAACAGCCGTTGTGTTTTGATATATTATAATTAGGGTAAAAAATATTTCTCCATTCGGCTAAGCCATTT
TAAATTATTTTCTCATTATAATATTTTTATTGTTACAATTTGTCCCAAATGTTCTTGTAATTCTCTGGCCTTGCATCAATTTGTTTGATCGTAATAGAACCATGTTA
CATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAACTGAAAAAAGAATTACAAGGGGTACTCTAACAATACAATTAAATTCAAAGTCCCATATCA
TCGTGAGTTTAGCTTAGTTGGTAAGGACGATGCAATATATGCAAGGTTTGGAGTTCGAACCCCGACGCCACAAAAAATAAAAATTCAAAGTCCCATAAAGGAGAATC
ATTTTAAATAGGGACCAAGACTCTAGAAACATCGTAATAATGAGATTGAAGTAAGTAAAATACACAAATATTGGTAGTGCTTTAAAATAGATCTTTTAGTAGCAAGG
ATGGAACAAAGGCCACCACCAATCTCCTCCCGGACTTGTC 
>252-AL379355 180bp 
AAAAACGGAAAAATATGAATATAATTTTTAAATGTGTGTATCATATGATCGTCATTCTTCTTCTATTACTTGTTGCAACTGAAGCTGGCACTGGCAATATTCGCCAG
TCATGTGAATTTGATGTTGATTGTGAAAATAAATATTGTCCTCCATCTCATGATGGGAAGTGCGTTTGGGAGG 
>253-AJ388924 415bp 
TGATTAAAATTATCAAGTTTGTGTATGCTATGACCTTCTTGATTTTCCTATTTCTTTTTATAACTGACACTGCTGGTGAGTGTATTACTTTCCTCGATTGTTTACAT
CTTCCTTGTATGCCAACTGAAACGCAGCTATGTGTGGATAAAAAATGTATCTGCATGGGTTTAACAATTAAGTCAAAAAATAATTATATTACTTAAAAGCTTATAAT
AATTATTTGACAGGCCAAGCAGAACCTCTCAAGATAAATACTTTAGTTATAAATAATTATTTGTCTTAATTATTTTGCAATGCAAACAAAATAATGTATATTGAATA
CAATTCCTTTTATTTTATATAGTTATGTGTATCTTTTATAATATACATATATATATTAAATAAACTAGAGATAATATAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>254-AW775228 363bp 
ACGATTATCATGCTTTTCATCTTTGTCATTGTAACTGACGCAAGTTATCCATGCAAAATTCATAGAGATTGTACTACTATTACGTGTAGTTATCCTCTAGTTCCAAG
GTGCTTAATTCAAAAATGTTATTGCGGGTTTAATTAAGAATTAAGTTCAAAAATAATTTCATGATACTTTTAAGAATATAATTGTATATGCAATTATATTGTTGGTA
CTTTTATGATTTCTCTCGCTCATCGATCTTTGTTCGTCATCCATATAAAATAATTGTAAAATGGTCATTAGTGCCACCGCTATTAATAATTTTTTTTCTCTAAATTT
GAATAAAAAAATTGTTAGTAGTAACTTTAAATTTCAGATGAT 
>255-AJ388700 455bp 
CTCAAGCTTGTTTATATTGCGATCATTTATGTTTCTTTTTTTCTTGTTGTATGCGAGGGTGAAAAGTGTGTTACTGCCGATGATTGTCAGGGAAAACATCATATGCC
TGCTGGATATCATTTTATTTGCATGAACGCCCGTTGTGTTTTGGTATATTATAATTAGGGTAAAAAATATTCAGTAGTGCTGAATAGTACGAGACGAAAGCCAACGA
GCTGAATTTGTGGACATCAAGCGGTGGAAGGAAAACATGGGGTGAGAGAATATAATTAATTAATGGAAAGAAAAACATCCAAGGATGGAAATAGCATTCGTGGGTTT
CTCGTGCATGGTTTATGTCGTGTAATAAAGCATTTTCCAAAAATATTTCTCCATTCNGCTAAGCCATTTTAAATTATTTTCTCATTATAATATTTTTATTGGTACAA
TTTGTCCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>256-TC29417 454bp 
TTCGAATCCTTTTCTGTTTATAATAATATCATAATTATGAAGTTATTTTATGTTTTGATCTACTTTATTTCTCTATTTCTTGTTATAAATGTTCAAGCATTTTTCGA
TTGTGAGAATCATGATGACTGTAAAAACAAAATTAAGTATGTGCTTCCTCGGATTGCGGAATGTCGCGATTACAAATGTAATTGTTTTCCTTTAAATCTTTCAAAAA
CTCTTTGGAGTGCAAGTACAAAGAGAGTGCACAAAAGTCTTGCTCAAACGAATGATTTCTTGCACTAGAAAAAGATCAATTAAAAATTGTTTATGATAAAATTATCA
TGGTATGTGATTTAATAAGTTTGTTGACACCTAATAATTAGTTATTTTTCCTTTCCTATTTTTAAAGATCATGGAGTTATGGATTTGTATTCTTATATGATTTTAAT
GAAAATATATATAGTATTAAATATAC 
>257-TC28823 658bp 



GATTCTGTTTGTTACATCCAAATGAGAAGAAACATGACTACAATTCTCAAATTTCCTTATATTATGGTCATATGTCTTCTCCTGCTCCACGTTGCAGCCTATGAAGA
TTTCGAAAAAGAAATTTTTGACTGCAAGAAAGACGGAGATTGTGATCACATGTGTGTCACACCTGGTATTCCAAAGTGCACTGGTAATCAGAGATTCTCAGTTTGGG
TTTTTGGGGGCTCTTTCCTGCAACATTGGTCATGCCACTCCTCTAGAAGCTGAATTTTGTGCCTGCATGATTGCTATTGAAAAAGCTATGGAGTTGGGCCTTAATAA
TATTTGTTTGGAAACTGATTCTCTTAAAGTGGTTAATGCTTTTCACAAGATTGTGGGTATTCCTTGGCAAATGAGAGTTAGATGGCATAATTGTATCAGGTTTTGTC
ATAGCATTGCTTGTGTTTGTGTGCATATACCTAGGGAAGGTAACTTGGTTGCAGATGCTTTGGCTAGACATGGTCAAGGGCTTTCTCTGTTCTTCTTACAATGGTGG
CCAGCTCCTCCTTCTTTCATTCAATCTTTCCTTGCTCAGGATAGATATGGGGATGTCTTCCTCTAGATTGAATATAAGATGATAGTTTCCTTCCTGCTTGTTTTAGA
GGATTGTTTTCTTTGG 
>258-TC40984 818bp 
ATGCATTGGTGATATTTCTTTCTCTAATTCTTGTTGTAACCAGTAATGATATAAAGTGCACCGTCGCTGGTGATTGTGCGGAGTTCTTTAGGTGTCCCCCTAATACA
TTTGTGAGGTGTATTAGTAATATTTGTATATGCAGGTTAGTCTATTTGAATACTTTTTTAATAATTTTTTAGAAGTTATTATTGATAAAGTTTTTGTATTTTGAGAA
AATAAATTCAGTTAATCCCGAATATTAAAGAAAGCAATAGTGTTAATAGAGAATAAAAGGTAGGTAGAGAATTAACACAACAAGGTAGTTGAAACAAGATGCAGAAC
TCAATCTTGATGATATCGGGGTAAGTCCATACGGAGCTTTGCTCTAGCTTTAAACGGGGCTCCTGCAAGTGGACGGTGGGACTGATCTCTTCGGGTTACTCGGTCCT
TGGAACATATACCGAGTTTTTAAAAAAATATTCCTATGATTGATTTAGCAATTCAAGTATAAATTTTAATTTTATAACCCTTCCATCTATTCTCTTAAAACACCAAC
ACTTCCATTGATTAGTTTCATTATTTTGTTGCCATCTTCGTCATTAGAAGTCTGTTTCGCTTGAAATCAACGTGAAAATTATGTGTAATCCAAAGATATTATTATTA
TTATTATTATTATTATTATTATTATTAAAAATAAATAAATTAGAGTATGAACTCATATGTGTAGCTATTAGCAGTGACCACATTAATGACTTGATGATGAACATGAA
TGAGTAGATATATTACTTTAATTAACAATAAGTTTTTGACTCCTTAACCACAATTGATATTATGTATAT 
>259-TC28808 534bp 
ATGCATTGATGATATTTCTTTCTCTAATTCTTGTTGTAACCAGTAATGATATAAAGTGCACCGTCGCTGGTGATTGTCCAGACTTCTTTAGGTGTCCCCCTAATACA
TTTGTGAGGTGTATTAGTAATATTTGTATATGCAGGAGTTTGTCACATTAGCAACCTTAAACAACTTTCAGAGGAAGTCAGTGTGTTGGTGACTATCAAGGATGTTT
ATCCATTTTAATTTGTACTAATAAGGTTCTATTTCGGAATAAGTGCCTTGATTTATTGATAGGTGATATCTAGTTGAAAAACAATAATTTTATCAAAATTATTGTTT
TGATGGAATAAGTGTCTTGACATATTTATTTTTTTTGAGAATTATTTTAAATCTTATACTTCTTACAAAGTGTTACCAAAAACTATTGATTTCCTCATCTTAAATTT
AGATTTAGGGTGTCACATAACCATTAATATGAAAAATATTATATGTTAGTTATAAATATATAATGTCATTCTTTGTCAAAATTTTCCGCACAAAAGACAAAATAAA 
>260-TC28809 535bp 
TATGGCTCAAATTTCCAAGTCTTTTTATGCTTTGATTATATTACTTTGTCTATCTCTTATCGTAACCGGTAAAGATATAACATGCAACGTCGCTGGTGATTGGCCAG
AATACTTTAGGTGTCCCCCTAATACATTTGTGAGGTGTGTTAGTAATATTTGTGAATGCAGGGGTTTGTCACATCAGCAACCTTAAACAACTTTCAAAGGAAGCCAG
TGTGTTGGTGATGTGTTGGTGACTATCAAAGATGTTTATCCACTTTAACTTGTATCAATAATGTTCTATTTTGTTCTTCAAAAAAAATAATGTTCTATTTTGGATTC
ATTGTTCCTTGTAAATTTGGCCTTTGATAGGTCATATCTAGTTGAAAAACAATAATTTTATCCAAATTATTGTTTTGATGGAATAAGTGTCTTGATTTATTTATTTT
TTTCTGAGAATTATTTTAAATATTATACTTCTTACAAAATGTTACCGAACACTATTGATTCCCTCATCTTGAATTTAGCTTTAAGGTGTCACATAACCATTAATCTG 
>261-TC42201 371bp 
CTCATATCCGTTCATGCTTTAAGCGTCTTTATTTTTCCATTTCTAGTTGTTATCATTAGAGATAAACCAGCTCCCATTCCCTGCAAATTTCATGCTGATTGTCCCAT
AATGTTGTCTATAGTTGTGGAGTGCATTAATAATGTTTGTGAGTTCATTGATATTTAACAATTAAGTTTAAAAATAATTGTATTACCGCTAAAGATGATCATTTTAT
TTGTACTTTGTAATTGGATTTATGTGTCTTTCGTCTTTAAAGTTGTATGACAAGTTCAAAAGTGTATTATTATATAAATTTTTCTATTATGTGCAAATTTACACATG
TTAAAAAGTTTAAAATATAAATTTTAATTAAAATTTGAATATTTAATATT 
>262-AJ388896 430bp 
CTCTATTGGCTTCTTACTTTGAATGCTGCCGAGAATATTGAATGTGAAGTTGATGCTGATTGTCCAAAAAGTCAAGTAAATTCTTTTGTGATAAAGTGCATTAAAAA
CCTATGTTTATACACTAAAGTCCATATATTGTATGATACGATATCCAAGTCTGAGAGTACACTCCCTCAACAAAAAAAAAGTTTGAGAGTACACTTACACATTTCAA
GGAAGAATGAGCTCTTACACTAGCAAAAAGTCTATGCAATATACCTTATGCTAGAAAACTCTATGGTTGACATTTAGTTATTGNGCTCACTCTTATTTATTTCTATT
TTTCCTTTTATTATTTCGTGGTCCTTGCATTTATAAATTTGNACTCTAAGATGTTGGTAATAAAATAAAACACTAAAGAATTTGACCNAAAAAAAAAAAAAAAAAAA
AA 
>263-BG581442 361bp 
GCATGGATGAAGTTTTCAAATTTGTTTATGTTATGATTATCTTTCCCTTTCTAATTCTTGACGTAGCAACAAATGCTGAAAAGATTCGTAGATGTTTTAATGATGCT
CATTGTCCACCAGATATGTGTACCCTTGGTGTGATACCGAAGTGTAGTAGGTTCACCATTTGTATATGTTAACCATTCAGTTGGTAAGGACAATGCATAATATATGC
AAGGTTTAGGGTTCAAACCTTGGACACCAAAAAAAAAACTAAAAGATTATGTACTATCATGATTCTACATTTACTTTAAAATATTGAATTAGTTGCTTTTTAGTTAC
TTTGTTGTCTTATTTTTCTAATTTCAAAATTCTTATAGTT 
>264-TC42927 457bp 
AATCTTCACACACTGGTATATTGCGAGCATTTATGTTTCTTTGTTTCTTGTTGTAATTGAGGATGAAAGAGAGTGTGTTACTGACGCCGATTGTCAGAAAAAATATC
CCTGTCCTTATGAACATCTTTTGAAGTGCGTTAGCGGTTATTGTGTGGGCGTTACTGGGTTTTAATCCCTGTGACAATATTGAGGAGTAGTATCAAGTTTTTTGTGT
CCGAGATTAAAGTAGAAAATTATACTCTCAACTATATTATGTTGTTCTTTAAAGTTTGTTGGATTATTGTTTATGTTTAAATTGAGTTCTAGGCTCTGATATTGTGA
CATCAGGGTTGAGTTTAATAATATGTTCTAGACATATTTTCTAGTATCCTGCGAAAATATTACATATTTTATTTTATTATGAAGATAATTGTAAGACTCTAAGAAGA
AAATATATTTTATTTGAGTTATGACTTTG 
>265-TC34120 715bp 
GCAATTTTCTATTTATTATATGCAAAGAAGAAAGTTAAATATGGTTGAAATTCTCAAATTTTCCCATGCCTTAATCATCTTTCTTTTTTTAAGTGCTCTTGTAACCA
ATGCAAATATATTTTTCTGCTCTACTGATGAAGATTGTACTTGGAACCTATGTCGCCAACCATGGGTTCAGAAGTGTCGTTTGCATATGTGTAGCTGTGAGAAAAAT
TGAATCAATTATTTCGAAAAATAATTATATGTCATTTCTAAGTGCATAATGTAACACCTCAATATTTTATATACATTGTGTGTGTGATATGTTTCAAATGAGAGGAG
TGTCTTATGGTGAAAGATAATATGATTAAATAATGACCATATGATTAAAGTAACTTTTGAAGGGTTAAGGTAAGAGGAAATTTTATATTTATCATTTAAAGATTATG
AGTGATAGAGTGGTTCTGAGTCATATTTGATTATGAAATTTCATGAAATTGATGTTATGTTAAGTTGATTTTCGTGCTAATTGATTATGTTAATTATGGGTATGATG
AACTTTGTGAATTTAAGTTGTTTATGTGCTTAAACTCATATTTGATGATATAGAATAAGTTGTTCTTGAGACTTTGACTTAAATGTGTGAAAATTATGATGTTGTTG
TTAAATGTTTTTGAATTCATGATGAATGTTCTTCATAAATGATTGGGTATGTGTGGGTGATGTTTGTATGAAA 
>266-BE999118 423bp 
TCAAGTTTATCTATGTTATAATCTTCTTTATTCTCATGTTTTTTGTTTTAATAGACGTTGATGGCCATGTACTTGTTGAATGTATTGAGAACAGGGATTGTGAAAAA
GGAATGTGTAAATTTCCTTTTATTGTGAGGTGCTTAATGGACCAATGTAAATGTGTTCGTATACACAACCTAATATAGAAGGAGCATACCTAAGAAAAAGCTCGGAA
GGGGAGAATGAACTCTATCAATAGCAAAAGATTTAAGCAAGATAGCTTCCACTAAAATATTACATGAGTTGTCATTTAATTATTGTGTTGGTATCTTATATTTTATT
TTACTTTTATTTTTACTCTACTAATTCGTAGACTTTTCTGTTGTGGTTTTCTATTCTAATACGACCTTAAGAAAATAAAATAAAATGATAATAATATTATTT 
>267-AW981021 438bp 
CTTATCCTTTTTATTTCTCTATTTCTTGATGTAGTCAAAGGTCATGATCAAAGGGAGTGTTATACTAACTATGATTGTTGTGTAAAATATTCTTGTCCTTATAAACA
TATGGTGAAGTGCGTTGGTGGTTATTGTTTGGGCTTTCGCAATGACTATGGTAAAAAAAATCTCTATTAGAATATCCTCACAACGAGAATGAGAAGTGGTATCAAGG
TGTTTGATTACGAGTGTAAAATGGATAATCATTTTCTCATCTATATTATATTTTTCTTGAATTTTTTTTGTATTATTGTTTATGTTTAAATTGGATTCTAGGATCTG
ATATTGGAACACCAAAGTCTAGTTTTATACTCTAGTGTTGACTTGTTTTATTATGTATTTAATTATATATAAGAATAATTGTAATATTCTCCTAAGAAAAATATTTT
ATGTTGAATT 
>268-TC42933 431bp 
GTTTCTCTATTTCTTGCTGTAGTCAAAAGTTATGATTCAAAGGAGTGTTATTCTGACTCTGATTGGCATAAAAAATATTCTTGTCCCTATACACATATGATGAAGTG
TGTTGGTGGTTATTGTTAGCGCTATCACGATGATTAAGAATATCCTCACAACGAGAATGAGGAGTACTATCAAGGTGTTTGATTACAAGAGTAAAAAGGATAATCAA
TTGTTCACCTATATTATGTAGTTCTTGAAAGTTTTTTGTATTATTATTTATATTTAAATTGGATTCTAGGATCTGATATTGTGACACCCGGGTCTAGTTTTCTACTC
TAGTTTTGACTTGTTTTATTATGTATTTTACTTAATTATAAGAATAATTGTATGACTCTCCCAAGAAAACGTATTTTATGTTGAATTATGACATTTAGTTTTTATCA
NAG 
>269-TC32650 543bp 
GATAACTTGTCCTGTGTGTTACATAAAAAGAGGGGATATATATGGCTATCATTAAGTTTATTTATACAATGTTTCTATTTATTTTACTATTTGTAGTTCCAACCAAA
GTTGACGGGAGAATCACACATGATCCCTCAACAAGGAGTACAGTCTCAGGAGGATTTGGTAAATGTGTTCGTGATGCCGATTGTGTGGACGAGGTGTGCAGTCCTGG
TTGTAATAAACGATGTGTTGGTTTTGAGTGTCAATGCCCCTTATGATGCCTCTGGTTTTATGAGTACTAGCTTCAACAAACACTTTATATGGATGAATAAGTTTTTG
CACTAGCAAAAAGATCTATCTATGGCTATTGTCATTTAGTTATTGCGGTGATATCAAATAAATGGATTTATATTTACTTTTCTTTTCCGTTACCTTTATGGCTTTTG
TACTAGACAATAATCTACAATATATACTAGATGTATTAAAGTAAGGTTTTTCTAATTACAATAATTTACAAATATCATTCTATTATACATTAAACTTTCCTCCAATT
GGTTTTTT 
>270-AW574028 604bp 
GTAGTTCTTGTTGTAGTTGAAGGCTACTGTACGCCATTTTTCTCATGGCGCTCAAATTTTATTCTTTATTTTATATACAACTTTTCATCCCTTTTCATTTACTTAAT
TTTTTGGCTTACATTACAGCGGTTTACGGATGTAATGACGACACAGATTGTCCACCTAGTTGTACCACACGAGGTTGTCCGGATAGTTGTGCCTATCCTCATGTTCT



GAGATGCATTGGTAAAAATTGTGTTTGTACTTAACAGTAAGTTGACACAACAATTTGTTACTTTTAAACTTATACTTTTATTTCAACGAGTTGTTACTCATATTACT
TCTTTGCATGATTCTAATTTTCTCTCTAACATTCAAATTTCTTGCACAGGCTGAGAATAAAAATGGCATTGCAGAATTATAAATGAACTGCAATAAATAAAGATGAC
ATGGTTTTGGAAGGGGAGGTGTGTCTAGCTTGTGGTAGTTTTTGAGTTGTATCTCTATGCTTTAGAAAATTTGTATTTGTTTTTAGTGCCCTAGGGGACACCTTGTT
CTCTAGTTTGTGCTTGTGACCAATAAATTCTTTTCTTTTTGAAAAATATATATCAAATAAATACAATAT 
>271-TC34716 465bp 
ATGCTTTGATCATCTTCATTTCTCTAATTCTTTCTGTAGCCAACGCAAATCCTATGTACTGCTTTAATGACGATGATTGTCGAGAGCTGAAATGTAGCCAGCCTCGT
GTTCGGAAGTGTCGGATGTTTCTGTGTCGCTGCGAGGAAGTCGACAAGGAAGATGAAAAATGATTATTTTTTTTCCAAGTGTATACTTTTTTGTATGACAAGATCTT
GGTACTTAAAAGAATAAATATTAGTATGTGCTTATTGAATTTTCGGAAAGAGAAAAATCTAAACTATTCATTTTATAGGTAAATGGTAGAAATTAATTTTTTATACT
AATATTTTTCTCTTTTATTTACTAGAGTTTGAACATTAATCCTTTAACTGTAATCTTCCCCCCCACTACAGCTCGACCGTATTATTTTCTGATTTAGTGTAACTGAA
AAAGTTTTTATCAAAAAGGTTTCAAATCATATTCTCC 
>272-BG583854 406bp 
GCTATGATTATTTATCTTTACATGCTCACCATCGTAACCAACGCGGTTACTATATGTGATTCTGATCAAGATTGTCGCAGATATCGTTGTGACCCTCCTGAATATCC
AAGATGCCTAGGGATACTTTGTAAATGTGTCTATGTTAGCGGTTAAGTTCAAAATTGCTTGTTTGGTATTTCTAAAAACGAATAATTGTATAATTACATTCATTCGC
TCTTAGAAGTTATCGAGAATAATTTAGCACACAATTAAAACTGTCCGCTTTAATAAGTAAAACATAAAACAATGTTAGTTAATAAAGCCAATAATTTTTTTATTTAT
GAGTCATATTATAAGAAAGCCACCAATAGTAAACAAGGTTATTATTGTAAAAGTGTCATGTCTTATAACAAAACTATTACATTTC 
>273-BG583616 446bp 
GATAAAGTGGTCATCTCCTTTTCTTTTGAAACATTAAAATAAGGGGAAATATATGGCTAAACTTATGATGTTTTTCTATGTTATGATATACTTTTTTGTTCTTGTTG
CTTGTCAGAAAAGAAGACGAAGTACTGAATGCCGTAATGATTCTGATTGTGAAAAAATGGTTAAGTGTGTGCTTCCTAGAATTGCTCGGTGTATCAAGTATCGATGT
CAATGTCGCAATTTTCTTGAATCATTCGAATAATCATTAGAGTACAAAGCCAAAGAGAATACAAAAAGGCCTTAGAGAGAAGAATGGTTTCTTGCTCTAGCAAAAGA
TATAAGAAATATAATTTATGATGAAAAAATATAAGATATGTAATTTAATTACTGTGTTGGCACTCAATACTTTAAATTGTTTTTTTCCTTTTCAAATTTCAAATGCA
GTTATGGCTTTGCACTAT 
>274-TC42844 647bp 
GGTAAAGGGGGAAGGAAAATATGGTTGAAGTTACCAAGTTAGTTAATGTTATGCTTATCTTTCTTACCCTATTTGTTGTTGCATTGAGTAATGACACGGAGTATACC
GACTGCTTGCAACATTCTGATTGTCAAGCATATGCGTGTGAATTACCTTTTAAACCAGATTGTCTTATGGTGGAATATGCTCCCCAGTTCTTTCGTCTTGCTTGTGG
CTGTGTTTGAGCAATGTGACAACGTTATAGTTATGGATTTTGTACTCTAAGATGATGGTAATCAAATGAAATAAGAAATAAAATAATATTATTTAGATCCTTGTCTA
GATATTATTTCCCTATTTGCAATTGGTAAAACTTTAGAAGTATGGGATGGAGACTAAACAATTTGTGGAAATTTTATAAAGAGATATTTATATTATTGAATTTGCAT
AATATTAGTGTAGTTTAATATTTAACGGTGTTTTGCATATATTTTTTTTAGTAGAACTCTTACCTTAATGATGACATTTTGTTTATAATCATTAATTTTTAAAATTT
TATCGTATCGATTTTTTCATATTGATACATAAAAATTTGTTTCGACGTATATAGGAAATCCGTAAATTTGGGACGAATAAAATTTAATATTTTAATTAGTAAAAGTT
AATTG 
>275-BG580091 347bp 
CTTGATGTAGTCGACGGTGAAAAAAGGAACGATAGTGGACATAGAGACTACAGGACAATGTGCTGATGACTACGAGTGTTATCGACTATTTTCATGTCCTCGTGAAG
TTGCATTTAAGTGCATTAATGGTTGGTGCAAATGCATACTCTAGTTAAGGAGGACATTGTGGAGTAATATCAAGGTGTTTGTTCATCAGAATAAAGTGGAGTATTAT
TCTCACACGAGTGTTATGGTGTTCTTGAATGTTTTTTCGGTTATAGTTTAGGTTTAAATTTGATTGGTAGGATTTTATATTCCTACATCATAGTCATATTTAATAAT
TCGGTCTTGACCTATTTTCTTTGATC 
>276-AW574126 578bp 
TTTTCTGGAGTGAGAAAATGCTCAAAGACCCATTTACATAGGCCCAATACAAACTATCCCAGAACCTGCATTTGATAAATTACTCGCAACACACCTCCTCCGGGGGG
TGGGGGCTCGAAGCAAACAGTGACTCTTTCAAACGTTCAGTAACATCTCTCATCATGGCTCCCGTAAAACTCGCTCGGCGGTTACGATTCCCTCAAATCTGTAATCT
TTAAGCCACATGTGTGCCAGACAACGACACTGCAACACCCACTCTCTATATAAAGGGGACTCTTAGCAGTCCCCAAGGTTAGAATCTGCTTACTCTATAAATCCCCA
TTCTGACTCAAATCCTGACTTGAGCGTGTATGCATGTACACCTCCTGCCATTCCAATCAACAACTGAGACTTCAACCACCGTATCAAATTGCATCGGTAGTCATCTT
TTGATCGGCGGTTTATTGGTGTTTTGATAATTCTGATTGTCCACAACATTTGTGCCATGAACTTATTATACCAAGGTGTAAAATCGGGGTTTGTGTATGTCTTCCTT
AACTCAAGAATACACAAATGCCTTGCTATCTCATGTGCTATAA 
>277-TC38467 305bp 
TTATCATGGCAACCGATGGAGTTTATTTATGTGAGGATGACGAAGATTGTCATATAATGCCGTGTATGGTTCCTGAATATGCAAAGTGCATAAGGATGATTTGCCAA
TGTTGTTAGTAGAAATTAAGTTGAAAAATAATTACATGGTAATTCTAAAAGTATAATTTCATTTAAAATACTAATTTTGGTATTTTTGTGAGTTTTGTAACATTTAA
GTCTTTGTTTGTCGAACATTCAAAGTTATTTGATATTCTCAAAACCACATTATTGTATTATGCAAGTTTTGTTACATTTGTTTGCTGTTAG 
>278-AW981107 533bp 
TATGGCTAATAATCACATGTTGATTTATGCTATGATCATATGTCTTTTCCCGTATCTTGTAGTAACCTTTAAGACTGCAATTACATGCGATTGTAACGAAGACTGTC
TAAATTTTTTTACACCTCTTGATAATTTGAAGTGCATTGATAATGTTTGTGAGGTCTTCATGTAAGGTTATAATTGTATTTGTACTTTTATATTTTACTTTAAAATT
TAATTTATATTTCTCTAGCCCTTCAGTTTTTATAACAAGCTCTACAATGTATCATTATATTATGGTAGTATTTGTACCTTAGTTTTCTCATAGATGAAATCACAAAC
AACACCATCCCTAAATAATATATAGTAATAATAAGATACTATTATAAAGTATCTCTTCCATTATGTAGATTGATTATTTATTCTTCTTTTACATGTAGTATGTATTT
AAAACAAATCATTGAAAAAAGCTAAATGTAAAAATCTTACCCATAAGTTCTTGCAAATAATATATCATACCCATTAAATAGCATAAAAAGTTGTTCAGAGAGCTC 
>279-TC31810 471bp 
TCATATGGTGATTCATTTTGTATTCCTATTTCTTGTTGTGTATGGTTCGGGTATCGCAGAGAAAGAGTGTATTACTGACGATGATTGCAATCGAAAATATCCGATGC
ATGCTAATAGAGGACTGCAGTGTCTTAATGGTGAATGTAAGAGCTCGAGAATAATTAAGTCAAGATAAGACTAGGATTATATGAGAGACTCATTATCTGTTCAAGGA
GTTAATTAGATTCGGGTCACATTTTGATGTTAGAACTATGATTTATATGATTATGTTATACTACCTCCAGTTCTATTTATAAGAGAAATTTAGGTCAATAAAAGTGA
ATGTATTTGAACTGAATTTTTAACTAGATACATCAACTTTTGTTGACCCAAAATTCTCTTATAAATATGACTGGATGGAGTATCTTTTAAATTTTCCATTGTGTAGT
AAATAATTTCCAAGTTCAAAGTTAAGTATAAGATTTTCTCCCC 
>280-AW980614 489bp 
GAATTTTGCAAAATCACCTATTCTAAAGCCAAAATAACAGCCAATACAATAAAGTGGTACCAGACCAATTAAAATTATTCGAAGCATATATATAACAATATAAGATG
AGATACTGCTAAGAGCTACTCACAAGAAACAGAGGAACAAACATGACTCCAATAACAAAAAATATTTTTGATATGATCATCTTTATTTCTCCACTTATTGTTACAAT
GAGCATGAGAGTTCTATGCGGTAGGGATGGTCGTTGTCCAAAGTTCATGTGTAGGACGTTTTTGTGAGTGTTAGAATGATTTCATATATGACAGAGTACAAGACCCA
AGAGAGACGCAAATTCTCTCGGATTATTCAATGAGCTTTCATTTATTTATTGTGTTGTCATGCAATAATTTGAATTTTTTTTTTTATTATAGTTTTTCTTATAGTTT
TGTACTCTAAAATTATGCTAATGAAATGAAATAAGACGTCAAAAAATATTATTTAGGATCT 
>281-AW573742 269bp 
GAAATCACTGTCGGCGGGCGTTAATCCACACCTTGGTGTGTTCGAGATATTGATTGTCCAAAAGAGAAGTGCAAGCATCCTTTTAAACCGAGGTGTCTTACTCATAG
TTGTGTATGTCGTTTATGGGGTTCTCAAGATGTCATTTAGTTATTTTGTCGTCAGTTAATGACTTTTTTTTTTCTTTTAATAATTTCATGAATGTTTTGTTATGAAT
TTGTAACCCAGTATTATTGTGATAAAATGAAATAAGGTAGAAAAATATATTATAT 
>282-AW574154 559bp 
TATCAAATTTATGTATGTTATAATTATCGTACTCTTTGTATTTCTTtCAGTGAGAAAGAACACTGACGCAAAGAATATATGCATTGATGATGTTCATTGTCAAAAAT
ATAAGTGCTCGCCTGGTTTATATCCAACGTGTATAAATGGCTGGTGTGAATGCAAGTGATTAAATTATAACATAGTTTCCATGAATACCAAACATAAGTGCGTACAC
AAACATCCTCTTAAATGTTTCATTAGGTGTTATCTAGTTATAGTGTTGGCAACCTATAATTATCTTTTTCTTTCTCTAATTTCATGAACCATGTTGTTATGTATTTG
TACTTAAATATAATGGCAATGAAATGAAATAAGTCCGTAAATGATATTATATTCATAGGATTCTTGTTTCTTTGAGTTGAGAGAAATCGCATGTCCTATAATTTTGG
CATATCATATTTTCTTTCTAACCCTACCTCGTATCTGAATATAGATGTTGTAGCCATTTTATGATCCGAATTAGTTTTATTTTGATCTCTATTATACATTGATTAGT
GTCTCAACGAATTTCGATTCTCTA 
>283-AW980625 301bp 
TTTCCTGTCAAAACGACTTTGATTGTCCAGAAAGTATGTGTGAGTTTGGTATGATTCGCGGATGTATTAGCTACAAGTGTCAATGTCATGAGGCCTACTAAATGGAA
AAGAATGGTTTCTTGCACCAGAAAAAGATATAAGAAATATTATTAATAATGTTTTTAATTATTATTGGCACTCAATAGTTAGGTTAGATTTTGCATCTAACTAGTTA
CAAACCCGTGCTTCGCATGGGTTAAATAACGTATCTTGTAAAAAAATTATTTCAAGATGAAAATAAGCAAATTAATGAATATTGCAC 
>284-BG580138 300bp 
CTCTCAAATTATTGTAGCAACAAATGCTCAAAAGATTCGTAGATGTTTTAATGATGCTCATTGTCCACCAGATATGTGTACCCCTGGTGTGATACCGAAGTGTAAGT
TCACCATTTGTAAATGTTAACCATTGAGTTATCTAAAAGATTATGTACTATCATGATTCTGCATTTAGTGTACAATATTCAATTAGTTGCTTTTTAGTTACTTTGTT
ATCTTATTTTTCTAATTTCAAAATCCTTGTAATCAAAGATGATGGTAAAGAAATGAAATAAGTTAGTAAAATACTACTATTTTGAT 
>285-BG583185 321bp 



GCAGAAATTATTTCTTCTTTGATATCATTATCTCCCTAGTTTTGGTTGTAACATGCAACTGTATTCCCATGATCCATCCACTTCTTTATAAAAAAAGAGTTGTTCCC
AACTGCCAAACAATAGTGGATTGTCCAGATAATATGTGCACCCATCCTAAAGAGGTGTATTGCATAGGATATAGATGTTATTGCCTTAAATAAGCATAACAATTAAT
TAAGTTAAAAAATGTTTTTACGGTACTCCTATATATGCTTTTAAATTTGTTTTATATGTAATAGCTTTGCTACTATTTTTTTTTTATTTATAATAAAAAGCTTTACT 
>286-BG583330 287bp 
GCCGCAAATAACGTTGATGCAAACATTATGAACTGTCAGTCTACATTTGATTGTCCAAGAGATATGTGCTCGCATATTCGTGATGTGATCTGTATTTTTAAAAAATG
TAAATGTGCTGGTGGTCGTTACATGCCACAAGTTCCATGAGCACAAGTCCAAGAGAGTACACGAACGTCCATAAGAAAAAAACAAATTCTCTCAGTAGCAAAGATCA
GGAAAACCTATATGGATTTGTACTCTGAGATAATAATGGTTATCAAATAAAATAAGACAAAAATAATATTATT 
>287-BG583768 466bp 
GCTTTCCTCATCTTTGTCTCCCTATTTATGGTCGCAACCAACGAAAGCATCCCTGAGGTTCTTCCACTGCCTTTTTAGCAATGAATGTCCACCAGATCTGTGTCCAA
TTGATCTATTTCCGAAGTGCATTAATTTATCTTGTCAATGCAGTGCTGAGTTCTACAATATAGATTAAGTTGTCAATTTCATTGAAAAGATCATATGTATTGTTATA
TTATGGAAGTATGTTGCTATCATGAACTCATAGAAGAAATGGAAAACAATAATATCATGGTGTAGTCATAATTACCTAATATAATAAAGGGTTAATAGTGTTTTTGG
CCCCTGTAATATAGTGCACTTTTGGTTTTAGCCCCTGCAAATTTTTTTTTTTTAGATTCCACCCTTGAAAAATTAAGATTCTTCAGGATTGGCCCCTCACCCCAATG
AGTCAGCAGAATCTCCTATGTGGCTGTGACGTGTCAAA 
>288-TC30636 423bp 
GATATGATCATCTTTCTTTCTCCACTTATTGTTACAATGAGCATGAAAGTTCTATGTGGCAGGGATGGTACTTGTCCAAGGTTCATGTGCGGACCTGGTATTATACC
AAAGTGTGTAGGACGTTATTGTGAGTGTTAGAATGATTTCATATATTACAGAGTACAAGACCTTATTTTGTATTCAATGAGCTTTCATTTACTTATTTTGTTGTCAT
GCAAAAATTTGATTTTTTCTTAGTTTTTCTAATTACACTGTTGTAGTTATGATTTTGTACTCTAAAGAGTTCTCTTGCAATAATTCAATTTTCTTTTAGTTATTCTA
ATTACATGGTTGTAGTTATAGTTTTGTACTCTAGGATTATGCTAATGAAATGAAAGAAGACAACAAAAAAAAATATTATCTAGATTGTCTTCTTCCCTCGTN 
>289-TC30891 335bp 
ATTTGTTTATTTTATGACTCTATTTCTTTCCTGCTTCTTGTCACGACAAAAGAGGACGGGTCTGTTGAATGTATAGCCAATATCGATTGTCCACAAATTTTTATGCT
ACCTTTTGTTATGAGGTGCATCAATTTCCGTTGTCAAATCGTTAACTCTGAAGATACATAATACTAGACTTGAGAGTGTATAAGATTTGTGCAATGTACCTTAGACT
AGAACATTTAATAAGAGGTCCTAATGTATTAGCATCCAATAATTGCATTTTTTTCTATTTATATTTGTAAACCCATTATCAAGTTTTTTACTATTTATATAAAAGAA
CAATTTACTCTTTC 
>290-TC41423 321bp 
AAACGTCAATGGTTGGACATGTGTTGAAGATTCTGATTGTCCAGCAAATATATGCCAGCCTCCCATGCAAAGGATGTGTTTTTACGGTGAATGTGCATGTGTTAGGA
GTAAGCTTTGCACATGATTATGTATTTAGTGCCGGAACCTAGAGAGCAAACAAATGTCATGCAAGAATATTTCATGAGTTGCCATTTAGTTATTGCGTACACAACTA
ATAATTCGATTTTATCTTTCTTTCTAATTTTATGAACCATATAGTTATGGCTCTGTACTCTAAGATTATGATATTGAAATGAAATAAGGCAGCAAATAATCTTATTT 
>291-BE124573 434bp 
GCATGTTCAGTATTGATTGTCCACAAATTAAATCAAACATATTTAGGCATTAGAGGTTTGCTATCCTTTCATCCTTTTTAGTTTTTCTTAGTCCCTTGATGTATAAT
CTAACATTTTTATATTCTCTTTTTTAGTTGAAGCTTTTCTTAGATGTGATTTTGACCTCGATTGTCCACCTAAAATGTGTTATAGTCATCTTTATTTTGTTCCAATG
TGTGTTGACAACCACTGTGATTGTACTCAATGGAAAGATATAATACCAACAATCCCTTAGGCTTTTCCATGATTTAAACTTATGTATTTATTAATTTGTACTTTAAG
ATAAAGATAATGAAAAGAAATAAGACAGAAGAAAATAATTCCTATATTAGATCTTTCTTAATTTGGGACGTATCCTATGACCTCTCATTCAAATATATATCACTTTT
CTTTCT 
>292-TC35303 462bp 
TGGTTGAAACCGGAAAGTTTACTTATGTTACAATTATCTTTATTTCCTTATTTCTTTTTCCAACGAACATTGAGGATGAGCTAATTTTTATCCTTTTCAAATTTAAT
TTTTACTTTTCATTTTTACGGTATTTAATTCTTTACTTTATAAACAACATTTCATCCTATTTTAGTTATATTATTTTATTCTTTGTTTCCTTTCATTCCAGCGCCCA
TCAGATGTAACAGAGTTTCTGATTGTCCAAAGATACGTTGCAATATTGGTTTTGTACTAAGGTGTTTATATAACCAATGTAAATGTGTTAGAATTACTCAACTAGTA
GATTATGTGCTCAAATGATTTTGTATTTAGTGCCAGACTTCAAGAGAGTCATGCTCAAACTTTTAACTAATTGTCATTTGGTTATTGTATTGGAACTCAATAATTTG
AATTTCTTTCCTCTTTAAAAAAAAAAAAAAAAAA 
>293-AJ388733 564bp 
GTCCTGTGTGTTACATAAAAAGGGGGAAATATATGGCTATCATTAAGTTCATTTATACAATGTTTCTATTTATTTTCCTATTTGTAATTCCAACCAAAGTTGACGGA
AGAATCACACATGAGACCCTGCCACTTCCAGTTTCCAAACCAATACCTATTTTAGGAGGTGAATGTATTAGTGATGCCGATTGTAAGCATCCAGAGTGTGATAATTG
CCGTGGAGTTTGTCTTAATTCTAGGTGTATATGCATGGCGCGTTCTGGTTGGACCTACACAATCCCACAAAACTAACTTGTGAGGTGAGAATTGCCCCCACTTATAA
ACAAATTGTCAAGCCAACTCCTAACCGATGTGGGACTCTTAAGACCAGCTTCAACAAAATGATCTATGTCTATTGGCATTTAATTATTGNGGTGATATCAAATAAAT
GGATTTTATGGNTACCTTTAATTTTCACTTGGTGGTATGGCTTTTGNACTCTAAGAAAATAATCTATATCTATCTCNATATGNATTAAAGTAAGGTTCTCTAGTACC
ACCATTTCCAATGAAAAAAAAAAAAAAAA 
>294-AW573781 432bp 
GCGATCATTTATCTTTCTTTGTTTCTTTTTGTATTCGAGGATAAAAGAGAGTGTGATACTAACTTCGATTGTCAGCAAAAGTTTTCTACTCAAGCTGAAGATCTTTT
GTGGTGCATTAGGGGTTATTGTATGAGCATTCCCAATTAGGGTTATCCCCACAACAAGATTGAGGAGTAGAATCAAGGCATGTGTGTACGAGACTAAAGTGGATGGT
TATTCCCTCACCTATAATATGTTGTTCTTTAAAGTTTGTTGGATTATTGTTTATGTTTAAATTGAGTTCTATCCTCTGATATTGTGACATCAGTATTGAGTTTAATA
ATATGCTCTTGTCTTATTTTCTTGGATCTTGAGAAAATATTACATATTTTATTTTCTTATGAAAATAATTGTAAGGCTCTAAGAAGGAAAAATATTTTATTTTGAGT
TATG 
>295-AW980877 380bp 
GCAAAAAATATTGATGCACTCCACTGCAACAATGACAATGAATGTCCACCAAGTACTTGGAAGCCCTTTGTAAGGTGCAAAATGAACCGATGTATATATTCTAGAGT
GCAGCCACCTTGGGCTTGTTGAGTACGAGCCCAAACAGAGTACAATTACGCCATACAAGGAAGAATAGTCCCTTACGCTAGGAAAAACTATGCAATATACATTTTAC
TATAATATTCCACAGTATTTTTTTGTCAATTAATCTAGCGTTTGAAGCCCACACATAAATATGAAGAAATGGAGGTGTTTGGAGTTTGAACTCCGACCCCTACATAA
ATTATGCAATGCCCCTGCATATTGTAAGGATATCCAATAATTGTATATTTTTATTTATT 
>296-BE997418 362bp 
TTTAGTTTTCTATTTCTTGTCGTAGCAACATTGATAGAGGAGTGTGTCACTGACGCCGATTGTTATAAAATATATCCCGAAGCAAGTTTTCTACATATGTTTTGCAT
TGATGGTGTGTGTAAGACACCTATACCTCTATGAGGATTGAGGTGATTGCTTTCTTTTGTTGCTTTAGGACTAGCATGGATGCTTCCTCGTTTAATTTCCACTTAGA
GTCTAGTTAGGCTCTAAAGTAGGAGTGTCGCTCTTGAGATCCTTATATTTTTGTAACTTTGACGGTTTATGTTATTTTTATGATGAGAATAATTGTATTATGGTGAC
ATGTTATGTGGAGTGGCACATGGAATGTTGAAGATTATTCT 
>297-BE998368 324bp 
GAAATTGATGAATGTGAATCTAACGTGGACTGTTCAAAATCCTATATCATAAATTGGGATAAGAATTATGTTCATAAGTGCATTAATAACAGATGTGAATGGATTAA
GATTATTCGAAGACGCTAAGAGTACCGGATCTAGCAGAGTTCAAAACCATCAAACGGAGGAGAATGAATTATTGTGCTAGCAAAATACTTTCTGATAAAATATTTCA
TAAGGTAGCTTTTAGTCATTTATAGTGGCATCCAATAACTATTTATCTTTACCTAATTTAATGAACCTAGTAAAAAAAACCTTTGAGTGTTTCCATCCTTGAAAGTG
ACA 
>298-BG580108 344bp 
TTTGTATCTTGTTGATCTAGGGTGTGTCACTGATGCTGATTGCAAGGATAAATTTCCTGGCAATAAATATCCTATAAAGTGCATCAACGGTATATGTAAGTCCGTGC
CCAACTAAGGTTATCCTCATAACAAGATTGAGGAGCGATATCAATGTGCTTATGTATGAGAATAAAGTTTATATTTATTATCTCACCTATATTATATTTTTATTTAA
AGTTTGTTTGATTATTGTTTATGTTTAAATTAGGTTCTAGTCTTTGATATTGTGACATCGGTACCAAGTTTAATAATTTGATTTTGACTTATTATCTTGGAAACTAA
GAAAACATTACATATTTTATTTT 
>299-BG581778 487bp 
ATATGCTGATCCATGTTTTTTTCCTGTTTATTGTTAGAAAGTATGGTTCAGAGTGTATATCTGACACTGATTGCAATGTACTATATCCAATGTATATTAATAGAAGA
TTACGGTGTATTCAGGGTATTTGTCATACAACCACAGCCCGCAGAAGATAAGACTGAAGAGTCGTTCAATGAGTATATGAAATGCTCATTAATCGTTCAATGAGATA
TTCAAAGTCGGATCACATTTTAATGTTAGAACTATGATCGGTATGATTATGTTGTATTTTTTAAAGTATTACAAATTCTAAGTTTAATTTCAAGTTCAAAGTTAAGT
ATGAGCTTTTCTTCAAAAGTATTACAAATAGTTCAAAGTTTAATTTCAAGATTTATGTATGCCTAAGTAACATGTTTAATAAATTTTCCTAAGTTCAAATTTTGTTG
AAAACAATTGTAAAATGATCATTAGTGTTGTTTAAATTAATAAAAATATTCTCATCTCC 
>300-BG583878 374bp 
GTTTCCCTATGTCTTGTTGTAGCCGATGGCGTAAAGAATATTAACAGAGAATGCACACAAACTAGTGATTGTTATAAAAAATATCCGTTTATTCCTTGGGGAAAAGT
GAGGTGCGTTAAAGGTCGTTGCAGATTGGATATGTAGTTAAGGTGATCCTGAGTAGTAGGTGGTGGCTCAAAGTGTCTAGGGCTCTGATACGTGGGATGGGATTTTA
ATGTTACTTTCATTCCTATGTATTAAATTTTGGAACTTGATGTGTAGCCCTATTTGATTGTTGAATTATGTTGTTGAGGCTTTTATGCCAAAACTTTATTGGAGAAT
TAACATGTTGGATGTGGTGATTATTTAATGTTAAGAAAATATTTCCGCTGCAT 
>301-TC34729 311bp 



AACTGATAATGATTGCCCACCAAATACGCTAGTTCAAAGGTATAGGTGCATTAATGGCAAATGTAATCTGTCTTTTGTGTCCTACGGATAGTATGAGTCTCATACTC
AGAATATTACAATGACACCATGCATGGAAGACTGAGTTCTTACACTTGCAATAAGAAATAACAAATATATATTTTGCTAAAATCTTTTATAGTTACCATTTATTTAT
GGTCGTGAATCCTAATAATTGTATATTTATATATATATGTATTTTTTTTATCACCATGATCTTTAACTTAAGAATATGAAATTATATTTAAAGACCT 
>302-TC35342 371bp 
TGCAATACATTGCAACGATGTTAATGATTGTCCACCAGATATTTCGGATCCCTTTGTAAGGTGCGAATCGAACCGATGTATATATTCTAGATTGGAACCACCTTTTG
GTTGTTGAGTACGAGCCCTAGCAGAGTACATTTACGCCATGCAGAGAAGAATAGTCCTTACACTAGGAAAAACTATGCAATATACATTTCACTAGAATATTCCATAG
TTTCTTTTTAGTTATTGTAAGGGTATCCAATAATTGTTATATTTTTATTTATTTTTGTTTTTATAATTTCAAGGACCTTGCAACTGTGGCTTTGTATTCTATGATGT
TGGTAATAAAATGAATTAAGGCAATAAAGAATATTATAATTATTTTTATG 
>303-BE998007 388bp 
GTTATGCTTTGATGATCTTTATTTTCCTATCGATTGCTGTATCCATTACAGGTGACATTTCAAGGAATCTTGCCCGTGCTTCTCGAAAGAAGCCAGTGGATGTCATT
CCATGCATTTATGACCATGATTGTCCAAGGAAGCTATATTTTTTGGAACGATGTGTTGGTAGAGTTTGCAAGTACTTATGAATATAGTAATTAAGTTTAAAAATAAT
TATGATACCTCTAAGAGTATGATTTTATATATACTTCAAAATTCAATTTATATTTTTCCAGCCTGTCAATTTTTATAAATAAAACAAAAGTGTATAATTATAATATG
CAACTATTGTTACCTTCATTTATCATAGAAGATATACTAAAAAAATAATGTTACTCCATTTTACTAT 
>304-BE998784 565bp 
ATAATTATCAAATTTGTTAATGTTCTGATGATTTTTCTTTCTCTTTTTCATGTTGCAAAGAATGACGACAATAAATTACTTTTATCTTTTATTGAACAAGGATTCTG
ATTGTCCATACAATATGTGTCCGTCTCCTTTAAAAGAAATGTGTTATTTGATCAAGTGTGTATGTGGTGTGTACGGGCCTATAAAAGAAAGAAGGTTGTACCAAAGC
CATAATCCAATGATCCAATGAATTGGAAGTAAGCTTGAAACTTGGAAGGGAATGCGTCCTTCACCGAGAAGGATATCCAAATTGTGATGTCAGCTGAACATGTAACA
GAGTGCCCCTTCAAGCATTGTGCTTTGAATTTTGATTCCTTTTATGTGGCAAATCATGGTTCTTGATATTAGTCTAATGCACAATGCATCGCTAGTCCTTTGGCCAC
GATATTGTTCACGGCTTGTATGTTAATTTCACACTAATTGAAGCCAATGTATGTAGAACCGCCAGAGATGGCATGATAATTGTTGTAACGTCCACTTTCGTTTAATC
AGTTATTTAATTGAGTTTAGGTGATTATAT 
>305-BG580788 569bp 
ATTTCCCTATTTCTTGTTGTTTACTGTGAAAAAGAATGTGCTAATGACATCGATTGTTATAAAATATTTTTGGGCCCTCCTCTTATACCTATGAAATGCATCGATGG
TGAATGTAAAAGGATTACATAGTTAAGGTAAAATATATTGTTCTATTATGTCTAGGCCTTCATTTTATTTGTTCATCTTAATCTTGTTATTCTTATAATTTCACTCA
CACTTTCAAAGAGTAGTTCAAGTTTTACAGTTTATTATATAGCTTTAGAAACTTGTTAAATATTTTTTTAATGGCATAATAATATGGCACGAGTATCAAAGTGGTAC
CTTTGCAATAAATTTCTTGTGTAAATTACTATGTGAATATATCTCTAATTGTCAATGTGTATTAATTTCTAAGATGTTGTTATGTTTTAATATGTCTCTTAAATGTT
ATCTCATGTTTTCTTGTTAATATAATCACAAATACCAATATGTTCCTTTGTGTTATCATGCCTCTAAATGTTTCCATATGTTTTTATTTTCCATATTTTAACGTCAA
CATCCTCCGGTCACTAATATAAACAAAAATCTAC 
>306-BG581951 688bp 
GTTTCTTTGTATCTTTTTGTAATTTATGCTGAAAAAGAGTGTGATACTGACGCCGATTGTCGGAAAAAATTTGCTGGTGCTAATCAACATCTTTTGTGGTGCAATAA
CGGTTATTGTGAGTGCCATACCCACTAAGGTTACTCTTGAGGATTTGTGTGCTACGTATAATTTTATGATGAATAGTATTGGGACAAGCCACGTAGCTCAAGATAGG
CAATGATGGTGATTGGATGATATTATATTTATGACGTACCTTTATTGTAAATGGAGGAACTGATGTTAATATTTTTGAGATTAGAATAAAACAATGATAATTTTTAT
GTTACTTTGTGAAAAATGCATCATATTGAGTTTTTTTAACATGTGGGTGAAAGTATTAAATGAATTAGATGGTTAAGAATCCATGGGGTTTGTCAACGCAATTTAAG
GGAAGATAACTCTTTGGTGTGGAAACCCTTGTGATTCTTTATGATTCCTTGATTTTAGGGCATATTTATAGTTGATAAACACTAACTAGTCACCTTACATTCTAATA
CTAGTGAGTGTGATGTGCTAAAGTTCATCCTGACGGGGCGGGGTTCTTCTTTTACCTTCCTTGTCACCATATTCTACTTTCTTAATACACATTATGTATACGGCATA
CATATGTAGTTTTTGTGTAGGAACGGGCCATTTGATATATGTATCT 
>307-TC30345 383bp 
CTTTCCTTGTTTCTTATCACAACAAATGTTGGTGGTTCGTATTATGGATGTTAAGGGGATGCTTATTGTCCACGGTCTATGAACAAGGATTTTTATCTGAAGTGCGT
TGATAAAAAATGTGAATGGACTGCAAAGATCTAAGTACAAGATCCGAAAGAATGCAAAAACTTTTGGTATAGGAGATTGACTCATTCTGTTAGCAAAACAAATTTGC
ATTATATGTTATGCTCGAATATTACAAGAGTTGTCATTTATTTATTCTACTAGAACAATGATTATATTTATCTTTTCCTAAATTCATAAACCTTGCATTTATGATTC
TGTACTCTAATCTTGTTATAAGACATCAAAGAGTTCTATTTGACACTCAAGTTCTCCGCAAN 
>308-AW208286 436bp 
GCACGAGGAATTAACTATCCGACAACATACAAATCTCTATAGGCTTGACGACCAGGTATCTCGTATCGCATATATGATCTTAGGGTGATGAGAGGATCAACTTGACA
TATGGAGGGACGGTAGATCCCTTATGTTTTTAATTTTATCCAAGGGACAAAGATAACACTTCAATATAGTTAATTTTATCCAAGGGACAAACATAAAACTTCAATGT
AGTTTAGAGCAATTCATGAATGTCGTGCACACTCTCATTGTGTAGCAAGAATTAACTGTGTGCTTCCTCGAAAACCGCAATGTAGGAATTATGCATGTGGTTGTTAT
GATTCAAATAAATATCGCTGATGATAAAATGTTCTATGTGTAGGAATTACACATGTGTTTGTTATAATTCAAATAAATATCGTAAATGATACAATGTTCTATGACAT
GTCAATGT 
>309-TC42369 447bp 
CGAAGATTGCAATCACATGTGTGTCATGCCTGGTCTTCCATGGTGCCATGAGAATAATTTGTGTTTCTGCTATGAAAATGCTTATGGGAATACACGTTAAGGATGGT
TAGACAAAGTGAATAGAAATGGTGACTAAAAAGCCGTTTATGAAAAAGAAGAAGAGTCATAATATGGAGCATTACAAAATACTCTGAGATAATAATACATTTGGATT
AAGTGTATAAGAAATAACAATTGAACTATTTCGTAGATTTTTTTTTCCATGTACGAGTATGACAAAGAATTGAGTGAATATCGTTTTATTCTGTTGGAAATCTTAGT
GTTGTGGATTGTGAATGCAACTTTTTTTCATGATGTGAAATTATTAATTTATTGTATATTAAATGTACAAGAAAAATTTGAGTGTATAATATTATTATTATTATCTT
TTATTTATCCTTATTTATT 
>310-AW574308 287bp 
CAAGAAAGACGGAGATTGTGATCACATGTGTGTCACACCTGGTATTCCAAAGTGCACTGGGTATGTTTGTTTCTGCTTTGAGAATTTATAAATTTAGTTTCCTATAA
ACTTAGGTTGAAATATTTTATAATTTAATTATATTATGAGATCAATTATGTGGGCAAATATGGTAGTAATAATTATATTTGATATTTATCAATTGTAAGTTTTATTT
GATTAGTGTTCAAATTAAATGATAAGGCTATTAAATTTTTAACTACATAATTAATTAAATATTTAAATTAATT 
>311-BG582082 158bp 
GGTTTATTCTCTTTTTTCATTCCAACAGGTTGGAGATGTAAAAAAACAGATGATTGTTTAAAAATAGAGTTTTGCAAATTTCCTAAAATAGCGAGGGGTACAAAGCC
AAAATTTTTATTTTTTGAATTCGGAACTGGATTTTGTACATGGGATGATTG 
 



LIST OF PEPTIDES 
 
>001-TC35566 
MAQFLLFVYSLIIFLSLFFGEAAFERTETRMLTIPCTSDDNCPKVISPCHTKCFDGFCGWYIEGSYEGP 
>002-TC40310 
RTEPMLTTYLILCVSEADCPKVVKPNYTMCAGGICWQSVQGSNQGP 
>003-TC32628 
TQFLLFIYSLIIFLSLFLGEAALERTRTTMLTSYNIGCKSDADCPKAIEPHYTRCVDGHCWLYFGEGPKLHN 
>004-TC35570 
MAQFLLFIYSLIIFLSLFLGEAWFKRTETGEIIWVVRCVTDTDCPKMGEPQYFKCLNGVCLEHIRELP 
>005-TC40328 
GEAALERTETTMHNVQPSHFIPCFTAADCPMIDEPHYIECVTGFCWALMRNLH 
>006-TC36149 
MAQVIMFVGALIIFLSLFLVETKKTDIPCDSRNDCPQQILPRYVLCVNGLCRIYFP 
>007-TC32071 
MAQFLLFIYSLIIFLSLFFGEAAYERTEPIMHNGEPINLIPCVTVADCPRMDEPLHMTCLVGACWPCIRSLY 
>008-TC35568 
MAQFLLFIYSLIIFLSPFLGEAVFKRTETGEIIWTLPCATDTDCPKMGEPMYFKCLNGFCLEHIRELHD 
>009-TC37550 
MAQILKLVYAFTIFLFIFLVVTNGQECKDDGDCPTNMCLPSLVSKCINFICECTHSMSTD 
>010-TC30499 
FYALIIFLSPFLVDRRSFPSSFVSPKSYTSEIPCKATRDCPYELYYETKCVDSLCTYW 
>011-TC36630 
MAQIIPFLGALIIFLSLFLVESKQTNIPCKSAEDCPKPIYPRYVLCSYGFCRIFFP 
>012-BG580142 
FLMFIYVLIIFLYLFYVEAAMFELTKSTIRCVTDADCPNVVKPLKPKCVDGFCEYT 
>013-TC41428 
EEFLLFVYFIIIIVSLFLVEAREPTKIPCVSDSDCHKVKKPLLLTCIDGICQYTLEATPFD 
>014-AW127115 
MAHILMFVYALIIFLSPFLIGRKGGPPGGRTYIPCISDDDCIVAQPPYVLLCVNNFCTYFKDDDLPQR 
>017-TC38410 
FLFFIFVLMIFLSPFLVEMEKTHVRCITADDCPKVERPLKMKCIGNYCHYFLNNF 
>018-TC28998 
MAKIANFVYSMIIFLSLFLVATKAEWYYPCNTDSDCPQNMCPPDMEPRCWTGYCSSCYIRWGK 
>019-TC39528 
MKFIYIMILILSLFLVQFLTCKGLTVPCENPTTCPEDFCTPPMITRCINFICLCDGPEYAEPEYDGPVEEYDHKGDFLSVKPKVINENMMMRERHMIKEIEV 



>021-BG582263 
MAATSKFIYVLSHFLFLFLVTKITDARVCKSDKDCKDIIIYRYILKCRNGECVKIKI 
>022-TC33888 
MVKILKFIYVMIIFLSLFLVATNVNAINKCSQDSHCPKDMCKKPSKPRCVVSPKLPLSSKSGVCTCV 
>023-AW980550 
MAKIVKFIYVMIILIFLFLVSTNIGAIRDKCFRPSDCPPSMYCDAGFQIGCVRKICTCLRILAPIDFVPT 
>024-TC42492 
MAKTFEFVYAMIIFILLFLVENNFAAYIIECQTDDDCPKSQLEMFAWKCVKNGCHLFGMYEDDDDP 
>025-AL374070 
MVKTLKLVNYMIFFLSIFLVVKNVDGDDVVFQYVFDGCRIDADCPISGLQLLKWMCINNECEFNHVRPRYV 
>026-TC42818 
FLVSKNVALYIIECKTDADCPISKLNMYNWRCIKSSCHLYKVIQFMV 
>027-TC37846 
EIVKFVYIINIFIFLFLVATNVEAKFTRCFRDSDCPKTLCHSPGKAKCMHHSICKCIFFGYNI 
>028-TC42570 
MTKILMLFYAMIVFHSIFLVASYTDECSTDADCEYILCLFPIIKRCIHNHCKCVPMGSIEPMSTIPNGVHKFHIINN 
>029-BE997548 
MVKTFKFIYSIIIFLSPFLVVMNVDGELIKCTMDADCPTSLNRKWLCINNICRKMCVTNV 
>030-AW574215 
MAESPKFVYVLILFISIFNVIIVCDFAFLPTSRNCITNKDCRQVRNYIARCRKGQCLQSPVR 
>031-AW573795 
MAKTTKLIYVMILFLSLFLVAKNVTAQIRCNDAFECRRSAICNFPNKWKCNDHKCECV 
>032-TC29819 
ETPKLVYVLILFLSIIFSIIVSNSFPDKIFIGDCKTDKDCKPKRGVNFRCRKGKCYPR 
>033-TC42762 
VKFVYVLILFISLFLVLIVCDSAFVANTETCITDKDCPNGRNYIGRCRKGHCQQRLVR 
>034-Mt0230 
MSKILKFVYVPILYFSILLVLTIHDQVYFNNNSPPCVTDKDCPRPQFRKSNVRCRNGHCVNLGN 
>035-TC36162 
MVKTPKLVYVLILFLSIFLSMIVSNSSFLGTFISSCKRDKDCPKLYGANFRCRKGTCVPPI 
>036-TC40314 
MAKILKCVYVPILYFSILLVLTIYDQAYFNDPRPCVSDKDCPRPKFQKSNVRCRKGYCVNLDG 
>037-TC35546 
MAKILKFVYVPILYLSILLVLTIYDQVYFNNSPPCVTDKDCPRPQFRKSNVRCRNGYCVNLGN 
>038-TC34692 
KYVNGPILFLSILLVLMSYGSNYSPTPFPCLTDKDCTRRKGFSVTCRKGFCVEFKHF 



>039-TC37311 
AKTIKCLNVLILFLYMFLVLTLLDFGSSTTPTPCRTDQDCPRKKKFSVTCRKGFCAEIRHVY 
>040-TC33271 
GETLKSVYLLILFISLFLVIIVSHSVTSPWVLKQHCVTDKDCPQMGKIKIRCRNGECVQGF 
>041-TC31851 
TQKLVYVILLFLSIFLFTNSPLSQIIFSECKTDKDCPKYQRANIRCRKGQCVRI 
>043-AJ388915 
MVQTPKLVYVIVLLLSIFLGMTICNSSFSHFFEGACKSDKDCPKLHRSNVRCRKGQCVQI 
>044-AW127094 
MTETLKFVYILILFIFIFLVLMVCDSAFIQLSKPCISDKECSIVKNYRARCRKGYCVRRRIR 
>045-TC29160 
MADTLKFVHVLILLISIFLVIIVSSFIFLPCITDKDCQTLKKNKGKGRCRKGFCVDGLIG 
>046-BG582939 
ILFLSIFLCIIVSNSSFSKTFDRACKTDKDCPKLRGVNVRCRKDQCVTV 
>047-TC29828 
MTETLKFVYVLILFISIFLVIIVCESSFFPSSPVCKTDKDCPQLRGYTARCRKTQCLLIPRG 
>048-TC34565 
LVIIVCDSIHFHVSRPCMTDDDCAPEKYYNIRCRKGFCVQIRKY 
>049-BG583759 
LVIILCDSAYFPNSRPCKTDKNCAQVKNYISKCLKGLCVQEE 
>050-BG582494 
VYILILFICIFLVMIVCDSAYLPLSRSCITDKDCSRVKNYNARCRKGYCQYLQY 
>051-TC34119 
MAEIIKFICLTILFLSLFLVAAEEDIGGHLECVEDEDCMEESCPIFSVHKCKNSGCECDEMFR 
>052-TC31686 
MAETLKFVYVMILFLSIFLVITISNSNPYIINIVCKTDKDCPKVQGANIKCRSGKCVQA 
>053-TC31903 
MTHISKFVFALIIFLSIYVGVNDCKRIPCKDNNDCNNNWQLLACRFEREVPRCINSICKCMPM 
>054-TC28579 
YISKVVYALIIFLSIYVGVNDCMLVTCEDHFDCRQNVQQVGCSFREIPQCINSICKCMKG 
>055-BG581420 
GYIFKFVYALIIFLSIYVAVNDCIRIHCKDDFDCIENRLQVGCRLQREKPRCVNLVCRCLRR 
>057-TC33488 
YISKFVYALIIFLSVYLVVLDGRPVSCKDHYDCRRKVKIVGCIFPQEKPMCINSMCTCIREIVP 
>058-AW574108 
MAQISKFVYALIIFFSLILAVTNAGLFRCKVDIDCPQILCFDEQIAKCIARMCECDYE 



>059-TC35567 
MDLVHMFVYAFIIFLSIPLPPARSDFPCKTKDDCAQQIDYIAECIIGFCRYFTPFEHPF 
>060-AW127276 
MTQISISFYALIIFFSLFLVVTNGRNKTCNYSSECLFHNCPLGWVMKCFTYFCACSRL 
>061-TC31162 
FVYAFTIFLSIPLPPVRSDFPCKTKVDCPQHKKYIAECIFGFCRHFKPLEHPF 
>062-TC34841 
AQILLFAYVFIISISLFLVVTNGVKIPCVKDTDCPTLPCPLYSKCVDGFCKMLSI 
>063-BE999264 
LHMLIYAFIIFLSIPLPPTRKTIPCKTKVDCPQQIYYVVECLDGFCDYWRD 
>065-AW208234 
ARVISLFYALIIFLFLFLVATNGDLSPCLRSGDCSKDECPSHLVPKCIGLTCYCI 
>066-AW684085 
SILLIVSDRIPCIDDMDCPDMFPSLNTQCIDNFCDVVL 
>067-TC30488 
SQILMFVSVLIIFLSLFLADTKQTNIPCENKRDCPQPLYPKFVTCFEGLCRMHYPLKKI 
>068-TC36358 
RSQILMFVYFFIIFLSLFLVESIKIFTEHRCRTDADCPARELPEYLKCQGGMCRLLIKKD 
>069-TC42901 
MAQLIIFVYALIIFLYLLFVEAQITKLPCVTVDDCPKVEKPIPMVAKCFGKRFSRHCHYFYF 
>070-AW127185 
VYVLIIFLSLFLIEASIKTKIACVTDNDCPRAIKPVVMWCINNYCHYYLYGYQ 
>071-TC30728 
AQNKYLFCAFIIFLSLFFVLTKSSIPCKTRTQCPEKMCRLPKFVWCIDGSCVCA 
>072-TC29634 
MTLLLKFLYALIIFISLLFVVTNGAQFLCSDDSDCPRDLCVRNSLTLRCVNYICQCR 
>073-TC30001 
TQFIFFIYVLMIFLSLFLVESEKLDIRCATVDDCPKVTKPVVMMCTGKFCHYFFVRKQIL 
>074-TC40611 
MARISLFVYALIIFFFLFFVLTNGELEIRCVSDADCPLFPLPLHNRCIDDVCHLFTS 
>075-TC31240 
AQILKFVYALILFLSLFFILINGDRIPCATDADCPPKILPIIHKCINNFCKLKLYN 
>076-TC33313 
MFGYTLIIFFSLFPVITNGDRIPCVTNGDCPVMRLPLYMRCITYSCELFFDGPNLCAVERI 
>077-TC35353 
MAHFLMFVYALITCLSLFLVEMGHLSIHCVSVDDCPKVEKPITMKCINNYCKYFVDHKL 



>078-BE124600 
MVHILMFVYALIFSNFIFLVEANMVVLGCVSDDDCPKVPLPRFLKCIANLCCLVRKKDL 
>079-BE999796 
FVYHMILFLSLFLFIKNVDGAFVKCETDDDCPKYNGFRKYECVNNWCRLTGLH 
>080-TC31234 
SKTIMFLYAMTLFLFLLHIEKSSGVLIDCKTVKDCPTSYTKIYRCKDNKCRFSFVIGL 
>081-TC35331 
MTETLKFVVTKKKTLKFVYAMILFLSFFLIASEVGAHFGCETDADCPRSTDKNFFLRCINKKCEWAAKRH 
>082-AW208174 
MTKIFKFIHAMILFLSLFLVAESYFADILCKVHEDCPQKSTHKYYCIDDECFLYYWEAP 
>083-TC31652 
KFVYTMILLLSLFLVTTKVGAYIACQSEIDCPPNYSFLFAIRCIKQKCVTVGRYL 
>084-TC36391 
MTKTLKFICIMILFLSLFLVAESFATGMPCKTDKECPNTSTHKYKCINDDCFCFYIYWPLGNSLV 
>085-TC35958 
MTKTLKFIYVMILFLSLFLVAESFFVDIMCKVHEDCPQKSTHKYYCVDDKCFLYYWEGKP 
>086-TC30376 
MANTHKLVSMILFIFLFLVANNVEGYVNCETDADCPPSTRVKRFKCVKGECRWTRMSYA 
>087-TC29251 
AHKLVYTIILFIFLFLVANNVEGDIVCITDNDCPPNTLVQGYRCIDGKCESVFLSYR 
>088-TC38212 
MAKTLNFMFALILFISLFLVSKNVAIDIFVCQTDADCPKSELSMYTWKCIDNECNLFKVMQQMV 
>089-TC36530 
MAKTCKLVFALILFVSLYLVSMSAELGGPCRSDEECPQLSLRFFAIKCRENVCIYVDLDPYKPRAEKNQFLH 
>090-BG583128 
KILKFIYATLVLYLFLVVTKASDDECKIDGDCPISWQKFHTYKCINQKCKWVLRFHEY 
>092-TC37621 
KILTFLYALVLFLSLFIFSIAAQNLMKCNTDDECPKFDDKFPLSFKCINDGCRMVINDKYKHKTVQKLL 
>093-BG581786 
VKYVYVIIIFLSLFLVATKIEGYYYKCFKDSDCVKLLCRIPLRPKCMYRHICKCKVVLTQNNYVLT 
>094-TC35791 
MSNTLMFVITFIVLVTLFLGPKNVYAFQPCVTTADCMKTLKTDENIWYECINDFCIPFPIPKGRK 
>095-TC39812 
MAEILKFIYNAILFVSLYFIVIYGELVCDTDDDCLKFFPDNPYPMECINSICLSLTD 
>096-TC28695 
MARTLKFVYAVILFLSLFLVAKGDDVKIKCVVAANCPDLMYPLVYKCLNGICVQFTLTFPFV 



>097-TC29173 
MSQIFMFAYVLIIFLSLFHVETNIHKIGCKTSEDCPYLGKCIEDFCQFKK 
>098-TC40384 
MAKIVYFVYSMIIFLSLFLVTTKAAERIYRCLDHSHCPTFMCSPGLKPKCMNPKVCKCVPVQSRKYYALT 
>099-TC33084 
MAQKFMFFYALIIFLSSFYVIINTIDPPHHITNHEIPCKYNHDCPTILDYISICPYHYCEFWRTY 
>100-TC32805 
MIETLKFVYAMILFLSLFLITSEVGGLYIGCETDRDYPPLANKTFYLKCIDKKCEWTVTDSLSTRSGRMQKLSI 
>101-TC37320 
LKFVYVIILILSLFLVAKGGGKKIYCENAASCPRLMYPLVYKCLDNKCVKFMMKSRFV 
>102-TC37749 
MAEIVKYVYVIIIFPSLILFATNIEAIIRCFHDADCVHKICHPPQIRKCVSKICKCRLMITQKDYVLT 
>103-TC36312 
MAKIVNFVYSMIIFVSLFLVATKGGSKPFLTRPYPCNTGSDCPQNMCPPGYKPGCEDGYCNHCYKRW 
>104-TC38808 
EDFLYSMIIFLSLFLVATKSEPGGHRCSTDSFCPPNMCPPGMTPKCVRFRCKCVPIGWKNLSHVLA 
>105-TC42600 
MAEILKFVYIVILFISILLVVETEQYCVDDADCQKLYPFHRQLSLKCIRAFCVKLVGQANDDLFPSTVHAADATGLGIDAK 
>106-TC31909 
MAKIVNFIYSMIIFLSLFLVETNAQCIYPACFKDHMCRQLKCSPGRTPKCVNYQCRCSPQALGSYHLLT 
>107-AJ388800 
LKFVYAMIIFLSLFLMATNIDSALIECQIDDDCPPIKFAKYLCINYKCRKICLGE 
>108-AJ388916 
AMILFLSLFLVARGEEIIIIKCQTAKDCPDIYNLFPLVYKCIDNICVDVKLEPPYDMSITPNSVHK 
>109-TC32880 
MVGILKFVCPFLFLYFLLLSMLVISGKHDYHMFFQRIPCPKDKILDCNLLECWCK 
>110-Mt1942 
TQTLIFIYALFIVVSLFLVVTSETRIPCVSRNDCPKRPYPLFMKCIDNFCEIWKIGKE 
>112-TC38013 
EDIVKFVYVIIIFLSIFIIATNMEAKTICIGDSDCRNERCMPGIKPVCSEGWCDCIGFIP 
>113-TC32321 
MAKTLKVMYTMVLFFSLFLVAKNVDAYVWCETVEDCFKSQYFIFDCINNQCINVGKNPKEPRYPGIPRDQ 
>114-AW775212 
VVTFIYVMIIILSLFQLLINAREKVNCLDDADCLEVSCLNGSNAECVGNSCVCVFVFYRENFDEQFRR 
>115-BG582685 
MNPNIRLFYDLIIFLSLLLVLTDGSVPCLTSFGCPRSTCYPPSTPNCILRICECI 



>116-TC34696 
MGETLKFVYTMSIFLSLFLVVTSIVGEEWNSHSWNSEFYLKKSCSSDFDCPRTMCIKLSLARCFNDFCHCY 
>117-TC29483 
MARILKNVYTIIHFLIINFLLLFHVLNVRRQTEPPGPLIPCEFDYDCPLIDCIRTSDSRCINGNCHCRE 
>118-TC29226 
MAQILFYVYALLILFSPFLVARIMVVNPNNPCVTDADCQRYRHKLATRMVCNIGFCLMDFTHDPYAPSLP 
>119-TC36319 
MGETPKLVYVIILFLSIFLCTNSSFSQMINFRGCKRDKDCPQFRGVNIRCRSGFCTPIDS 
>121-TC37390 
AILKFIYAMFLFLFLFVTTRNVEALFECNRDFVCGNDDECVYPYAVQCIHRYCKCLKSRN 
>122-TC35788 
MAVILKFVYIMIIFLFLLYVVNGTRCNRDEDCPFICTGPQIPKCVSHICFCLSSGKEAY 
>123-TC31894 
AKLVKLVYVIIVFYTLFLVATEIVSGIPCNDDVDCPQTLCEQLIADFKYMIDFKSECVSRMCACTGSPV 
>124-TC35233 
MAHILKFVYATILVLFLFFVATKVDGAVHKECKTDVDCRQIWFVTKCINHECQPIL 
>125-BE997399 
ELVKSVYVIIVFYTLFLVGTEIVSGHACTVNADCEQSMCDPFCVGGYHFTPICVIGWCVCVGNRVAPVL 
>126-TC35500 
IIFISLFLVVTSETHIPCVHHDDCPKRPYPRFMKCVDNFCETWIIGWE 
>127-TC37246 
TVQILMFVSALLIYIFLFLVITSSANIPCNSDSDCPWKIYYTYRCNDGFCVYKSIDPSTIPQYMTDLIFPR 
>128-BE999005 
MAQTLMLVYALIIFTSLFLVVISRQTDIPCKSDDACPRVSSHHIECVKGFCTYWKLD 
>129-TC38423 
ALINFLSPILVEMTTTTIPCTFIDDCPKMPLVVKCIDNFCNYFEIK 
>130-TC34146 
MVKTFNFVCTMVLLFFLFLTAKKVYAYHLCKTRFDCPRTYLLFFPRMWKCINRRCRYVYFFE 
>131-TC34046 
MAQIFKFFYVMTIFIYLFLVSTTVDAGMRCNHVSDCPKDTFCWLDSHMQCIKHQCKCVRIFEPIDPA 
>132-BE998272 
AISYKFVYAIIFFIFLFLVANNVEGYIVCITDNDCPENTEVRQYECIEGRCRLSRVLNP 
>133-TC36625 
MAQILILFYVMTIFIYLFLVSTNVDAGIRCRNVYDCPKATYCRAGSHRVQCIKHQCKCVRIFESIDPA 
>134-TC42836 
AMILFLSLFLVAKEIEGCEDDSDCPQIFNFHPFICKCINNECEKVILQKGYMSMKPKILHKRYTRKNEFLH 



>135-TC29002 
MAEIVKLIYVMIIFFYVFLVSMNVDASDECVKVSDCSPTKYCLPGRRMICSKGKCKCLRNMFIPIPE 
>136-TC41544 
MAHKFVYAIILFIFLFLVAKNVKGYVVCRTVDDCPPDTRDLRYRCLNGKCKSYRLSYG 
>137-TC34482 
DKTLKFVYIMILFLSIFYILIVCDSNAFGMTLRPCLTDKDCPRMPPHNIKCRKGHCVPIGKPFK 
>138-BG583579 
FVYALINFLSLFLVETAITNIRCVSDDDCPKVIKPLVMKCIGNYCYFFMIYEGP 
>139-TC33696 
MAQILFYVYALIILFSPFLAALVIIDHHKPCVSDTDCAFYLDIPPTVKYCSDGLCAWYFPDNPLP 
>140-TC40943 
VMFVYTLIVFLFPSHVITNKIAIYCVSDDDCLKTFTPLDLKCVDNVCEFNLRCKGKCGERDEKFVFLKALKKMDQKLVLEEQGNAREVKIPKKLLFDRIQVPTPATKDQVEEDDYDDDDEEEEEEEDDVD
MWFHLPDVVCH 
>141-BG580594 
VVMFVYTLIIFLFPSHVVTNKIAIYCVSDDDCLKTFTPLDLKCVDNVCEFNLRCKGKCGERDEKVVLVKALKKIDEKLVLEEQGNAREVKITKKLLFDGIPTPATKDQVEEEDDYGDDEEEEEDDVDMWF
NLPDVVCR 
>142-TC41524 
SLIIFISLLTSHPCISDDDCPEALSPQFPKCIHNVCVYFVEE 
>143-BE997676 
MAETLKFVYVLILFISILFVVIVCDSSYIPISHPCTTVKDCPEVKNYKSRCLKGLCISGRLR 
>144-TC29276 
MAKMLKFFFAIILLLSLFLVATEVGGAYIECEVDDDCPKPMKNSHPDTYYKCVKHRCQWAWK 
>145-BG581396 
AQVIMFVYDLILFISLILVVTGINAEADTSCHSFDDCPWVAHHYRECIEGLCAYRILY 
>146-TC35581 
GVLKFVYAIILFLFLFLVAREVGGLETIECETDGDCPRSMIKMWNKNYRHKCIDGKCEWIKKLP 
>147-TC29568 
SETLKFVYVLILFISIFHVVIVCDSIYFPVSRPCITDKDCPNMKHYKAKCRKGFCISSRVR 
>148-TC30863 
KTLNYVYVLILFISIFLSITVYGYIPGIVNKPCKTDKDCPKKPPHNIRCRKGQCVEIL 
>149-BG583836 
LFRVEAEHLKIRCVTDDDCPKVEKPLHMYCGNHWCAYKLHFV 
>150-TC35985 
MAGIPCYFYGSIIFLSLFLLAAFFEKGYMIPCATSDDCLKNMCRPPLTPRCIEHNCKCK 
>151-TC42073 
FFGSSIPSILLIVSDRIPCIDDMDCPDMFPSLNTQCIDNFCDVVLGYN 



>152-AW980979 
AEIFKFVYKWILFVSLFLVIVAKEDDIECVTDADCYEKLPALQRAVMKCIQGFCKIHI 
>153-TC35251 
AQLSYIFYAFIIFLCVFFVPTKSNSIPCTTHAQCPGDMCELPQIVWCVVGFCECA 
>154-TC30459 
AWNLKFVYVMVLFFSLLIVVINIDAYRSCKTDDDCPDYLCTSPKIGKCMDNDCYCI 
>155-TC37055 
RLVEALKLVNVLILFLSIFLSIIVSTSSFPWKLYPCVTDKDCPRKNRHVVKCRKGYCVGVQII 
>156-TC29254 
MAEVIKFVNVIIIFISLFPFAMTVDANMVICTQDFDCQTKICPFDLQPKCTILFEFLLSLCGCV 
>157-TC37816 
MAAIIKFIYTMFLFIFLFVVPTKVDALAGCITDADCVIKKCSSSCRIKCIDFRCLCPTGF 
>158-TC35875 
MARILSFFYALLIFVSLFLVTTNGSLPDAPPCLFTPECPPDMCPTDLTLKCINLSCQCTIEYDIDPDVVPS 
>159-TC29831 
MANITKFVYIAILFLSLFFIGMNDAAILECREDSHCVTKIKCVLPRKPECRNNACTCYKGGFSFHH 
>160-TC32342 
MAQIPRYFYAFIIFLYLFHVATTNRFLYRIGCDTSNDCPSYMCPPPLSPRCTKFYCKCI 
>161-TC32266 
MAEILKFVYIVILFISILLVVETEQCVYDADCEKIYPLHRQHLFKCIKAFCVRSS 
>162-TC40326 
MARILYFFYTLLIFVSLFMIAINGSLPDAPPCLFTPECPPDMCPTDLTLKCINLTCQCTSEYDID 
>163-TC31651 
MAKIIKFVYVMIIIISFFLVATNAKDDCLVDADCVTLVCEFDERPQCVINTCRCRPLRFSGFYYEQLH 
>164-TC36556 
MAAILKFVYIMIIYLFVLLVAVKAFEECKEDADCHPVCSVPGCSNICTLPDVPTCIDNNCFCI 
>165-TC28696 
ARTLKFVYSMILFLSLFLVANGLKIFCIDVADCPKDLYPLLYKCIYNKCIVFTRIPFPFDWI 
>166-TC37420 
KIINFVYNMIIFFSLFLVATNAGGCNPCLVTCPDDLLNRCPPGMEPICEYGVIKCYPIGKETNRVLT 
>167-TC42039 
MARILCFFYGLLIFVSLFMVATNQSIPDVLPCLFSNECPPDLCPTDLFAKCINLTCQCTAEYDLD 
>168-TC35186 
MASILKFVYIMIIYLSVLLVVIEGYPFQECKVDADCPTVCTLPGCPDICSFPDVPTCIDNNCFCT 
>169-TC41305 
MGEMFKFIYTFILFVHLFLVVIFEDIGHIKYCGIVDDCYKSKKPLFKIWKCVENVCVLWYK 



>170-BE997670 
TMKLVYVIILFLSIFLGITLSNSAFSHFIPGCKTDKDCPKFYGSNVRCRKGKCVQLG 
>171-BG582252 
FVYVMIIYLFMFNVATGSEFIFTKKLTSCDSSKDCRSFLCYSPKFPVCKRGICECI 
>172-BG582812 
KFVYIAIYFLSLFFIAKNDATATFCHDDSHCVTKIKCVLPRTPQCRNEACGCYHSNKFR 
>173-BE997678 
VLIIFLSLFFVVINGVKSLLLIKVRSFIPCQRSDDCPRNLCVDQIIPTCVWAKCKCKNYND 
>174-AW573666 
MAVVIKFVNVMLIFISLFPFAMNVDANIISCTQDFDCQTKICPFHLKPKCIVLEILPHSLSGGICGCD 
>175-BE124548 
MAEILKCFYTMNLFIFLIILPAKIRGEHIQCVIDDDCPKSLNKLLIIKCINHVCQYVGNLPDFASQIPKSTKMPYKGE 
>176-BG581441 
LLVFLSLFLMVTNGIHIGCDKDRDCPKQMCHLNQTPKCLKNICKCV 
>177-BG580843 
MFKILLFTSSIIVFLSLFFVTYEDFWNVCAYNSDCQSYPCDLGESRNCTLNRCICVYNI 
>178-BG582507 
MGEILKFVYNVILFGSLYLLVIYAERECDTDADCQKKFPGSNQHLLWCNNGFCDCRTH 
>179-BE997761 
IIFIFIFLVLIVCDSTFIHFSIPCITDKDCSILQNYKARCRKGYCLRRKIR 
>180-BE124945 
QSIDDVIPCVLNTDCPRDMCPIHLFPKCINLLCRCSYWEDN 
>181-BG581198 
VYVIVLFLSLFLAAKNIDGRVSYNSFIALPVCQTAADCPEGTRGRTYKCINNKCRYPKLLKPIQ 
>182-BG581103 
AFFIFLSIAHRPPANTIPCFGTKDKCPFNLYYKVECIDGFCYYPV 
>183-TC33762 
MVKTPKLVYVLILFLSICFSITISNSSFGRIVYWNCKTDKDCKQHRGFNFRCRSGNCIPIRR 
>184-TC34333 
SITVSNSFNSKIVFTDCKTDKDCQNHRGFNFRCRKGNCVAKIR 
>185-BG583735 
MAKTLMFIYIVILLTCVLAVIDINAFSFPCKTNSDCPSYLCHYPKNPECVERECICW 
>186-BG582750 
FIVLLSQFLVVINGSIPCETTADCPVAVPPEYYKCMYKVCVLIR 
>190-BG581309 
VNFIYSMIIFLFLFPVATKTQFLPNYYEFYHCYNHSDCQGSMCPTGSKPKCVDQVCECILIRM 



>192-TC42184 
YALIMFLSLFLMGTSGMKYGCKHTGHCPRKMCGAKTTKCRNNKCQCV 
>193-TC34601 
FVYVMILFFSLFLVAKGDDVKIKCVSAIDCMDLFNLLPIVYKCINNICVYEQSSQRLI 
>194-TC40662 
MIIFLSLFLIATKVGGEHNECETDADCPKHTTIFFVMKCIDHICRCMKTSI 
>195-BG581989 
FKVLNIVYAMIIFLSISFSITNSFKMFCRYDEDCPPRMCRLPQVPQCNEFICDCGMPVYKPYQNKYIKK 
>196-AW5737383 
MAEIGKYIYVIIFFISLFFITTSVEGWRCKTKYDCIKIRFCKFPTIARCTKPDFLFLEYDRGFCTCDD 
>197-BG583398 
LIYVMIIFLCLLLVTMNVNAVIKCFQDSDCPKYMCMFPLKPKCVYILVFPPPWTAQCICD 
>198-TC38924 
ALIIFLSLILVVTGIKLIKCTVSDDCPMNFRCPPNTFVRCISDLCTCRSLLDEQS 
>199-AW775241 
IFLCIAVSNSSFSEIIDSACETDKDCPKLHKVNVRCRKGKCVAI 
>200-TC35956 
MAKVTKFGYIIIHFLSLFFLAMNVAGGRECHANSHCVGKITCVLPQKPECWNYACVCYDSNKYR 
>201-TC30303 
MAKIIKFVYIMILCVSLLLIVEAGGKECVTDVDCEKIYPGNKKPLICSTGYCYSLYEEPPRYHK 
>203-TC30201 
MAEIIKFVYILILCVSLLLIGEASGKECVTDADCENLYYGNKWPLICSNIGYCLSSYEEPPHK 
>204-TC39188 
KIMKFVHAMILFLFLFAINVTAFRDPCNFDFDCRNSNCTAPYVATCMYEHCYC 
>205-AW775198 
KFVYSLIIILSLALVVTCNGIPICQTYMDCPSDMCTRPKHAYCVSYKCYCV 
>206-TC29875 
MAEIIKFVYIMILCVSLLLIAEASGKECVTDADCENLYPGNKKPMFCNNTGYCMSLYKEPSRYM 
>207-BE997755 
YAMILFISMFLAARNVDAYLKCKTVHDCPKSQVVYKCVGNYCRAVKIRRWNLS 
>208-TC34426 
AKVHKFIYIMIVFLSIFHVVNSYVVMCEKDSDCVDSFCVPPNVPKCRVVCKCLPK 
>209-TC40842 
MNTILKFIFVVFLFLSIFLSAGNSKSYGPCTTLQDCETHNWFEVCSCIDFECKCWSLL 
>210-TC41308 
MTKILKCVYAMILFLPLFVVAMEVGRRANVECESDKDCQEHWSEFFIIQCIDNICVPSERPL 



>211-TC30928 
NAILFVSLYLLVIYGDRECDTDTECQKKFPGVNAHHLWCDNGNCVSYPK 
>212-TC42959 
MDKTIKFTYVMIIFVYLFLIATNVEAYKNRCFRDSDCPKEMCNHPKIPKCVNNAYCKCVVAMYFPPK 
>213-BE997888 
ARGAEIIKFVYIMILFVSLLLIVEAGGNECVTDVDCEKLYPGNKKPLICNIGYCLSLYKEPPRYM 
>214-AW980513 
MAEIVKFVYVMIIFASPFLFSMNLDSENICDGDYDCNPNEWWCPPNYVLKCINYQCSCIGFTPAIYALD 
>215-AW574106 
MVAVLKFVYTMILYLFLLHVIAEDFPFHKCEKDEDCLEICADDQMAMCILNVCFCY 
>216-TC34461 
MTTILKFAYVMIICLFLLQVAAQEVLEKEIFRCQTDGECDHMCVTPGIPKCVANMCFCFDNL 
>217-TC41315 
VYVIMLFIYSLFVIESFGHRFLIYNNCKNDTECPNDCGPHEQAKCILYACYCVE 
>218-AL381337 
MAVILKFVYIMIIFLFLLYVVNGTRCNRDEDCPFICTWTRPDSARCVSHICFCT 
>219-TC33096 
AKVTKFVYIAIHILSLFFIAMNDAVIFECSEDSHCVTKIKCVLPRKPECRNTQCTCYRGYKGSFTLHH 
>220-TC41530 
MAGILKFFYIAIIYVSMYLVVIEGKDGCKTNFDCLIKYPDHNEDILQCIGGHCLCLTN 
>221-TC42842 
LYVFIIFLSLILAVISQHPFTPCETNADCKCRNHKRPDCLWHKCYCY 
>222-TC37121 
AEILKFVYNATLFFSLYLVVYNSKLWCDTDADCQEKFPGPSKYPIKCMKGICKCVIN 
>223-AW980709 
MPQMMGFDYLMILFIFLIFVVTNIMAWRPDCKENNDCPTFYCATWINTCIKFKCYCIRPWG 
>224-BG580727 
MTAAILKFVYTIIIYLFLLRVVAKDLPFNICEKDEDCLEFCAHDKVAKCMLNICFCF 
>225-TC39163 
MVGTLKFLRVHISFLTILLMIIICAFYFIPDSGPCVTNKDCEQEIGYIVKCDTNTGFCVKILQRS 
>228-AW980824 
MTTFLKVAYIMIICVFVLHLAAQVDSQKRWHGCKEDRDCDNICSVHAVTKCIGNMCRCLANVK 
>229-AL375811 
MTTILKFAYIMIICLFLFLLHVAAQKDLKVFTCQRDEDCKVACATYGGDPWCFRNVCFCKHYNEGGTLHAELQLNL 
>230-TC38228 
ILKFVHIVILFVFLLLVLVAAEQHFVTLYKKKEKCALDVDCLELFPNSYKYLMKCVGGDCISLSKGFSHDEIKE 



>231-BG582133 
MTKIVKFIYVMIIILSLFQLSKNAKVNCLDDADCLEVLCVFGSKAECVVNICICVPPRFGKFDEHFR 
>232-TC29975 
AQISKSFYALIIFLSLILVVTSKDITCTVAGDCPNFFVCPPNNFVRCIRNLCKCRSLSYKQP 
>233-TC30443 
MAKFVIVVCSVSIFLSSVLVAENSQPCNLSVTDTRDICPPGTTLQFVYKVCRCYPMKWRLDHVLT 
>234-BE124958 
LYLFIFATNINAICECEEDIDCPRTWCFGQFFVKCITNECICVHEDRLLPRIPWDPWIPMI 
>235-TC40595 
MTEVLKLVYIMIIFLYIFLVVADTDPFAFCIKDSNCGQDLCTSPNEVPECRLLKCQCIKS 
>236-TC40754 
VKFVYLMIIFLSTFLVSTKILEKHKCVTDGVEILEKGKCFTDWECVRNSWLCPVDLVVRCIKETCKCIKILEPINVVPT 
>237-TC31817 
VETLRLFYIMILFVSLYLVVVDGVSKLAQSCSEDFECYIKNPHAPFGQLRCFEGYCQRLDKPT 
>238-TC29155 
AKLMKLFYVMIHFISLLLITTNVRAYDDCYNHTECTNKIKCVPPRIAQCFRFKCDCIRLNNGPKTPWSATPKRVHISPTRKNDF 
>239-BG582888 
NGPILKFVYLIILLIYPLLVVTEESHYMKFSICKDDTDCPTLFCVLPNVPKCIGSKCHCKLMVN 
>242-TC31523 
VKFVYVMIIVLSSFVVAINSDGYLECTTDYDCREEWLCPPDMEAKCFVSFALARFLSKGKCLCV 
>243-TC33871 
MVAVTKLINVMLIFLTLFLGALSIFPEHNECRTSFDCRKYFCQLPLRPTCNYVEIFRHYYDTTCGCA 
>244-TC38769 
KFVYTMFILISLFLVVTNANANNCTDTSDCSSNHCSYEGVSLCMNGQGICIYE 
>245-TC29401 
MTAILKVAYIIMIICLFLLHDAASDDYLKYIYRCQNDGDCDQICATHGISKCVATMCFCNLNL 
>246-TC41537 
VEIHNFIYAMILLVFMFIVVVDSWSWGLTTECVTELDCYKKYRLPAEKKMKCIRGSCYRVRE 
>247-TC33807 
GRLDKIHKFIYALIFFLALFLVVNARNGCIVDPRCPYQQCRRPLYCRRR 
>248-TC29409 
AIILEFIYIVVLFFSLFFVVTDAYNITCNSALDCASNRCILPGMPICVTNKCLCV 
>250-AW980554 
ISLFLVEASPLQRPCVTVXDCPPVKKPLKMWCIKQTCFYGFGKRPDL 
>251-TC31009 
MVGILKLVYIVIIYVSFFLVVCKGETCVTVDDCQGKHHLPPGYHFICMNSRCVLIYYN 



>253-AJ388924 
IKIIKFVYAMTFLIFLFLFITDTAGECITFLDCLHLPCMPTETQLCVDKKCICMGLTIKSKNNYIT 
>254-AW775228 
TIIMLFIFVIVTDASYPCKIHRDCTTITCSYPLVPRCLIQKCYCGFN 
>255-AJ388700 
LKLVYIAIIYVSFFLVVCEGEKCVTADDCQGKHHMPAGYHFICMNARCVLVYYN 
>256-TC29417 
MKLFYVLIYFISLFLVINVQAFFDCENHDDCKNKIKYVLPRIAECRDYKCNCFPLNLSKTLWSASTKRVHKSLAQTNDFLH 
>257-TC28823 
MTTILKFPYIMVICLLLLHVAAYEDFEKEIFDCKKDGDCDHMCVTPGIPKCTGNQRFSVWVFGGSFLQHWSCHSSRS 
>258-TC40984 
ALVIFLSLILVVTSNDIKCTVAGDCAEFFRCPPNTFVRCISNICICRLVYLNTFLIIF 
>259-TC28808 
ALMIFLSLILVVTSNDIKCTVAGDCPDFFRCPPNTFVRCISNICICRSLSH 
>260-TC28809 
MAQISKSFYALIILLCLSLIVTGKDITCNVAGDWPEYFRCPPNTFVRCVSNICECRGLSHQQP 
>261-TC42201 
LISVHALSVFIFPFLVVIIRDKPAPIPCKFHADCPIMLSIVVECINNVCEFIDI 
>262-AJ388896 
LYWLLTLNAAENIECEVDADCPKSQVNSFVIKCIKNLCLYTKVHILYDTISKSESTLPQQKKSLRVHLHISRKNELLH 
>263-BG581442 
MDEVFKFVYVMIIFPFLILDVATNAEKIRRCFNDAHCPPDMCTLGVIPKCSRFTICIC 
>264-TC42927 
IFTHWYIASIYVSLFLVVIEDERECVTDADCQKKYPCPYEHLLKCVSGYCVGVTGF 
>265-TC34120 
MVEILKFSHALIIFLFLSALVTNANIFFCSTDEDCTWNLCRQPWVQKCRLHMCSCEKN 
>266-BE999118 
KFIYVIIFFILMFFVLIDVDGHVLVECIENRDCEKGMCKFPFIVRCLMDQCKCVRIHNLI 
>267-AW981021 
LILFISLFLDVVKGHDQRECYTNYDCCVKYSCPYKHMVKCVGGYCLGFRNDYGKKNLY 
>268-TC42933 
VSLFLAVVKSYDSKECYSDSDWHKKYSCPYTHMMKCVGGYC 
>269-TC32650 
MAIIKFIYTMFLFILLFVVPTKVDGRITHDPSTRSTVSGGFGKCVRDADCVDEVCSPGCNKRCVGFECQCPL 
>270-AW574028 
MALKFYSLFYIQLFIPFHLLNFLAYITAVYGCNDDTDCPPSCTTRGCPDSCAYPHVLRCIGKNCVCT 



>271-TC34716 
ALIIFISLILSVANANPMYCFNDDDCRELKCSQPRVRKCRMFLCRCEEVDKEDEK 
>272-BG583854 
AMIIYLYMLTIVTNAVTICDSDQDCRRYRCDPPEYPRCLGILCKCVYVSG 
>273-BG583616 
MAKLMMFFYVMIYFFVLVACQKRRRSTECRNDSDCEKMVKCVLPRIARCIKYRCQCRNFLESFE 
>274-TC42844 
MVEVTKLVNVMLIFLTLFVVALSNDTEYTDCLQHSDCQAYACELPFKPDCLMVEYAPQFFRLACGCV 
>277-TC38467 
IMATDGVYLCEDDEDCHIMPCMVPEYAKCIRMICQCC 
>278-AW981107 
MANNHMLIYAMIICLFPYLVVTFKTAITCDCNEDCLNFFTPLDNLKCIDNVCEVFM 
>279-TC31810 
HMVIHFVFLFLVVYGSGIAEKECITDDDCNRKYPMHANRGLQCLNGECKSSRIIKSR 
>280-AW980614 
MTPITKNIFDMIIFISPLIVTMSMRVLCGRDGRCPKFMCRTFL 
>282-AW574154 
IKFMYVIIIVLFVFLSVRKNTDAKNICIDDVHCQKYKCSPGLYPTCINGWCECK 
>283-AW980625 
SCQNDFDCPESMCEFGMIRGCISYKCQCHEAY 
>284-BG580138 
SQIIVATNAQKIRRCFNDAHCPPDMCTPGVIPKCKFTICKC 
>285-BG583185 
RNYFFFDIIISLVLVVTCNCIPMIHPLLYKKRVVPNCQTIVDCPDNMCTHPKEVYCIGYRCYCLK 
>286-_BG583330 
AANNVDANIMNCQSTFDCPRDMCSHIRDVICIFKKCKCAGGRYMPQVP 
>287-BG583768 
AFLIFVSLFMVATNESIPEVLPCLFSNECPPDLCPIDLFPKCINLSCQCSAEFYNID 
>288-TC30636 
DMIIFLSPLIVTMSMKVLCGRDGTCPRFMCGPGIIPKCVGRYCEC 
>289-TC30891 
ICLFYDSISFLLLVTTKEDGSVECIANIDCPQIFMLPFVMRCINFRCQIVNSEDT 
>290-TC41423 
NVNGWTCVEDSDCPANICQPPMQRMCFYGECACVRSKLCT 
>293-AJ388733 
MAIIKFIYTMFLFIFLFVIPTKVDGRITHETLPLPVSKPIPILGGECISDADCKHPECDNCRGVCLNSRCICMARSGWTYTIPQN 



>294-AW573781 
AIIYLSLFLFVFEDKRECDTNFDCQQKFSTQAEDLLWCIRGYCMSIPN 
>295-AW980877 
AKNIDALHCNNDNECPPSTWKPFVRCKMNRCIYSRVQPPWAC 
>296-BE997418 
FSFLFLVVATLIEECVTDADCYKIYPEASFLHMFCIDGVCKTPIPL 
>297-BE998368 
EIDECESNVDCSKSYIINWDKNYVHKCINNRCEWIKIIRRR 
>298-BG580108 
LYLVDLGCVTDADCKDKFPGNKYPIKCINGICKSVPN 
>299-BG581778 
MLIHVFFLFIVRKYGSECISDTDCNVLYPMYINRRLRCIQGICHTTTARRR 
>300-BG583878 
VSLCLVVADGVKNINRECTQTSDCYKKYPFIPWGKVRCVKGRCRLDM 
>302-TC35342 
AIHCNDVNDCPPDISDPFVRCESNRCIYSRLEPPFGC 
>303-BE998007 
YALMIFIFLSIAVSITGDISRNLARASRKKPVDVIPCIYDHDCPRKLYFLERCVGRVCKYL 
>304-BE998784 
IIIKFVNVLMIFLSLFHVAKNDDNKLLLSFMNKDSDCPYNMCPSPLKEMCYLIKCVCGVYGPIKERRLYQSHNPMIQ 
>305-BG580788 
ISLFLVVYCEKECANDIDCYKIFLGPPLIPMKCIDGECKRIT 
>306-BG581951 
VSLYLFVIYAEKECDTDADCRKKFAGANQHLLWCNNGYCECHTH 
>311-BG582082 
GLFSFFIPTGWRCKKTDDCLKIEFCKFPKIARGTKPKFLFFEFGTGFCTWDD 



ALLIGNMENT OF PEPTIDES 
 
>001-TC35566 
          MAQFLLFVYSLIIFLSLFFGEA------------------------AFERTETRMLTIPCTSDDNCPKVISPCHT-----------KCFDGFCGWYIEGSYEGP 
>002-TC40310 
          -----------------------------------------------RTEPMLTTYLILCVSEADCPKVVKPNYT-----------MCAGGICWQSVQGSNQGP 
>003-TC32628 
          -TQFLLFIYSLIIFLSLFLGEA---------------------ALERTRTTMLTSYNIGCKSDADCPKAIEPHYT-----------RCVDGHCWLYFGEGPKLHN 
>004-TC35570 
          MAQFLLFIYSLIIFLSLFLGEA----------------------WFKRTETGEIIWVVRCVTDTDCPKMGEPQYF-----------KCLNGVCLEHIRELP 
>005-TC40328 
          -------------------GEA------------------ALERTETTMHNVQPSHFIPCFTAADCPMIDEPHYI-----------ECVTGFCWALMRNLH 
>006-TC36149 
          MAQVIMFVGALIIFLSLFLVET-------------------------------KKTDIPCDSRNDCPQQILPRYV-----------LCVNGLCRIYFP 
>007-TC32071 
          MAQFLLFIYSLIIFLSLFFGEA------------------AYERTEPIMHNGEPINLIPCVTVADCPRMDEPLHM-----------TCLVGACWPCIRSLY 
>008-TC35568 
          MAQFLLFIYSLIIFLSPFLGEA----------------------VFKRTETGEIIWTLPCATDTDCPKMGEPMYF-----------KCLNGFCLEHIRELHD 
>009-TC37550 
          MAQILKLVYAFTIFLFIFLVVTNG---------------------------------QECKDDGDCPTNMCLPSLVS---------KCINFICECTHSMSTD 
>010-TC30499 
          -------FYALIIFLSPFLVDRRS-------------------FPSSFVSPKSYTSEIPCKATRDCPYELYYET------------KCVDSLCTYW 
>011-TC36630 
          MAQIIPFLGALIIFLSLFLVES-------------------------------KQTNIPCKSAEDCPKPIYPRYV-----------LCSYGFCRIFFP 
>012-BG580142 
          ---FLMFIYVLIIFLYLFYVEA--------------------------AMFELTKSTIRCVTDADCPNVVKPLKP-----------KCVDGFCEYT 
>013-TC41428 
          -EEFLLFVYFIIIIVSLFLVEA------------------------------REPTKIPCVSDSDCHKVKKPLLL-----------TCIDGICQYTLEATPFD 
>014-AW127115 
          MAHILMFVYALIIFLSPFLIG-------------------------RKGGPPGGRTYIPCISDDDCIVAQPPYVL-----------LCVNNFCTYFKDDDLPQR 
>017-TC38410 
          ---FLFFIFVLMIFLSPFLVEM-------------------------------EKTHVRCITADDCPKVERPLKM-----------KCIGNYCHYFLNNF 
>018-TC28998 
          MAKIANFVYSMIIFLSLFLVATKA------------------------------EWYYPCNTDSDCPQNMCPPDMEP---------RCWTGYCSSCYIRWGK 
>019-TC39528 
              MKFIYIMILILSLFLVQFLTC----------------------------KGLTVPCENPTTCPEDFCTPPMIT---------RCINFICLCDGPEYAEPEYDG 
                                                               PVEEYDHKGDFLSVKPKVINENMMMRERHMIKEIEV 
>021-BG582263 
          MAATSKFIYVLSHFLFLFLVTKITDA-------------------------------RVCKSDKDCKDIIIYRYIL----------KCRNGECVKIKI 
>022-TC33888 
          MVKILKFIYVMIIFLSLFLVATNVNA------------------------------INKCSQDSHCPKDMCKKPSKP---------RCVVSPKLPLSSKSGVCTCV 
>023-AW980550 
          MAKIVKFIYVMIILIFLFLVSTNIGA----------------------------+IRDKCFRPSDCPPSMYCDAGFQI--------GCVRKICTCLRILAPIDFVPT 
>024-TC42492 
          MAKTFEFVYAMIIFILLFLVENNFA----------------------------+AYIIECQTDDDCPKSQLEMFAW----------KCVKNGCHLFGMYEDDDDP 



>025-AL374070 
          MVKTLKLVNYMIFFLSIFLVVKNVDG----------------------DDVVFQYVFDGCRIDADCPISGLQLLKW----------MCINNECEFNHVRPRYV 
>026-TC42818 
          -----------------FLVSKNVA----------------------------+LYIIECKTDADCPISKLNMYNW----------RCIKSSCHLYKVIQFMV 
>027-TC37846 
          --EIVKFVYIINIFIFLFLVATNVEA-----------------------------KFTRCFRDSDCPKTLCHSPGKA---------KCMHHSICKCIFFGYNI 
>028-TC42570 
          MTKILMLFYAMIVFHSIFLVAS---------------------------------YTDECSTDADCEYILCLFPIIK---------RCIHNHCKCVPMGSIEPMSTI 
                                                                 PNGVHKFHIINN 
>029-BE997548 
          MVKTFKFIYSIIIFLSPFLVVMNVDG----------------------------+ELIKCTMDADCPTSLNRKW------------LCINNICRKMCVTNV 
>030-AW574215 
          MAESPKFVYVLILFISIFNVIIVC------------------------+DFAFLPTSRNCITNKDCRQVRNYIA------------RCRKGQCLQSPVR 
>031-AW573795 
          MAKTTKLIYVMILFLSLFLVAKNVTA------------------------------QIRCNDAFECRRSAICNFPNKW--------KCNDHKCECV 
>032-TC29819 
          --ETPKLVYVLILFLSIIFSIIVSNS------------------------FPDKIFIGDCKTDKDCKPKRGVNF------------RCRKGKCYPR 
>033-TC42762 
          ----VKFVYVLILFISLFLVLIVCDSA-------------------------FVANTETCITDKDCPNGRNYIG------------RCRKGHCQQRLVR 
>034-Mt0230 
          MSKILKFVYVPILYFSILLVLTIHDQVYF-----------------------+NNNSPPCVTDKDCPRPQFRKSNV----------RCRNGHCVNLGN 
>035-TC36162 
          MVKTPKLVYVLILFLSIFLSMIVS------------------------NSSFLGTFISSCKRDKDCPKLYGANF------------RCRKGTCVPPI 
>036-TC40314 
          MAKILKCVYVPILYFSILLVLTIYDQAYF------------------------+NDPRPCVSDKDCPRPKFQKSNV----------RCRKGYCVNLDG 
>037-TC35546 
          MAKILKFVYVPILYLSILLVLTIYDQVYF------------------------+NNSPPCVTDKDCPRPQFRKSNV----------RCRNGYCVNLGN 
>038-TC34692 
          -----KYVNGPILFLSILLVLMSYG-------------------------SNYSPTPFPCLTDKDCTRRKGFSV------------TCRKGFCVEFKHF 
>039-TC37311 
          -AKTIKCLNVLILFLYMFLVLTLLDFGSS-------------------------TTPTPCRTDQDCPRKKKFSV------------TCRKGFCAEIRHVY 
>040-TC33271 
          -GETLKSVYLLILFISLFLVIIVSHS-----------------------VTSPWVLKQHCVTDKDCPQMGKIKI------------RCRNGECVQGF 
>041-TC31851 
          ---TQKLVYVILLFLSIFLFTNSPLS---------------------------QIIFSECKTDKDCPKYQRANI------------RCRKGQCVRI 
>043-AJ388915 
          MVQTPKLVYVIVLLLSIFLGMTIC------------------------NSSFSHFFEGACKSDKDCPKLHRSNV------------RCRKGQCVQI 
>044-AW127094 
          MTETLKFVYILILFIFIFLVLMVCDSA------------------------+FIQLSKPCISDKECSIVKNYRA------------RCRKGYCVRRRIR 
>045-TC29160 
          MADTLKFVHVLILLISIFLVIIVSS----------------------------+FIFLPCITDKDCQTLKKNKGKG----------RCRKGFCVDGLIG 
>046-BG582939 
          -----------ILFLSIFLCIIVSNSSFS------------------------KTFDRACKTDKDCPKLRGVNV------------RCRKDQCVTV 
>047-TC29828 
          MTETLKFVYVLILFISIFLVIIVCES------------------------+SFFPSSPVCKTDKDCPQLRGYTA------------RCRKTQCLLIPRG 



>048-TC34565 
          ------------------LVIIVCDS-------------------------IHFHVSRPCMTDDDCAPEKYYNI------------RCRKGFCVQIRKY 
>049-BG583759 
          ------------------LVIILCDS-------------------------AYFPNSRPCKTDKNCAQVKNYIS------------KCLKGLCVQEE 
>050-BG582494 
          -------VYILILFICIFLVMIVCDS-------------------------AYLPLSRSCITDKDCSRVKNYNA------------RCRKGYCQYLQY 
>051-TC34119 
          MAEIIKFICLTILFLSLFLVAA----------------------------EEDIGGHLECVEDEDCMEESCPIFSVH---------KCKNSGCECDEMFR 
>052-TC31686 
          MAETLKFVYVMILFLSIFLVITISNS-------------------------NPYIINIVCKTDKDCPKVQGANI------------KCRSGKCVQA 
>053-TC31903 
          MTHISKFVFALIIFLSIYVGVNDC-------------------------------KRIPCKDNNDCNNNWQLLACRFEREVP----RCINSICKCMPM 
>054-TC28579 
          --YISKVVYALIIFLSIYVGVNDC-------------------------------MLVTCEDHFDCRQNVQQVGCSF-REIP----QCINSICKCMKG 
>055-BG581420 
          -GYIFKFVYALIIFLSIYVAVNDC-------------------------------IRIHCKDDFDCIENRLQVGCRLQREKP----RCVNLVCRCLRR 
>057-TC33488 
          --YISKFVYALIIFLSVYLVVLDG-------------------------------RPVSCKDHYDCRRKVKIVGCIFPQEKP----MCINSMCTCIREIVP 
>058-AW574108 
          MAQISKFVYALIIFFSLILAVTNA-------------------------------GLFRCKVDIDCPQILCFDEQIA---------KCIARMCECDYE 
>059-TC35567 
          MDLVHMFVYAFIIFLSIPLPPARS--------------------------------DFPCKTKDDCAQQIDYIA------------ECIIGFCRYFTPFEHPF 
>060-AW127276 
          MTQISISFYALIIFFSLFLVVTNG-------------------------------RNKTCNYSSECLFHNCPLGWVM---------KCFTYFCACSRL 
>061-TC31162 
          ------FVYAFTIFLSIPLPPVRS--------------------------------DFPCKTKVDCPQHKKYIA------------ECIFGFCRHFKPLEHPF 
>062-TC34841 
          -AQILLFAYVFIISISLFLVVTNG-------------------------------VKIPCVKDTDCPTLPCPLYS-----------KCVDGFCKMLSI 
>063-BE999264 
          ---LHMLIYAFIIFLSIPLPPTRK--------------------------------TIPCKTKVDCPQQIYYVV------------ECLDGFCDYWRD 
>065-AW208234 
          -ARVISLFYALIIFLFLFLVATNG-------------------------------DLSPCLRSGDCSKDECPSHLVP---------KCIGLTCYCI 
>066-AW684085 
          ---------------SILLIVS---------------------------------DRIPCIDDMDCPDMFPSLNT-----------QCIDNFCDVVL 
>067-TC30488 
          -SQILMFVSVLIIFLSLFLA-------------------------------DTKQTNIPCENKRDCPQPLYPKFV-----------TCFEGLCRMHYPLKKI 
>068-TC36358 
          RSQILMFVYFFIIFLSLFLVES-----------------------------IKIFTEHRCRTDADCPARELPEYL-----------KCQGGMCRLLIKKD 
>069-TC42901 
          MAQLIIFVYALIIFLYLLFVEA-------------------------------QITKLPCVTVDDCPKVEKPIPMVA---------KCFGKRFSRHCHYFYF 
>070-AW127185 
          -------VYVLIIFLSLFLIEA------------------------------SIKTKIACVTDNDCPRAIKPVVM-----------WCINNYCHYYLYGYQ 
>071-TC30728 
          -AQNKYLFCAFIIFLSLFFVLTKS--------------------------------SIPCKTRTQCPEKMCRLPKFV---------WCIDGSCVCA 
>072-TC29634 



          MTLLLKFLYALIIFISLLFVVTNG-------------------------------AQFLCSDDSDCPRDLCVRNSLTL--------RCVNYICQCR 
>073-TC30001 
          -TQFIFFIYVLMIFLSLFLVES-------------------------------EKLDIRCATVDDCPKVTKPVVM-----------MCTGKFCHYFFVRKQIL 
>074-TC40611 
          MARISLFVYALIIFFFLFFVLTNG------------------------------ELEIRCVSDADCPLFPLPLHN-----------RCIDDVCHLFTS 
>075-TC31240 
          -AQILKFVYALILFLSLFFILING-------------------------------DRIPCATDADCPPKILPIIH-----------KCINNFCKLKLYN 
>076-TC33313 
          -----MFGYTLIIFFSLFPVITNG-------------------------------DRIPCVTNGDCPVMRLPLYM-----------RCITYSCELFFDGPNLCAVERI 
>077-TC35353 
          MAHFLMFVYALITCLSLFLVEM-------------------------------GHLSIHCVSVDDCPKVEKPITM-----------KCINNYCKYFVDHKL 
>078-BE124600 
          MVHILMFVYALIFSNFIFLVEA-------------------------------NMVVLGCVSDDDCPKVPLPRFL-----------KCIANLCCLVRKKDL 
>079-BE999796 
          ------FVYHMILFLSLFLFIKNVDG-----------------------------AFVKCETDDDCPKYNGFRKY-----------ECVNNWCRLTGLH 
>080-TC31234 
          -----SKTIMFLYAMTLFLFLLHIEKSSG--------------------------VLIDCKTVKDCPTSYTKIY------------RCKDNKCRFSFVIGL 
>081-TC35331 
MTETLKFVVTKKKTLKFVYAMILFLSFFLIASEVGA------------------------------HFGCETDADCPRSTDKNFFL----------RCINKKCEWAAKRH 
>082-AW208174 
          MTKIFKFIHAMILFLSLFLVAES------------------------------YFADILCKVHEDCPQKSTHKY------------YCIDDECFLYYWEAP 
>083-TC31652 
          -----KFVYTMILLLSLFLVTTKVGA------------------------------YIACQSEIDCPPNYSFLFAI----------RCIKQKCVTVGRYL 
>084-TC36391 
          MTKTLKFICIMILFLSLFLVAES------------------------------FATGMPCKTDKECPNTSTHKY------------KCINDDCFCFYIYWPLGNSLV 
>085-TC35958 
          MTKTLKFIYVMILFLSLFLVAES------------------------------FFVDIMCKVHEDCPQKSTHKY------------YCVDDKCFLYYWEGKP 
>086-TC30376 
           MANTHKLVSMILFIFLFLVANNVEG------------------------------YVNCETDADCPPSTRVKRF-----------KCVKGECRWTRMSYA 
>087-TC29251 
          ---AHKLVYTIILFIFLFLVANNVEG------------------------------DIVCITDNDCPPNTLVQGY-----------RCIDGKCESVFLSYR 
>088-TC38212 
          MAKTLNFMFALILFISLFLVSKNVA-----------------------------IDIFVCQTDADCPKSELSMYTW----------KCIDNECNLFKVMQQMV 
>089-TC36530 
          MAKTCKLVFALILFVSLYLVSMS------------------------------AELGGPCRSDEECPQLSLRFFAI----------KCRENVCIYVDLDPYKPRAEK 
                                                               NQFLH 
>090-BG583128 
          -KILKFIYATLVLYLFLVVTKA---------------------------------SDDECKIDGDCPISWQKFHTY----------KCINQKCKWVLRFHEY 
>092-TC37621 
          --KILTFLYALVLFLSLFIFSIAA------------------------------QNLMKCNTDDECPKFDDKFPLSF---------KCINDGCRMVINDKYKHKTVQKLL 
>093-BG581786 
          ----VKYVYVIIIFLSLFLVATKIEG-----------------------------YYYKCFKDSDCVKLLCRIPLRP---------KCMYRHICKCKVVLTQNNYVLT 
>094-TC35791 
          MSNTLMFVITFIVLVTLFLGPKNVYA------------------------------FQPCVTTADCMKTLKTDENIWY--------ECINDFCIPFPIPKGRK 
>095-TC39812 



          MAEILKFIYNAILFVSLYFIVIYG-------------------------------+ELVCDTDDDCLKFFPDNPYPM---------ECINSICLSLTD 
>096-TC28695 
          MARTLKFVYAVILFLSLFLVAKG------------------------------DDVKIKCVVAANCPDLMYPLVY-----------KCLNGICVQFTLTFPFV 
>097-TC29173 
          MSQIFMFAYVLIIFLSLFHVET-------------------------------NIHKIGCKTSEDCPYLG----------------KCIEDFCQFKK 
>098-TC40384 
          MAKIVYFVYSMIIFLSLFLVTTKA-----------------------------AERIYRCLDHSHCPTFMCSPGLKP---------KCMNPKVCKCVPVQSRKYYALT 
>099-TC33084 
          MAQKFMFFYALIIFLSSFYVIINT---------------------+IDPPHHITNHEIPCKYNHDCPTILDYIS------------ICPYHYCEFWRTY 
>100-TC32805 
          MIETLKFVYAMILFLSLFLITSEVGG-----------------------------LYIGCETDRDYPPLANKTFYL----------KCIDKKCEWTVTDSLSTRSGR 
                                                                 MQKLSI 
>101-TC37320 
          ----LKFVYVIILILSLFLVAKGGG------------------------------KKIYCENAASCPRLMYPLVY-----------KCLDNKCVKFMMKSRFV 
>102-TC37749 
          MAEIVKYVYVIIIFPSLILFATNIEA-----------------------------+IIRCFHDADCVHKICHPPQIR---------KCVSKICKCRLMITQKDYVLT 
>103-TC36312 
          MAKIVNFVYSMIIFVSLFLVATKGGS------------------------KPFLTRPYPCNTGSDCPQNMCPPGYKP---------GCEDGYCNHCYKRW 
>104-TC38808 
          ----EDFLYSMIIFLSLFLVATKS-----------------------------EPGGHRCSTDSFCPPNMCPPGMTP---------KCVRFRCKCVPIGWKNLSHVLA 
>105-TC42600 
          MAEILKFVYIVILFISILLVVET--------------------------------+EQYCVDDADCQKLYPFHRQLSL--------KCIRAFCVKLVGQANDDLFPS 
                                                                  TVHAADATGLGIDAK 
>106-TC31909 
          MAKIVNFIYSMIIFLSLFLVETNA-----------------------------QCIYPACFKDHMCRQLKCSPGRTP---------KCVNYQCRCSPQALGSYHLLT 
>107-AJ388800 
          ----LKFVYAMIIFLSLFLMATNIDS-----------------------------ALIECQIDDDCPPIKFAKY------------LCINYKCRKICLGE 
>108-AJ388916 
          ---------AMILFLSLFLVARG-----------------------------EEIIIIKCQTAKDCPDIYNLFPLVY---------KCIDNICVDVKLEPPYDMSIT 
                                                              PNSVHK 
>109-TC32880 
          MVGILKFVCPFLFLYFLLLSMLVISG---------------------------KHDYHMFFQRIPCPKDKIL--------------DCNLLECWCK 
>110-Mt1942 
          -TQTLIFIYALFIVVSLFLVVTS-------------------------------ETRIPCVSRNDCPKRPYPLFM-----------KCIDNFCEIWKIGKE 
>112-TC38013 
          -EDIVKFVYVIIIFLSIFIIATNMEA-----------------------------+KTICIGDSDCRNERCMPGIKP---------VCSEGWCDCIGFIP 
>113-TC32321 
          MAKTLKVMYTMVLFFSLFLVAKNVDA------------------------------YVWCETVEDCFKSQYFIFDCINN-------QCINVGKNPKEPRYPGIPRDQ 
>114-AW775212 
          ---VVTFIYVMIIILSLFQLLINA------------------------------REKVNCLDDADCLEVSCLNGSNA---------ECVGNSCVCVFVFYRENFDEQFRR 
>115-BG582685 
          MNPNIRLFYDLIIFLSLLLVLTDG--------------------------------SVPCLTSFGCPRSTCYPPSTP---------NCILRICECI 
>116-TC34696 
          MGETLKFVYTMSIFLSLFLVVTSIVG----------------EEWNSHSWNSEFYLKKSCSSDFDCPRTMCIKLSLA---------RCFNDFCHCY 
>117-TC29483 



     MARILKNVYTIIHFLIINFLLLFHVLNVRR------------------------QTEPPGPLIPCEFDYDCPLIDCIRTSDS---------RCINGNCHCRE 
>118-TC29226 
          MAQILFYVYALLILFSPFLVA----------------------------RIMVVNPNNPCVTDADCQRYRHKLATRM---------VCNIGFCLMDFTHDPYAPSLP 
>119-TC36319 
          MGETPKLVYVIILFLSIFLCTNSSFS--------------------------QMINFRGCKRDKDCPQFRGVNI------------RCRSGFCTPIDS 
>121-TC37390 
          --AILKFIYAMFLFLFLFVTTRNVEA------------------------------LFECNRDFVCGNDDECVYPYAV--------QCIHRYCKCLKSRN 
>122-TC35788 
          MAVILKFVYIMIIFLFLLYVVNG----------------------------------TRCNRDEDCPFICTGPQIP----------KCVSHICFCLSSGKEAY 
>123-TC31894 
          -AKLVKLVYVIIVFYTLFLVATEIVSG------------------------------IPCNDDVDCPQTLCEQLIADFKYMIDFKSECVSRMCACTGSPV 
>124-TC35233 
          MAHILKFVYATILVLFLFFVATKVDG----------------------------AVHKECKTDVDCRQIWFVT-------------KCINHECQPIL 
>125-BE997399 
          --ELVKSVYVIIVFYTLFLVGTEIVSGHA------------------------------CTVNADCEQSMCDPFCVGGYHFTP---ICVIGWCVCVGNRVAPVL 
>126-TC35500 
          -----------IIFISLFLVVTSET-------------------------------HIPCVHHDDCPKRPYPRFM-----------KCVDNFCETWIIGWE 
>127-TC37246 
          TVQILMFVSALLIYIFLFLVITSSA-------------------------------NIPCNSDSDCPWKIYYTYRCNDGFCVYKSIDPSTIPQYMTDLIFPR 
>128-BE999005 
          MAQTLMLVYALIIFTSLFLVVIS------------------------------RQTDIPCKSDDACPRVSSHHI------------ECVKGFCTYWKLD 
>129-TC38423 
          ---------ALINFLSPILVEMTTT-------------------------------TIPCTFIDDCPKMPLVV-------------KCIDNFCNYFEIK 
>130-TC34146 
          MVKTFNFVCTMVLLFFLFLTAKKVYA------------------------------YHLCKTRFDCPRTYLLFFPRMW--------KCINRRCRYVYFFE 
>131-TC34046 
          MAQIFKFFYVMTIFIYLFLVSTTVDA------------------------------GMRCNHVSDCPKDTFCWLDSHM--------QCIKHQCKCVRIFEPIDPA 
>132-BE998272 
          -AISYKFVYAIIFFIFLFLVANNVEG------------------------------YIVCITDNDCPENTEVRQY-----------ECIEGRCRLSRVLNP 
>133-TC36625 
          MAQILILFYVMTIFIYLFLVSTNVDA-----------------------------+GIRCRNVYDCPKATYCRAGSHRV-------QCIKHQCKCVRIFESIDPA 
>134-TC42836 
          ---------AMILFLSLFLVAKEIEG---------------------------------CEDDSDCPQIFNFHPFIC---------KCINNECEKVILQKGYMSMKP 
                                                                     KILHKRYTRKNEFLH 
>135-TC29002 
          MAEIVKLIYVMIIFFYVFLVSMNVDA-----------------------------+SDECVKVSDCSPTKYCLPGRRM--------ICSKGKCKCLRNMFIPIPE 
>136-TC41544 
            MAHKFVYAIILFIFLFLVAKNVKG------------------------------YVVCRTVDDCPPDTRDLRY-----------RCLNGKCKSYRLSYG 
>137-TC34482 
          -DKTLKFVYIMILFLSIFYILIVCDSNA-----------------------+FGMTLRPCLTDKDCPRMPPHNI------------KCRKGHCVPIGKPFK 
>138-BG583579 
          ------FVYALINFLSLFLVETAIT-------------------------------NIRCVSDDDCPKVIKPLVM-----------KCIGNYCYFFMIYEGP 
>139-TC33696 
          MAQILFYVYALIILFSPFLAA-----------------------------LVIIDHHKPCVSDTDCAFYLDIPPTVK---------YCSDGLCAWYFPDNPLP 
>140-TC40943 



          ----VMFVYTLIVFLFPSHVIT-------------------------------NKIAIYCVSDDDCLKTFTPLDL-----------KCVDNVCEFNLRCKGKCGERD 
                                          EKFVFLKALKKMDQKLVLEEQGNAREVKIPKKLLFDRIQVPTPATKDQVEEDDYDDDDEEEEEEEDDVDMWFHLPDVVCH 
>141-BG580594 
          ---VVMFVYTLIIFLFPSHVVT-------------------------------NKIAIYCVSDDDCLKTFTPLDL-----------KCVDNVCEFNLRCKGKCGERD 
                                              EKVVLVKALKKIDEKLVLEEQGNAREVKITKKLLFDGIPTPATKDQVEEEDDYGDDEEEEEDDVDMWFNLPDVVCR 
>142-TC41524 
          ---------SLIIFISLLTSHP-------------------------------------CISDDDCPEALSPQFP-----------KCIHNVCVYFVEE 
>143-BE997676 
          MAETLKFVYVLILFISILFVVIVCDS------------------------+SYIPISHPCTTVKDCPEVKNYKS------------RCLKGLCISGRLR 
>144-TC29276 
          MAKMLKFFFAIILLLSLFLVATEVGG-----------------------------AYIECEVDDDCPKPMKNSHPDTYY-------KCVKHRCQWAWK 
>145-BG581396 
          -AQVIMFVYDLILFISLILVVTGINA----------------------------EADTSCHSFDDCPWVAHHYR------------ECIEGLCAYRILY 
>146-TC35581 
          --GVLKFVYAIILFLFLFLVAREVGG----------------------------LETIECETDGDCPRSMIKMWNKNYRH------KCIDGKCEWIKKLP 
>147-TC29568 
          -SETLKFVYVLILFISIFHVVIVCDS------------------------+IYFPVSRPCITDKDCPNMKHYKA------------KCRKGFCISSRVR 
>148-TC30863 
          --KTLNYVYVLILFISIFLSITVYG-------------------------YIPGIVNKPCKTDKDCPKKPPHNI------------RCRKGQCVEIL 
>149-BG583836 
          ----------------LFRVEA-------------------------------EHLKIRCVTDDDCPKVEKPLHM-----------YCGNHWCAYKLHFV 
>150-TC35985 
          MAGIPCYFYGSIIFLSLFLLAAFFEKGYM----------------------------IPCATSDDCLKNMCRPPLTP---------RCIEHNCKCK 
>152-AW980979 
          -AEIFKFVYKWILFVSLFLVIVA-----------------------------+KEDDIECVTDADCYEKLPALQRAVM--------KCIQGFCKIHI 
>153-TC35251 
          -AQLSYIFYAFIIFLCVFFVPTKSNS-------------------------------IPCTTHAQCPGDMCELPQIV---------WCVVGFCECA 
>154-TC30459 
          -AWNLKFVYVMVLFFSLLIVVINIDA-----------------------------+YRSCKTDDDCPDYLCTSPKIG---------KCMDNDCYCI 
>155-TC37055 
         RLVEALKLVNVLILFLSIFLSIIVSTSS-------------------------FPWKLYPCVTDKDCPRKNRHVV------------KCRKGYCVGVQII 
>156-TC29254 
          MAEVIKFVNVIIIFISLFPFAMTVDA-----------------------------NMVICTQDFDCQTKICPFDLQP---------KCTILFEFLLSLCGCV 
>157-TC37816 
          MAAIIKFIYTMFLFIFLFVVPTKVDA------------------------------LAGCITDADCVIKKCSSSCRI---------KCIDFRCLCPTGF 
>158-TC35875 
          MARILSFFYALLIFVSLFLVTTNG----------------------------SLPDAPPCLFTPECPPDMCPTDLTL---------KCINLSCQCTIEYDIDPDVVPS 
>159-TC29831 
          MANITKFVYIAILFLSLFFIGMNDA------------------------------AILECREDSHCVTKIKCVLPRKP--------ECRNNACTCYKGGFSFHH 
>160-TC32342 
          MAQIPRYFYAFIIFLYLFHVATT----------------------------NRFLYRIGCDTSNDCPSYMCPPPLSP---------RCTKFYCKCI 
>161-TC32266 
          MAEILKFVYIVILFISILLVVET---------------------------------+EQCVYDADCEKIYPLHRQHLF--------KCIKAFCVRSS 
>162-TC40326 
          MARILYFFYTLLIFVSLFMIAING----------------------------SLPDAPPCLFTPECPPDMCPTDLTL---------KCINLTCQCTSEYDID 



>163-TC31651 
          MAKIIKFVYVMIIIISFFLVATNA--------------------------------KDDCLVDADCVTLVCEFDERP---------QCVINTCRCRPLRFSGFYYEQLH 
>164-TC36556 
          MAAILKFVYIMIIYLFVLLVAVKA--------------------------------FEECKEDADCHPVCSVPGCSNICTLPDVP-TCIDNNCFCI 
>165-TC28696 
          -ARTLKFVYSMILFLSLFLVANG--------------------------------LKIFCIDVADCPKDLYPLLY-----------KCIYNKCIVFTRIPFPFDWI 
>166-TC37420 
          --KIINFVYNMIIFFSLFLVATNA--------------------------------GGCNPCLVTCPDDLLNRCPPGMEPICEYGVIKCYPIGKETNRVLT 
>167-TC42039 
          MARILCFFYGLLIFVSLFMVATNQS----------------------------IPDVLPCLFSNECPPDLCPTDLFA---------KCINLTCQCTAEYDLD 
>168-TC35186 
          MASILKFVYIMIIYLSVLLVVIEG-----------------------------+YPFQECKVDADCPTVCTLPGCPDICSFPDVP-TCIDNNCFCT 
>169-TC41305 
          MGEMFKFIYTFILFVHLFLVVIF---------------------------+EDIGHIKYCGIVDDCYKSKKPLFKIW---------KCVENVCVLWYK 
>170-BE997670 
          ---TMKLVYVIILFLSIFLGITLS-------------------------NSAFSHFIPGCKTDKDCPKFYGSNV------------RCRKGKCVQLG 
>171-BG582252 
          ------FVYVMIIYLFMFNVATG-------------------------SEFIFTKKLTSCDSSKDCRSFLCYSPKFP---------VCKRGICECI 
>172-BG582812 
          -----KFVYIAIYFLSLFFIAKNDATA------------------------------TFCHDDSHCVTKIKCVLPRTP--------QCRNEACGCYHSNKFR 
>173-BE997678 
          ---------VLIIFLSLFFVVINGVKS---------------------LLLIKVRSFIPCQRSDDCPRNLCVDQIIP---------TCVWAKCKCKNYND 
>174-AW573666 
          MAVVIKFVNVMLIFISLFPFAMNVDA-----------------------------NIISCTQDFDCQTKICPFHLKP---------KCIVLEILPHSLSGGICGCD 
>175-BE124548 
          MAEILKCFYTMNLFIFLIILPAKIRG-----------------------------EHIQCVIDDDCPKSLNKLLII----------KCINHVCQYVGNLPDFASQIP 
                                                                 KSTKMPYKGE 
>176-BG581441 
          ----------LLVFLSLFLMVTNG-------------------------------IHIGCDKDRDCPKQMCHLNQTP---------KCLKNICKCV 
>177-BG580843 
          MFKILLFTSSIIVFLSLFFVTY-------------------------------EDFWNVCAYNSDCQSYPCDLGESR---------NCTLNRCICVYNI 
>178-BG582507 
          MGEILKFVYNVILFGSLYLLVIYA-------------------------------+ERECDTDADCQKKFPGSNQHLL--------WCNNGFCDCRTH 
>179-BE997761 
          -----------IIFIFIFLVLIVCDST-------------------------FIHFSIPCITDKDCSILQNYKA------------RCRKGYCLRRKIR 
>180-BE124945 
          ---------------------------------------------------QSIDDVIPCVLNTDCPRDMCPIHLFP---------KCINLLCRCSYWEDN 
>181-BG581198 
          -------VYVIVLFLSLFLAAKNIDG---------------------RVSYNSFIALPVCQTAADCPEGTRGRTY-----------KCINNKCRYPKLLKPIQ 
>182-BG581103 
          ---------AFFIFLSIAHRPPANT-------------------------------IPCFGTKDKCPFNLYYKV------------ECIDGFCYYPV 
>183-TC33762 
          MVKTPKLVYVLILFLSICFSITISNS------------------------SFGRIVYWNCKTDKDCKQHRGFNF------------RCRSGNCIPIRR 
>184-TC34333 
          -------------------SITVSNS------------------------FNSKIVFTDCKTDKDCQNHRGFNF------------RCRKGNCVAKIR 



>185-BG583735 
               MAKTLMFIYIVILLTCVLA-------------------------VIDINAFSFPCKTNSDCPSYLCHYPKNP---------ECVERECICW 
>186-BG582750 
          ----------FIVLLSQFLVVING--------------------------------SIPCETTADCPVAVPPEYY-----------KCMYKVCVLIR 
>190-BG581309 
          ----VNFIYSMIIFLFLFPVATKT------------------------QFLPNYYEFYHCYNHSDCQGSMCPTGSKP---------KCVDQVCECILIRM 
>192-TC42184 
          --------YALIMFLSLFLMGTSG-------------------------------MKYGCKHTGHCPRKMCGAKTT----------KCRNNKCQCV 
>193-TC34601 
          ------FVYVMILFFSLFLVAKG------------------------------DDVKIKCVSAIDCMDLFNLLPIVY---------KCINNICVYEQSSQRLI 
>194-TC40662 
          ----------MIIFLSLFLIATKVGG-----------------------------EHNECETDADCPKHTTIFFVM----------KCIDHICRCMKTSI 
>195-BG581989 
          -FKVLNIVYAMIIFLSISFSITNS-------------------------------FKMFCRYDEDCPPRMCRLPQVP---------QCNEFICDCGMPVYKPYQNKYIKK 
>196-AW573738 
          MAEIGKYIYVIIFFISLFFITTSVEG-------------------------------WRCKTKYDCIKIRFCKFPTIA--------RCTKPDFLFLEYDRGFCTCDD 
>197-BG583398 
          ------LIYVMIIFLCLLLVTMNVNA------------------------------VIKCFQDSDCPKYMCMFPLKP---------KCVYILVFPPPWTAQCICD 
>198-TC38924 
          ---------ALIIFLSLILVVTGIKL-------------------------------IKCTVSDDCPMNFRCPPNTFV--------RCISDLCTCRSLLDEQS 
>199-AW775241 
          ----------------IFLCIAVS------------------------NSSFSEIIDSACETDKDCPKLHKVNV------------RCRKGKCVAI 
>200-TC35956 
          MAKVTKFGYIIIHFLSLFFLAMNVAGG------------------------------RECHANSHCVGKITCVLPQKP--------ECWNYACVCYDSNKYR 
>201-TC30303 
          MAKIIKFVYIMILCVSLLLIVEAGG--------------------------------KECVTDVDCEKIYPGNKKPL---------ICSTGYCYSLYEEPPRYHK 
>203-TC30201 
          MAEIIKFVYILILCVSLLLIGEASG--------------------------------KECVTDADCENLYYGNKWPL---------ICSNIGYCLSSYEEPPHK 
>204-TC39188 
          --KIMKFVHAMILFLFLFAINVTA-------------------------------FRDPCNFDFDCRNSNCTAPYVA---------TCMYEHCYC 
>205-AW775198 
          -----KFVYSLIIILSLALVVTCNG-------------------------------IPICQTYMDCPSDMCTRPKHA---------YCVSYKCYCV 
>206-TC29875 
          MAEIIKFVYIMILCVSLLLIAEASG--------------------------------KECVTDADCENLYPGNKKPM---------FCNNTGYCMSLYKEPSRYM 
>207-BE997755 
          --------YAMILFISMFLAARNVDA------------------------------YLKCKTVHDCPKSQVVY-------------KCVGNYCRAVKIRRWNLS 
>208-TC34426 
          -AKVHKFIYIMIVFLSIFHVVNS--------------------------------YVVMCEKDSDCVDSFCVPPNVP---------KCRVVCKCLPK 
>209-TC40842 
          MNTILKFIFVVFLFLSIFLSAGNS------------------------------KSYGPCTTLQDCETHNWFEVC-----------SCIDFECKCWSLL 
>210-TC41308 
          MTKILKCVYAMILFLPLFVVA----------------------------MEVGRRANVECESDKDCQEHWSEFFII----------QCIDNICVPSERPL 
>211-TC30928 
          --------NAILFVSLYLLVIYG---------------------------------DRECDTDTECQKKFPGVNAHHL--------WCDNGNCVSYPK 
>212-TC42959 



          MDKTIKFTYVMIIFVYLFLIATNVEA-----------------------------YKNRCFRDSDCPKEMCNHPKIP---------KCVNNAYCKCVVAMYFPPK 
>213-BE997888 
          -AEIIKFVYIMILFVSLLLIVEA--------------------------------GGNECVTDVDCEKLYPGNKKPL---------ICNIGYCLSLYKEPPRYM 
>214-AW980513 
          MAEIVKFVYVMIIFASPFLFS------------------------------MNLDSENICDGDYDCNPNEWWCPPNYVL-------KCINYQCSCIGFTPAIYALD 
>215-AW574106 
          MVAVLKFVYTMILYLFLLHVIA------------------------------EDFPFHKCEKDEDCLEICADDQMA----------MCILNVCFCY 
>216-TC34461 
          MTTILKFAYVMIICLFLLQVAA---------------------------QEVLEKEIFRCQTDGECDHMCVTPGIP----------KCVANMCFCFDNL 
>217-TC41315 
          ------VYVIMLFIYSLFVIESFG---------------------------HRFLIYNNCKNDTECPNDCGPHEQA----------KCILYACYCVE 
>218-AL381337 
          MAVILKFVYIMIIFLFLLYVVNG----------------------------------TRCNRDEDCPFICTWTRPDSA--------RCVSHICFCT 
>219-TC33096 
          -AKVTKFVYIAIHILSLFFIAMNDA------------------------------VIFECSEDSHCVTKIKCVLPRKP--------ECRNTQCTCYRGYKGSFTLHH 
>220-TC41530 
          MAGILKFFYIAIIYVSMYLVVIEG-------------------------------+KDGCKTNFDCLIKYPDHNEDIL--------QCIGGHCLCLTN 
>221-TC42842 
          -------LYVFIIFLSLILAVIS------------------------------QHPFTPCETNADCKCRNHKRP------------DCLWHKCYCY 
>222-TC37121 
          -AEILKFVYNATLFFSLYLVVYN--------------------------------SKLWCDTDADCQEKFPGPSKYPI--------KCMKGICKCVIN 
>223-AW980709 
          MPQMMGFDYLMILFIFLIFVVTNIMA-----------------------------WRPDCKENNDCPTFYCATWIN----------TCIKFKCYCIRPWG 
>224-BG580727 
          MTAAILKFVYTIIIYLFLLRVVA-----------------------------KDLPFNICEKDEDCLEFCAHDKVA----------KCMLNICFCF 
>225-TC39163 
          MVGTLKFLRVHISFLTILLMIIICA------------------------+FYFIPDSGPCVTNKDCEQEIGYIV------------KCDTNTGFCVKILQRS 
>228-AW980824 
          MTTFLKVAYIMIICVFVLHLAAQVDS---------------------------QKRWHGCKEDRDCDNICSVHAVT----------KCIGNMCRCLANVK 
>229-AL375811 
          MTTILKFAYIMIICLFLFLLHVAA---------------------------QKDLKVFTCQRDEDCKVACATYGGDP---------WCFRNVCFCKHYNEGGTLHAELQLNL 
>230-TC38228 
          ---ILKFVHIVILFVFLLLVLVAA----------------------EQHFVTLYKKKEKCALDVDCLELFPNSYKYLM--------KCVGGDCISLSKGFSHDEIKE 
>231-BG582133 
          MTKIVKFIYVMIIILSLFQLSKN--------------------------------AKVNCLDDADCLEVLCVFGSKA---------ECVVNICICVPPRFGKFDEHFR 
>232-TC29975 
          -AQISKSFYALIIFLSLILVVTS--------------------------------KDITCTVAGDCPNFFVCPPNNFV--------RCIRNLCKCRSLSYKQP 
>233-TC30443 
          MAKFVIVVCSVSIFLSSVLVA---------------------------------ENSQPCNLSVTDTRDICPPGTTL---------QFVYKVCRCYPMKWRLDHVLT 
>234-BE124958 
          ----------------LYLFIFA----------------------------TNINAICECEEDIDCPRTWCFGQFFV---------KCITNECICVHEDRLLPRIPW 
                                                             DPWIPMI 
>235-TC40595 
          MTEVLKLVYIMIIFLYIFLVVA-----------------------------+DTDPFAFCIKDSNCGQDLCTSPNEVP--------ECRLLKCQCIKS 
>236-TC40754 



          ----VKFVYLMIIFLSTFLVST-----------------KILEKHKCVTDGVEILEKGKCFTDWECVRNSWLCPVDLVV-------RCIKETCKCIKILEPINVVPT 
>237-TC31817 
          -VETLRLFYIMILFVSLYLVVVDG---------------------------+VSKLAQSCSEDFECYIKNPHAPFGQL--------RCFEGYCQRLDKPT 
>238-TC29155 
          -AKLMKLFYVMIHFISLLLITTNVRA------------------------YDDCYNHTECTNKIKCVPPRIA--------------QCFRFKCDCIRLNNGPKTPWS 
                                                            ATPKRVHISPTRKNDF 
>239-BG582888 
          -NGPILKFVYLIILLIYPLLVVT-------------------------+EESHYMKFSICKDDTDCPTLFCVLPNVP---------KCIGSKCHCKLMVN 
>242-TC31523 
          ----VKFVYVMIIVLSSFVVA------------------------------INSDGYLECTTDYDCREEWLCPPDMEA--------KCFVSFALARFLSKGKCLCV 
>243-TC33871 
          MVAVTKLINVMLIFLTLFLGALS-----------------------------IFPEHNECRTSFDCRKYFCQLPLRP---------TCNYVEIFRHYYDTTCGCA 
>244-TC38769 
          -----KFVYTMFILISLFLVVTNANA-------------------------------NNCTDTSDCSSNHCSYEGVS---------LCMNGQGICIYE 
>245-TC29401 
          MTAILKVAYIIMIICLFLLHDAAS--------------------------DDYLKYIYRCQNDGDCDQICATHGIS----------KCVATMCFCNLNL 
>246-TC41537 
          --VEIHNFIYAMILLVFMFIVVVDS--------------------------WSWGLTTECVTELDCYKKYRLPAEKKM--------KCIRGSCYRVRE 
>247-TC33807 
        GRLDKIHKFIYALIFFLALFLVVNA---------------------------------RNGCIVDPRCPYQ-----------------QCRRPLYCRRR 
>248-TC29409 
          -AIILEFIYIVVLFFSLFFVVTDA-------------------------------YNITCNSALDCASNRCILPGMP---------ICVTNKCLCV 
>250-AW980554 
          --------------ISLFLVEA-------------------------------SPLQRPCVTVXDCPPVKKPLKM-----------WCIKQTCFYGFGKRPDL 
>251-TC31009 
          MVGILKLVYIVIIYVSFFLVVCKG--------------------------------+ETCVTVDDCQGKHHLPPGYHF--------ICMNSRCVLIYYN 
>253-AJ388924 
          -IKIIKFVYAMTFLIFLFLFITDTAG--------------------------------ECITFLDCLHLPCMPTETQ---------LCVDKKCICMGLTIKSKNNYIT 
>254-AW775228 
          ----------TIIMLFIFVIVTDA--------------------------------SYPCKIHRDCTTITCSYPLVP---------RCLIQKCYCGFN 
>255-AJ388700 
          ----LKLVYIAIIYVSFFLVVCEG---------------------------------EKCVTADDCQGKHHMPAGYHF--------ICMNARCVLVYYN 
>256-TC29417 
          ----MKLFYVLIYFISLFLVINVQA-------------------------------FFDCENHDDCKNKIKYVLPRIA--------ECRDYKCNCFPLNLSKTLWSA 
                                                                  STKRVHKSLAQTNDFLH 
>257-TC28823 
          MTTILKFPYIMVICLLLLHVAA---------------------------YEDFEKEIFDCKKDGDCDHMCVTPGIP----------KCTGNQRFSVWVFGGSFLQHW 
                                                           SCHSSRS 
>258-TC40984 
          ---------ALVIFLSLILVVTS--------------------------------NDIKCTVAGDCAEFFRCPPNTFV--------RCISNICICRLVYLNTFLIIF 
>259-TC28808 
          ---------ALMIFLSLILVVTS--------------------------------NDIKCTVAGDCPDFFRCPPNTFV--------RCISNICICRSLSH 
>260-TC28809 
          MAQISKSFYALIILLCLSLIVTG--------------------------------KDITCNVAGDWPEYFRCPPNTFV--------RCVSNICECRGLSHQQP 
>261-TC42201 



          --LISVHALSVFIFPFLVVIIRD------------------------------KPAPIPCKFHADCPIMLSIVV------------ECINNVCEFIDI 
>262-AJ388896 
          ------------------LYWLLTL---------------------------NAAENIECEVDADCPKSQVNSFVI----------KCIKNLCLYTKVHILYDTISK 
                                                              SESTLPQQKKSLRVHLHISRKNELLH 
>263-BG581442 
          MDEVFKFVYVMIIFPFLILDVATNA----------------------------+EKIRRCFNDAHCPPDMCTLGVIP---------KCSRFTICIC 
>264-TC42927 
          ---IFTHWYIASIYVSLFLVVIED-------------------------------+ERECVTDADCQKKYPCPYEHLL--------KCVSGYCVGVTGF 
>265-TC34120 
          MVEILKFSHALIIFLFLSALVTNA-------------------------------NIFFCSTDEDCTWNLCRQPWVQ---------KCRLHMCSCEKN 
>266-BE999118 
          -----KFIYVIIFFILMFFVLIDVDG----------------------------HVLVECIENRDCEKGMCKFPFIV---------RCLMDQCKCVRIHNLI 
>267-AW981021 
          ----------LILFISLFLDVVKG------------------------------HDQRECYTNYDCCVKYSCPYKHMV--------KCVGGYCLGFRNDYGKKNLY 
>268-TC42933 
          --------------VSLFLAVVKS------------------------------YDSKECYSDSDWHKKYSCPYTHMM--------KCVGGYC 
>269-TC32650 
           MAIIKFIYTMFLFILLFVVPTKVDG---------------RITHDPSTRSTVSGGFGKCVRDADCVDEVCSPGCNK---------RCVGFECQCPL 
>270-AW574028 
            MALKFYSLFYIQLFIPFHLLNFLAYITA--------------------------VYGCNDDTDCPPSCTTRGCPDSCAYPHVL-RCIGKNCVCT 
>271-TC34716 
          ---------ALIIFISLILSVANA-------------------------------NPMYCFNDDDCRELKCSQPRVR---------KCRMFLCRCEEVDKEDEK 
>272-BG583854 
          ---------AMIIYLYMLTIVTNAVT--------------------------------ICDSDQDCRRYRCDPPEYP---------RCLGILCKCVYVSG 
>273-BG583616 
          -----MAKLMMFFYVMIYFFVLVAC--------------------------QKRRRSTECRNDSDCEKMVKCVLPRIA--------RCIKYRCQCRNFLESFE 
>274-TC42844 
          MVEVTKLVNVMLIFLTLFVVALS-----------------------------NDTEYTDCLQHSDCQAYACELPFKP---------DCLMVEYAPQFFRLACGCV 
>277-TC38467 
          --------------------IMAT------------------------------DGVYLCEDDEDCHIMPCMVPEYA---------KCIRMICQCC 
>278-AW981107 
          MANNHMLIYAMIICLFPYLVVT-------------------------------FKTAITCDCNEDCLNFFTPLDNL----------KCIDNVCEVFM 
>279-TC31810 
          ---------HMVIHFVFLFLVVYGSGIA----------------------------EKECITDDDCNRKYPMHANRGL--------QCLNGECKSSRIIKSR 
>282-AW574154 
          -----IKFMYVIIIVLFVFLSVRKNTDA----------------------------KNICIDDVHCQKYKCSPGLYP---------TCINGWCECK 
>283-AW980625 
          ----------------------------------------------------------SCQNDFDCPESMCEFGMIR---------GCISYKCQCHEAY 
>285-BG583185 
          -----RNYFFFDIIISLVLVVTCNC------------------IPMIHPLLYKKRVVPNCQTIVDCPDNMCTHPKEV---------YCIGYRCYCLK 
>286-BG583330 
          --------------------AANNVDA----------------------------NIMNCQSTFDCPRDMCSHIRDV---------ICIFKKCKCAGGRYMPQVP 
>287-BG583768 
          ---------AFLIFVSLFMVATNES----------------------------IPEVLPCLFSNECPPDLCPIDLFP---------KCINLSCQCSAEFYNID 
>288-TC30636 



          ---------DMIIFLSPLIVTMSM--------------------------------KVLCGRDGTCPRFMCGPGIIP---------KCVGRYCEC 
>290-TC41423 
          ---------------------NVN--------------------------------GWTCVEDSDCPANICQPPMQR---------MCFYGECACVRSKLCT 
>293-AJ388733 
           MAIIKFIYTMFLFIFLFVIPTKVDG------------RITHETLPLPVSKPIPILGGECISDADCKHPECDNCRG----------VCLNSRCICMARSGWTYTIPQN 
>294-AW573781 
          ----------AIIYLSLFLFVFED--------------------------------KRECDTNFDCQQKFSTQAEDLL--------WCIRGYCMSIPN 
>295-AW980877 
          ---------------------------------------------------AKNIDALHCNNDNECPPSTWKPFV-----------RCKMNRCIYSRVQPPWAC 
>296-BE997418 
          --------------FSFLFLVVAT-------------------------------LIEECVTDADCYKIYPEASFLHM--------FCIDGVCKTPIPL 
>297-BE998368 
          -------------------------------------------------------EIDECESNVDCSKSYIINWDKNYVH------KCINNRCEWIKIIRRR 
>298-BG580108 
          ----------------------------------------------------LYLVDLGCVTDADCKDKFPGNKYPI---------KCINGICKSVPN 
>299-BG581778 
          ----------MLIHVFFLFIVRKYG--------------------------------SECISDTDCNVLYPMYINRRL--------RCIQGICHTTTARRR 
>300-BG583878 
          --------------VSLCLVVAD----------------------------GVKNINRECTQTSDCYKKYPFIPWGKV--------RCVKGRCRLDM 
>302-TC35342 
          --------------------------------------------------------AIHCNDVNDCPPDISDPFV-----------RCESNRCIYSRLEPPFGC 
>303-BE998007 
          ------YALMIFIFLSIAVSITG-----------------DISRNLARASRKKPVDVIPCIYDHDCPRKLYFLE------------RCVGRVCKYL 
>304-BE998784 
          --IIIKFVNVLMIFLSLFHVAKN---------------------------DDNKLLLSFMNKDSDCPYNMCPSPLKE---------MCYLIKCVCGVYGPIKERRLY 
                                                            QSHNPMIQ 
>305-BG580788 
          --------------ISLFLVVYC---------------------------------EKECANDIDCYKIFLGPPLIPM--------KCIDGECKRIT 
>306-BG581951 
          --------------VSLYLFVIYA--------------------------------EKECDTDADCRKKFAGANQHLL--------WCNNGYCECHTH 
>311-BG582082 
          ----------------GLFSFFIPTG-------------------------------WRCKKTDDCLKIEFCKFPKIARGTKPKFLFFEFGTGFCTWDD 
 
 
 
 



Phylogenetic tree based on the allignment above. 
 
 





LIST OF IDENTIFIED INTRONS IN NCR GENES 
 
-01- 
>ORF_TC32805 TC32804 (113bp) 
ATGATTGAAACTCTCAAATTTGTTTATGCAATGATTCTTTTTCTTTCCTTATTTCTTATCACATCAGAA
GTTGGTGGTTGTAAGCCATATTTTCATCCATTTTGAATTTCCTTCTTTGCTTTGTAGTTCATACACAAC
TTTTTTTTTTATCATGTTTTAGCAACATTATTTTATTATATTTCTTCATTGTAGTGTATATTGGATGTG
AAACGGATCGCGATTATCCACCGTTAGCAAACAAGACTTTTTATCTGAAGTGCATTGATAAAAAATGTG
AATGGACTGTCACTGATTCTCTAAGTACAAGATCCGGAAGAATGCAAAAACTTTCCATA 
 
>PEP_TC32805 74aa 
MIETLKFVYAMILFLSLFLITSEVGGLYIGCETDRDYPPLANKTFYLKCIDKKCEWTVTDSLSTRSGRM
QKLSI 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-02- 
>ORF_TC32628 TC32629 (103bp) 
ACTCAATTTCTTCTGTTTATTTATTCTTTGATTATCTTTCTTTCTCTATTTCTTGGAGAAGCGGCATTA
GAGAGGACTAGAACCACAATGCGTATTCATTTTTCCCACCATTTTTTTTTTATTTTTCTAATATTTTTG
TACATCTTATTTTATCTTATTTTAGTAACATTTTTTTTCTTTATTTGACAATGTAGTAACATCCTATAA
TATTGGTTGCAAGTCTGACGCCGATTGTCCAAAGGCGATTGAACCTCATTATACACGGTGTGTTGATGG
TCATTGTTGGTTATATTTTGGTGAAGGGCCAAAATTGCACAAT 
 
>PEP_TC32628 72aa 
.TQFLLFIYSLIIFLSLFLGEAALERTRTTMLTSYNIGCKSDADCPKAIEPHYTRCVDGHCWLYFGEGP
KLHN 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-03- 
>ORF_TC36312 TC36313 (84bp) 
ATGGCTAAAATTGTCAATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTGTTTCCCTATTTTTGGTTGCAACGAAG
GGAGGAAGTAAACCATTTTTAACCAGTTAAGATTTTATTCTCTACTTTCGACACAATATATTATCCCAT
TTTAGTTACACTTTTTATTGTCTTTTTTTTTTTGTTACAGGGCCTTATCCATGTAATACTGGTTCTGAT
TGTCCACAAAATATGTGTCCCCCTGGTTATAAACCGGGGTGTGAGGATGGATATTGCAATCATTGTTAT
AAAAGGTGG 
 
>PEP_TC36312 67aa 
MAKIVNFVYSMIIFVSLFLVATKGGSKPFLTRPYPCNTGSDCPQNMCPPGYKPGCEDGYCNHCYKRW 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-04- 
>ORF_TC39528 TC39529 (363bp) 
ATGAAGTTTATTTATATTATGATCCTCTTTCTTTCTCTATTTCTCGTTCAATTTCTTACATGCAAAGGA
TGTAAGCCATTTTGCATTCTTTTAATTTTTTTTGTCTAGTGAGCCTAGTGATTGGAGCTCACACATTAA
AATGTGGAGAAGTTGGGTGTTCGGAGTTCGAACCTCGGCCTCTGCATAAATTATGCAATGTGCCTGCCA
ATTGAGCTAAGCTCACGTGGGGCACAGTTATGGTGCATAATGAAATCCTTATGCACCTTGCATAAATCC
AAAAATTGTTTCTATGAGTTGTACTCCAAAACCATTCGATGTACGTAATGATTTCCAGCACCCTGCATA
AGGATTTCCAGCACCCTGCATAAAAGTATGCCAAAACCATTTTGCTGTGGAAATGGTTTCTGTGAGTTG
TACTCCAAAACCATTTGATTAACCGTTCCATGTGAAAATCCAACTACTTGTCCAGAAGATTTCTGTACG
CCTCCAATGATTACACGGTGTATTAATTTCATATGTTTATGTGATGGTCCTGAATATGCCGAACCGGAA
TATGATGGTCCTGAACCGGAATATGATCACAAGGGTGATTTTTTGAGTGTGAAACCTAAAATTATAAAT
GAAAATATGATGATGAGAGAGAGGCACATGATGAAAGAAATAGAGGTA 
 
>PEP_TC39528 102aa 
MKFIYIMILILSLFLVQFLTCKGLTVPCENPTTCPEDFCTPPMITRCINFICLCDGPEYAEPEYDGPVE
EYDHKGDFLSVKPKVINENMMMRERHMIKEIEV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
 
 
 



-05- 
>ORF_TC28695 TC28697 (111bp) 
ATGGCTAGAACTCTCAAGTTTGTTTATGCTGTGATTTTATTTCTTTCCTTGTTTCTTGTTGCCAAGGGG
GATGATGGTAAGCATTTTTTGGAAAACCATTTTCAAATGTCCTTCTTTAATTTGTACTTCATACATAAT
GTTTTATATCATTTTAGGAACATTATTTTATTCTCTTCTTTCATTGCAGTAAAAATTAAATGTGTAGTT
GCGGCCAATTGTCCAGACCTTATGTATCCTTTAGTTTATAAGTGCCTTAACGGTATATGTGTACAGTTT
ACGTTGACGTTTCCTTTTGTT 
 
>PEP_TC28695 62aa 
MARTLKFVYAVILFLSLFLVAKGDDVKIKCVVAANCPDLMYPLVYKCLNGICVQFTLTFPFV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-06- 
>ORF_TC35566 Mt0068 genomic (99bp) 
ATGGCTCAGTTTCTTCTCTTTGTTTATTCTTTGATTATCTTTCTTTCTTTATTTTTTGGTGAAGCGGCG
TTTGAGAGGACTGAAACTAGAATGCGTAAGCATTTTTCACACCATTTTAATTTTTTCTAAATTTGTTAT
CACCCTATTTTATCACATTTTAGTAACATTTTTTTCCCTTTATTTGGCAACGTAGTTACCATTCCATGC
ACTTCTGACGATAATTGTCCAAAGGTGATTAGTCCTTGCCATACAAAGTGTTTTGATGGTTTTTGTGGG
TGGTATATTGAAGGTTCATATGAAGGGCCA 
 
>PEP_AC1344 69aa 
MAQFLLFVYSLIIFLSLFFGEAAFERTETRMLTIPCTSDDNCPKVISPCHTKCFDGFCGWYIEGSYEGP 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-07- 
>ORF_TC32071 TC32072 (93bp) 
ATGGCACAGTTTCTTCTGTTTATTTATTCCTTGATTATCTTTCTTTCTCTATTTTTTGGAGAAGCAGCG
TACGAGAGGACTGAACCCATAATGCGTATGCATTTTTCACACCATTTTTAAAATTTTCTATTTTTTTTT
TGGGCGCCCTATTTTATCATATTTTTGTAACATTTTTATTCTTTATCAGACAATGGAGAACCAATCAAT
TTAATTCCTTGCGTTACTGTCGCTGATTGTCCAAGGATGGATGAACCTCTTCATATGACGTGTCTTGTA
GGTGCTTGTTGGCCATGTATTCGTAGTCTGTAT 
 
>PEP_TC32071 TC25256 72aa 
MAQFLLFIYSLIIFLSLFFGEAAYERTEPIMHNGEPINLIPCVTVADCPRMDEPLHMTCLVGACWPCIR
SLY 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-08- 
>ORF_TC31894 TC31896 (91bp) 
GCTAAACTTGTCAAGCTTGTTTATGTTATAATTGTGTTTTATACCCTATTTCTTGTTGCAACGGAAATT
GTTTGTGAGCTAATTGGTCATACTCTTGAAATTTCCTTTTATTTCTTTTTATCTCGTTTTAGTAACATT
ATTTTGTTCTTTTTCCTTCAATACAGCGGGTATTCCTTGTAACGATGATGTTGATTGTCCACAGACTCT
GTGTGAACAGTTAATTGCCGACTTCAAGTATATGATAGATTTTAAGTCGGAGTGTGTTTCCCGTATGTG
TGCATGTACCGGAAGTCCCGTT 
 
>PEP_TC31894 69aa 
AKLVKLVYVIIVFYTLFLVATEIVSGIPCNDDVDCPQTLCEQLIADFKYMIDFKSECVSRMCACTGSPV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-09- 
>ORF_BG581786 (101bp) 
GTCAAGTATGTTTATGTTATTATTATCTTCCTTTCTCTATTTCTTGTTGCAACAAAGATTGAAGGTAAG
CCATTTTATCTTTTTCAAATTTCCTTTTTTTTTACTTCTTACTTAATATTTTATCGTATTTTGGTTACA
TTATCTTAATATACTTCTTCATTATAGGGTATTATTATAAATGCTTTAAAGATTCAGATTGTGTAAAAT
TGTTGTGTCGAATTCCTTTGAGACCAAAGTGTATGTACAGACACATATGTAAATGCAAAGTAGTGCTCA
CCCAAAATAATTATGTGCTCACA 
 
>PEP_BG581786 66aa 
VKYVYVIIIFLSLFLVATKIEGYYYKCFKDSDCVKLLCRIPLRPKCMYRHICKCKVVLTQNNYVLT 
 
--------------------------------------------------------------------- 



-10- 
>ORF_TC38013 (72bp) 
GAAGATATTGTCAAGTTTGTTTATGTTATAATTATCTTTCTTTCCATATTTATTATTGCAACAAACATG
GAAGGTAATACATTCTTCATACATAATATTTTATTACATTTTAATAACATACTTTTATTCATATTTTTC
ATTACAGCAAAAACTATATGTATTGGAGATTCTGATTGTCGAAATGAAAGGTGCATGCCTGGTATTAAA
CCGGTATGCTCAGAAGGCTGGTGTGATTGTATAGGATTTATACCA 
 
>PEP_TC38013 84aa 
EDIVKFVYVIIIFLSIFIIATNMEGNTFFIHNILLHFNNILLFIFFITAKTICIGDSDCRNERCMPGIK
PVCSEGWCDCIGFIP 
>PEP_TC38013-intron 60aa 
EDIVKFVYVIIIFLSIFIIATNME........................AKTICIGDSDCRNERCMPGIK
PVCSEGWCDCIGFIP 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-11- 
>ORF_AW775212 (75bp) 
GTTGTGACGTTTATTTATGTTATGATTATCATTCTTTCCCTCTTTCAACTTTTAATAAATGCCAGAGGT
AATCCGTTTTTAACCTTTTTCATATTTATTAATTTGCTAAAACCTGTGTATTTTATTCTTGTTTTTATT
ACAGAGAAAGTCAACTGTTTAGATGATGCTGATTGTCTAGAAGTTTCATGTCTCAATGGTTCGAATGCG
GAGTGTGTTGGAAACAGTTGTGTATGTGTATTTGTTTTTTACAGAGAAAACTTTGATGAGCAGTTTCGT
CGA 
 
>PEP_AW775212 93aa 
VVTFIYVMIIILSLFQLLINARGNPFLTFFIFINLLKPVYFILVFITEKVNCLDDADCLEVSCLNGSNA
ECVGNSCVCVFVFYRENFDEQFRR 
>PEP_AW775212-intron 68aa 
VVTFIYVMIIILSLFQLLINAR……………………………………………………………….EKVNCLDDADCLEVSCLNGSNA
ECVGNSCVCVFVFYRENFDEQFRR 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-12- 
>ORF_BG582685 (129bp) 
ATGAATCCAAACATCAGATTATTTTATGATTTGATCATCTTTCTTTCTCTTTTACTTGTTCTAACCGAC
GGTGATCTAATCAACGGTGGTAGGTCTTCATTTTTCATACCAAATTTTAATTTCTAATTTTTCTTACAC
ACAATATTTCACCAACCTTTTTAAAAAAAAAATTGTTTTATGATCGTATTGGACATTGTAGGTTCTGTT
CCTTGCTTGACTAGCTTTGGTTGTCCAAGAAGCACATGCTACCCTCCTTCAACCCCAAATTGCATTCTT
CGTATTTGTGAGTGCATC 
 
>PEP_BG582685-intron 55aa 
MNPNIRLFYDLIIFLSLLLVLTDGSVPCLTSFGCPRSTCYPPSTPNCILRICECI 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-13- 
>ORF_BE997399 (90bp) 
GAACTTGTCAAGTCTGTTTATGTTATAATTGTGTTTTATACCCTTTTTCTCGTTGGAACAGAAATTGTT
TGTGAGCTATTTTTTCATCCTTTTCAAATTTCCTTTTAATTCTTTTTATTCCATTTTAGTAACATTATT
TTGTTATTTTTCTTCAATACAGCGGGTCATGCTTGTACCGTTAATGCTGATTGTGAACAGAGTATGTGT
GATCCGTTTTGTGTCGGAGGTTATCATTTTACGCCGATTTGTGTTATCGGTTGGTGTGTTTGTGTCGGA
AATCGGGTTGCTCCGGTTTTA 
 
>PEP_BE997399-intron 69aa 
ELVKSVYVIIVFYTLFLVGTEIVSGHACTVNADCEQSMCDPFCVGGYHFTPICVIGWCVCVGNRVAPVL 
 
--------------------------------------------------------------------- 
 
 
 
 
 
 



-14- 
>ORF_TC33084 (104bp) 
ATGGCTCAAAAGTTCATGTTTTTTTATGCTTTGATCATCTTTCTCTCATCATTTTATGTTATAATCAAT
ACAAGTATGTCATTTTACACAACCTTTAAATTTTTTTATAATTTATCTTATTCACAATGTTTTATCACC
TTTCAATAACATTCAATTTTCTCTTATTTGACAATGCAGTTGACCCTCCTCACCATATTACTAATCATG
AAATTCCCTGCAAGTATAATCATGATTGTCCAACAATTTTAGACTATATATCAATATGTCCTTATCATT
ATTGTGAGTTCTGGAGAACATAT 
 
>PEP_TC33084 65aa 
MAQKFMFFYALIIFLSSFYVIINTIDPPHHITNHEIPCKYNHDCPTILDYISICPYHYCEFWRTY 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-15- 
>ORF_TC37320 (111bp) 
CTCAAGTTTGTTTATGTTATAATTTTAATTCTTTCCCTATTTCTTGTTGCCAAGGGGGGTGGCAGTAAG
CATTTTTTTTAAAACCATTTTCAAATTTCCTTCTTTAATATTTACTTCACACATAATGTTTTATATCAT
TTTATTAACATTATTTTATTCTCTTCTTTCATTGTAGAAAAAATTTATTGTGAAAATGCGGCTAGTTGT
CCACGCCTTATGTATCCTTTAGTTTATAAGTGCCTTGACAACAAATGTGTAAAGTTTATGATGAAGTCA
CGTTTTGTT 
 
>PEP_TC37320rev 58aa 
LKFVYVIILILSLFLVAKGGGKKIYCENAASCPRLMYPLVYKCLDNKCVKFMMKSRFV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-16- 
>ORF_TC30728 BG582280(98bp) 
GCTCAAAATAAATATTTGTTTTGTGCTTTTATCATCTTTCTTTCTCTATTTTTTGTCCTAACTAAAAGT
AATAAGTCCTTTTTCACACTACTCTAATTTATCTTATATAAAATATTTCATCATCTTTTAGTAACATTT
ATATTTTGTTCTTATTAAATATTACAGGTTCTATTCCCTGCAAGACACGTACTCAATGTCCAGAGAAAA
TGTGTCGTCTTCCTAAATTTGTGTGGTGTATTGATGGTTCTTGTGTATGCGCG 
 
>PEP_TC30728 54aa 
AQNKYLFCAFIIFLSLFFVLTKSSIPCKTRTQCPEKMCRLPKFVWCIDGSCVCA 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-17- 
>ORF_TC35331 AW127179 (114bp) 
ATGACTGAAACTCTGAAGTTCGTTGTAACCAAAAAGAAAACTCTGAAGTTTGTTTACGCTATGATTCTT
TTTCTTTCCTTCTTTCTTATCGCATCAGAAGTTGGTGGTTGTAAGCCATGTTTTCATCCATTTCAAATT
TCCTTCTTTGCTTTGTAGTTCATACACAACTTTCTTTTATCATCTTTTAGTAACACTATTTTACTATAT
TTATTCGTTACAGCGCATTTTGGATGTGAAACGGATGCGGATTGTCCACGGTCTACAGACAAGAATTTT
TTTTTGAGATGCATTAATAAAAAATGTGAATGGGCTGCAAAGCGTCAC 
 
>PEP_TC35331 70aa 
MTETLKFVVTKKKTLKFVYAMILFLSFFLIASEVGAHFGCETDADCPRSTDKNFFLRCINKKCEWAAKR
H 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-18- 
>ORF_BG583836 AW775210 (100bp) 
CTATTTCGTGTTGAAGCGGATCATCGTATACCATTTTTCACACCTTCTTATGCTTTGATAATTTTTTCT
TACACAATATATTTTACCACCTTTTAGTAATAATTTTTTCTTAATTGAAACTGCAGTTAAAATTCGTTG
TGTTACTGATGATGATTGTCCAAAAGTGGAAAAGCCTCTATATATGTATTGTGGTAATCATTGGTGTGC
TTACAAGTTACACTTTGTT 
 
>PEP_BG583836 42aa 
LFRVEAEHLKIRCVTDDDCPKVEKPLHMYCGNHWCAYKLHFV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
 
 



-19- 
>ORF_TC28696 (121bp) 
GCTAGAACTCTCAAGTTTGTTTATTCTATGATTTTATTTCTTTCCCTGTTTCTTGTTGCCAACGGGTGT
TGATTATAGCAAGCATTTTTTTTAAAACCATTTTCAAATTTCCTTCTTTAATTTGTACTTCATACATAA
AATTTTATATCATTTTAGTAACATTATTTTATTCTCTTCTTTCATTGCAGTAAAAATTTTCTGTATAGA
TGTGGCTGATTGTCCAAAGGATTTGTATCCTTTACTTTATAAGTGCATTTACAACAAATGTATAGTGTT
TACGAGGATTCCGTTTCCTTTTGATTGGATA 
 
>PEP_TC28696 
ARTLKFVYSMILFLSLFLVANGLKIFCIDVADCPKDLYPLLYKCIYNKCIVFTRIPFPFDWI 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-20- 
>ORF_TC35353 (92bp) 
ATGGCTCATTTTCTCATGTTTGTTTATGCTTTGATCACATGTCTTTCTCTATTTCTTGTTGAAATGGGA
CACCGTATGCTATTATGGTATTGTTTAAATTTTTCTAATTATGTCTAATATTTTAAAATCTTTTAGTAA
TATCTTTTTTATTGAAGGATAATGCAGTTTCCATTCATTGTGCTTCTGTCGATGATAGTCCAAAGGTCG
AAAAACCTATCACAATGAAGTGTATTAACAACTATTGTTAATACTTTGTAGATCATAAATTA 
 
>PEP_TC35353 59aa 
MAHFLMFVYALITCLSLFLVEMGHLSIHCVSVDDCPKVEKPITMKCINNYCKYFVDHKL 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-21- 
>ORF_BE998272 (108bp) 
GCCATTAGTTATAAGTTTGTGTATGCCATAATTTTTTTTATTTTCCTATTTCTTGTTGCAAATAATGTT
GAGGGTAATTTTTTTTCCATTCTTTTCAAATTTCCTTCTTTAGTTACTAGTTTGTATATAATCTTTATT
TCATATTGCTAACATTATTTTATTATATATTCTTTCACTACAGGATATATTGTTTGTATAACTGATAAT
GATTGCCCAGAAAATACTGAGGTTCGACAGTATGAGTGCATTGAAGGCAGATGTAGATTGTCTAGAGTT
CTCAACCCA 
 
>PEP_BE998272 59aa 
AISYKFVYAIIFFIFLFLVANNVEGYIVCITDNDCPENTEVRQYECIEGRCRLSRVLNP 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-22- 
>ORF_BG580843 (102bp) 
ATGTTTAAAATTCTCTTGTTTACTAGTTCTATTATCGTCTTCCTTTCCCTATTTTTTGTAACTTATGAA
GGTAATTCATTATCTTAATTTTTGGAAGTTTTCTTTTTTACCTTATATTTAATATTTAACCCCCTTTAA
GTTACATTTGATTTATTCTTGTTTTACATTGCAGACTTTTGGAATGTTTGTGCATATAATTCTGATTGT
CAAAGTTATCCATGTGACCTTGGTGAAAGTAGGAACTGTACTTTGAATCGGTGTATATGTGTGTATAAC
ATT 
 
>PEP_BG580843 
MFKILLFTSSIIVFLSLFFVTYEDFWNVCAYNSDCQSYPCDLGESRNCTLNRCICVYNI 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-23- 
>ORF_TC28998 (99bp) 
ATGGCTAAAATTGCCAATTTTGTTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTTTGGTTGCAACAAAG
GCTGAATGTAAATCATTTTTACCATTTAAATTTTTCTTCTCTACTTCCCACACAATATATTATCCCATT
TTAGTTACACTTTTTATTCTCTCTTTTTTTGTGACAGGGTATTATCCATGTAATACTGATTCTGATTGT
CCACAAAATATGTGCCCCCCTGATATGGAACCGAGGTGTTGGACTGGATATTGTAGCAGTTGTTATATA
AGGTGGGGAAAA 
 
>PEP_TC28998rev 63aa 
MAKIANFVYSMIIFLSLFLVATKAEWYYPCNTDSDCPQNMCPPDMEPRCWTGYCSSCYIRWGK 
 
--------------------------------------------------------------------- 
 
 



-24- 
>ORF_BG583486 (102bp) 
TTCAAAGTTTTTTTTGCTCTGATAATCTTCCTTTATACATATCTCCATGTAACCAATGGCGGTAAGTAA
TTTTCGACATTATTTTCTCATTTTCTTATTTATATTAGACACAATATTTCATACTCTTTTAATAAAAAT
ACTTTAATGTTATTTTACATTGCAGTGTTTGTTTCATGCAACAGTCACATTCATTGTCGAGTAAATAAC
CACAAAATTGGGTGTAACATTCCTGAACAATACTTGTTGTGCGTTAACTTATTTTGTTTGTGGTTGGAT
TAT 
 
>PEP_BG583486 59aa 
FKVFFALIIFLYTYLHVTNGVFVSCNSHIHCRVNNHKIGCNIPEQYLLCVNLFCLWLDY 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-25- 
>TC35500 (104bp) 
ATCATCTTTATTTCTCTATTTCTTGTTGTAACTAGTGAAAGTATATCGTTTTCACACCATTTTTTATTT
CTTGAATATATTTTATCCTAAGTACTACTATATCACATTTTAGTAACATTCATTTCTTCTTATTTGACA
ATGCAGCTCACATTCCTTGTGTTCATCATGATGATTGCCCAAAGAGGCCTTATCCTCGATTTATGAAGT
GTGTTGATAATTTTTGTGAGACATGGATAATAGGTTGGGAA 
 
>TC35500 48aa 
IIFISLFLVVTSETHIPCVHHDDCPKRPYPRFMKCVDNFCETWIIGWE 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-26- 
>ORF_TC38808 AW574245 (103bp) 
GAGGATTTTCTTTATAGTATGATTATCTTTCTTTCCCTATTTCTAGTTGCAACGAAGTCTGAACCAGGT
AAGCCATTTTTAACCATTTAAAACTTTCTTATGTACTTCATACATAATATATTATCCCATTTTAGTTAC
ACTTTTTATTCTCATTTTTTATTTTATTACAGGAGGTCATCGATGTTCTACTGATTCTTTTTGTCCACC
AAATATGTGCCCTCCTGGTATGACACCAAAGTGTGTGCGTTTTAGGTGTAAATGTGTTCCAATCGGGTG
GAAAAATTTATCTCATGTGCTCGCA 
 
>PEP_TC38808rev 66aa 
EDFLYSMIIFLSLFLVATKSEPGGHRCSTDSFCPPNMCPPGMTPKCVRFRCKCVPIGWKNLSHVLA 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-27- 
>ORF_TC34046 TC35003 (102bp) 
ATGGCTCAAATTTTCAAATTTTTTTATGTTATGACTATATTTATTTACCTATTTCTTGTTTCAACGACT
GTTGATGGTAAAACCCACTTTTCAATCTTCCCAAATTCCCTTCTTTAATTTGTAATTAAAATATTTCAT
CTCAGTATTTATATTCTTTTATTCTATTTTTTCATTACAGCGGGTATGAGATGTAATCATGTCTCTGAT
TGTCCAAAAGACACGTTTTGTTGGCTTGATTCTCATATGCAATGTATAAAGCACCAATGTAAATGTGTT
CGAATCTTTGAGCCGATAGATCCCGCA 
 
>PEP_TC34046 67aa 
MAQIFKFFYVMTIFIYLFLVSTTVDAGMRCNHVSDCPKDTFCWLDSHMQCIKHQCKCVRIFEPIDPA 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-28- 
>ORF_BG583579 (100bp) 
TTTGTTTATGCTTTGATCAACTTTCTTTCTCTATTTCTTGTTGAAACAGCAATAAGTATGCTATTTTTC
ACACCAATTTGCAATTCTAAAGTTTTTTTACCCATAATATTTTATCACCTTTTAGTAACATTTTTTTTC
TTATATGTCATGTGTAGCTAATATTCGTTGTGTTTCTGATGATGATTGCCCAAAGGTAATAAAACCTCT
AGTTATGAAGTGTATTGGTAATTATTGTTATTTCTTTATGATCTATGAGGGTCCA 
 
>PEP_BG583579 54aa 
FVYALINFLSLFLVETAITNIRCVSDDDCPKVIKPLVMKCIGNYCYFFMIYEGP 
 
--------------------------------------------------------------------- 
 
 
 



-29- 
>ORF_BG580761 BG581103 (98bp) 
GCTTTCTTCATCTTTCTTTCTATAGCACATCGTCCTCCTGCCAGTATATTGTTTTCCACACCATTTTCA
ATTGTTTTAATTTTTCTCAAACACAATATTATATCACCTTTTAATAACATTCTTTTTTTTTTGACAATG
CAGACACCATTCCATGCTTTGGTACTAAAGATAAATGTCCATTTAATTTATATTACAAGGTTGAATGCA
TTGATGGATTTTGTTACTATCCAGTT 
 
>PEP_BG581103 45aa 
AFFIFLSIAHRPPANTIPCFGTKDKCPFNLYYKVECIDGFCYYPV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-30- 
>ORF_BE997755 AW684721 (110bp) 
TATGCTATGATTTTATTTATTTCTATGTTTCTAGCTGCAAGGAATGTTGACGGTCGGATTTATTTTTCC
TTTTCAAATTCCTTTCTTTAGTTTTATTTTGTTTGTACACAAGATTTTATCTTATTTTAGTAACATTAT
TGCATTCTCTTTTTTTCATTACAGCATACCTTAAGTGTAAAACAGTTCATGATTGTCCAAAAAGTCAAG
TTGTGTATAAGTGTGTTGGAAACTATTGTCGTGCTGTTAAAATAAGGCGATGGAACTTAAGT 
 
>PEP_BE997755 53aa 
YAMILFISMFLAARNVDAYLKCKTVHDCPKSQVVYKCVGNYCRAVKIRRWNLS 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-31- 
>ORF_BG580727 BE124924 (101bp – 120bp) 
ATGACTGCAGCAATTCTCAAGTTTGTCTATACTATAATCATATATCTTTTCCTACTTCGTGTTGTAGCC
AAAGATTTACGTAAGTCGTTTTTATCACCCTCTCAAATTTCATTCTTTCTTTTATAAACAATTTTTCAT
CCATTTTTATTAACATTATTTATTTTGTAATTTATATTATAGCATTTAACATATGTGAAAAAGATGAAG
ACTGTCTAGAATTTTGTGCTCATGATAAAGTGGCTAAGTGCATGTTGAATATTTGCTTTTGTTTCTAAT
AGTTAAGTTAACAAATAATTTAATTACTACTAGACTCGTAATTATATTTCTACGTGTTGTTACTTTTAT
ATTTTCTTGCATAATTAAATTCTCTCTCACTATCCTTTAATCTATTTGACAGATCGACGGCAATTAAAC
ATATTGCCTATATTATGCATGTGTTGTTATTAGTGGTTTGAAATGTCACTGCATGCAAAAGTATAAATG
AATTGTGATAAATAAATAAAGGTGATGTGATTATGTAAAACCATTATTATTAAATGATGACAATATATT
GATCATGTAATTATACTATGTGTACCGTTTA 
 
>PEP_BG580727 57aa 
MTAAILKFVYTIIIYLFLLRVVAKDLPFNICEKDEDCLEFCAHDKVAKCMLNICFCF 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-31- 
>ORF_BG582133 (82bp) 
ATGACTAAAATTGTCAAGTTTATTTATGTTATGATTATCATTCTTTCCCTCTTTCAACTTTCAAAAAAT
GCAAAAGGTAATCCGTTTTTAACCTTTTTATATTGGGAAATGTTAACAAGTGTCTCTGAGACATCCTTT
CAGGACCATAAGTAAGGAAGTCAACTGTTTAGATGATGCTGATTGTCTAGAAGTTTTATGTGTCTTTGG
TTCGAAAGCGGAGTGTGTTGTAAACATTTGTATATGTGTTCCACCGCGGTTTGGAAAATTTGATGAGCA
TTTTCGT 
 
>PEP_BG582133 67aa 
MTKIVKFIYVMIIILSLFQLSKNAKVNCLDDADCLEVLCVFGSKAECVVNICICVPPRFGKFDEHFR 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-32- 
>ORF_TC41530 AW574038 (87bp) 
ATGGCTGGAATTCTCAAGTTTTTTTATATTGCAATCATTTATGTTTCTATGTATCTTGTTGTAATCGAG
GGTAAAGGTAAGCTCATTTTCATAAAAAGTTATCTTAGACACAATATTTCACTCATATATAATAATATT
TTCTTATCCTTATTTTACATTGCAGATGGCTGTAAAACTAATTTCGATTGCTTGATAAAATATCCTGAT
CATAATGAAGATATTCTGCAGTGCATTGGCGGTCATTGTCTGTGCCTTACCAAC 
 
>PEP_TC41530 58aa 
MAGILKFFYIAIIYVSMYLVVIEGKDGCKTNFDCLIKYPDHNEDILQCIGGHCLCLTN 
 
--------------------------------------------------------------------- 



-33- 
>ORF_TC32650 AW980950 (103bp) 
ATGGCTATCATTAAGTTTATTTATACAATGTTTCTATTTATTTTACTATTTGTAGTTCCAACCAAAGTT
GACGGGAGAATCACACATGATCCCTCAACAAGGAGTACAGTCTCAGGTCCCAAATCAATACCACTTTTA
CCCAATATTTTTTCTTGTTTTAACAATATTTATTCTTCTTTTTCGTTTAACAAATCTAATTTATATTTT
TTCTTTTGAAGGAGGATTTGGTAAATGTGTTCGTGATGCCGATTGTGTGGACGAGGTGTGCAGTCCTGG
TTGTAATAAACGATGTGTTGGTTTTGAGTGTCAATGCCCCTTA 
 
>PEP_TC32650 72aa 
MAIIKFIYTMFLFILLFVVPTKVDGRITHDPSTRSTVSGGFGKCVRDADCVDEVCSPGCNKRCVGFECQ
CPL 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-34- 
>ORF_BG583119 BG583119 (235bp) 
ATGGCTAAACTTATGATGTTTTTCTATGTTATGATATACTTTTTTGTTCTTGTTGCTTGTCAGAAAAGA
AGGTAAGCAATTTTTAATTATTTTGAAACTATGATCTTTACTCCCTCTGTTTTTAAATATAAGCAAAAT
TGACTTTTTAGGTTCATTCATTAATCCATATTATAAACCACATACATCATTAAATGAATGAGCCTAAAA
AAATCAATTTTACTTATATTTAAAGACGGAGGAAATACTTCTTATGTAATCTCCTTTCCCCTTTAATTT
GTAACATTCTTCTGTATTTTTTCTCATTAGACGAAGTACTGAATGCCGTAATGATTCTGATTGTGAAAA
AATGGTTAAGTGTGTGCTTCCTAGAATTGCTCGGTGTATCAAGTATCGATGTCAATGTCGCAATTTTCT
TGAATCATTCGAA 
 
>PEP_BG583616 64aa 
MAKLMMFFYVMIYFFVLVACQKRRRSTECRNDSDCEKMVKCVLPRIARCIKYRCQCRNFLESFE 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-35- 
>ORF_BE997548 (109bp) 
ATGGTTAAAACATTCAAGTTTATTTATTCTATAATTATATTTCTTTCTCCATTTCTTGTTGTAATGAAC
GTTGACGGTGGTAAGCTATTTTTCAATCCTTTCCGGATTTTCTTTAGTTTTTTTTTCGTACACAATCTT
TTATCTCATTTTATTTTATAACATTCTTATATTGTCTTTAATTATTATAGAGCTTATTAAATGTACAAT
GGATGCTGATTGTCCAACAAGTTTGAATCGTAAGTGGCTGTGTATTAACAACATATGTAGAAAGATGTG
TGTGACAAATGTA 
 
>PEP_BE997548 (-intron) 60aa 
MVKTFKFIYSIIIFLSPFLVVMNVDGELIKCTMDADCPTSLNRKWLCINNICRKMCVTNV 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-36- 
>ORF_AW684085 (125bp) 
TCTATACTTCTTATTGTATCCGGTGACAATATCTCATTTTTCATAAATTTTTTATTATTTATCTTCTTT
TAATTCCTTCTATATATACATAATATTTTATCATCTTTTAGTAATTTTTTTTTTCTTCTTCCATATTTG
ACAATGTAGATCGTATTCCTTGCATCGATGATATGGATTGTCCAGATATGTTTCCCTCTCTTAATACGC
AGTGCATTGATAATTTTTGTGACGTCGTGTTAGGG 
 
>PEP_AW684085 39aa 
SILLIVSDRIPCIDDMDCPDMFPSLNTQCIDNFCDVVL 
 
--------------------------------------------------------------------- 
-37- 
>ORF_TC36149 (86bp) 
ATGGCTCAAGTTATCATGTTTGTTGGTGCTTTGATCATCTTTCTTTCTCTATTTTTGGTTGAAACCAAA
AAAAGTATGTCTTTTTTCACACCATTTTCATATTTTCTAGTTTATCTTATACTCACAATTTTATTAATT
TTTTTTTATTTGGCAATGCAGCTGATATTCCTTGTGATTCTAGAAATGATTGTCCACAACAAATATTAC
CTAGATATGTGTTGTGCGTTAATGGTTTATGTAGGATTTATTTTCCCTGATGATAAAATT 
 
>PEP_TC36149 55aa 
MAQVIMFVGALIIFLSLFLVETKKTDIPCDSRNDCPQQILPRYVLCVNGLCRIYFP 
 
--------------------------------------------------------------------- 


